V. SHRNUTI VYSLEDKU

IRESITE: THE DATABASE OF EXPERIMENTALLY VERIFIED IRES STRUCTURES

(WWW.IRESITE.ORG)

e |RESite je kuratorovana rela¢ni databaze typu MySQL-4.1 vyuzivajici InnoDB
tabulky.
e Do databaze je mozné vlozit polozky dvojiho typu:

o natural polozky obsahuji veskera experimentalni data tykajici se urcité IRES
struktury (kompletni sekvence mRNA s vymezenim pozic IRES sekvence a
kodovaného proteinu, veskeré proteiny interagujici S IRES, pftipadna
sekundarni struktura)

o engineered polozky popisuji uméle vytvorené plazmidy. Vétsinou se jedna o
bicistronni plazmidy slouzici k testovani funkénosti sekvence, o niz se
predpokladé, ze obsahuje IRES element, a pfipadné mutantni derivaty této
sekvence. Do IRESite se v tomto ptipad¢ vkladaji udaje o sekvenci mMRNA s
vymezenim IRES oblasti, informace o reportérovych proteinech, informace o
translacnich experimentech vcetné pouzitého promotoru a informace o
pozitivnich a negativnich kontrolach.

e V databazi je nyni ulozeno 288 polozek; 67 natural (20 virovych a 47 buné¢nych) a
221 engineered.

e IRESite slouzi nejen k ukladani experimentalnich dat, ale umoznuje také jejich
prohledavani podle klicovych slov, ptipadné¢ nasledné porovnavani vybranych

experimentl.

A BIOINFORMATICAL APPROACH TO THE ANALYSIS OF VIRAL AND CELLULAR INTERNAL

RIBOSOME ENTRY

e Publikace obsahuje aktualni seznam znamych IRES sekvenci virovych, bunéénych i
umeéle vytvotenych.

e Vpublikaci je popsana nelehkd kuratorska cinnost vcetné ptikladd piipravy
databazovych poloZek.

e V praci je uvedeno srovnani IRESite s dalsimi databazemi zamétenymi na ukladani
dat o IRES sekvencich.
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Rovnéz je ukazana prvni analyza IRES sekvenci ulozenych v IRESite. Predbézné
vysledky ukazuji, ze zatimco virové IRES tvoii vcelku kompaktni skupinu, IRES
bunécné jsou ve vSech analyzovanych ptipadech velmi riiznorodé. To mize souviset
napfiklad stim, Ze iniciace translace muze byt u nékterych bunécnych IRES
realizovana dvojim mechanismem, jak zavislym na cCepiCce, tak nezavislym na

cepicce.

HEPATITIS C VIRUS INTERNAL RIBOSOME ENTRY SITE INITIATES PROTEIN SYNTHESIS AT

THE AUTHENTIC INITIATION CODON IN YEAST

V publikaci je popsan novy bicistronni systém umoznujici testovat IRES sekvence
v kvasinkovych burikach in vivo. Tento systém se sklada zvektoru pFGAL4 a
vhodného kvasinkového kmene.

Pomoci tohoto systému byla ovéfena funkénost HCV IRES sekvence v kvasince in
Vivo.

Muta¢nimi analyzami HCV IRES sekvence bylo potvrzeno, Ze translace u kvasinek
Srovnanim mutovanych HCV IRES sekvenci v kvasinkach a v lidskych tkanovych
kulturach bylo prokazano, ze HCV IRES sekvence je v kvasinkach plné funkéni a ze

mechanismus iniciace translace je v obou ptipadech velmi podobny.

FIREFLY LUCIFERASE GENE CONTAINS A CRYPTIC PROMOTER — RE-EVALUATION OF THE

HEPATITIS C VIRUS IRES PROMOTER

Gen kodujici luciferazu z Photinus pyralis (firefly luciferaza) obsahuje krypticky
promotor funkéni v kvasinkéch a v lidskych tkanovych kulturach. Jelikoz je tento typ
luciferazy pouzivan jako jeden znejb&znéjSich signalnich genii v mnoha
experimentech z riznych oblasti molekularné biologického vyzkumu, mohlo by
nalezeni tohoto promotoru vést k pirehodnoceni tfady vysledkli publikovanych v
odborné literatuie.

Byla korigovana v literatuie udavana u¢innost kryptického promotoru lokalizovaného

v cDNA odpovidajici HCV IRES sekvenci.
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FUNCTIONAL ANALYSIS OF THE PUTATIVE CAPPING ENZYME ENCODED BY LINEAR

CYTOPLASMIC PLASMIDS OF THE YEAST KLUYVEROMYCES LACTIS

e Podafilo se nam produkovat capping enzym kédovany pGKL2 plazmidem kvasinky
K. lactis v bakterialnim a bakulovirovém expresnim systému s riznymi typy kotev.

e Potvrdili jsme pfedpokladanou guanylyltransferazovou aktivitu capping enzymu.

e Potvrdit pfedpokladanou metyltransferazovou aktivitu capping enzymu se nepodafilo.

e Dosavadni vysledky naznacuji, Ze otazka ptfitomnosti ¢i nepfitomnosti ¢epicky na 5'
koncich pGKL-specifickych mRNA je stale nejasné; Cepicka bud’ na 5' koncich
plazmidovych mRNA neni pfitomna vibec, pfipadné se vyskytuje v neklasické,

napiiklad v nemetylované formé.

DENATURING RNA ELECTROPHORESIS IN TAE AGAROSE GELS

e V publikaci je ukdzana moznost zjednoduseni elektroforetické analyzy molekul RNA
spoCivajici v nahrazeni bézné pouzivaného pufraéniho systému (MOPS s
formamidem) pufrem TAE (Tris/acetat/EDTA) v kombinaci s minimalné¢ 60 % v/v

obsahem formamidu v analyzovaném vzorku.

MULTIPLE CATHEPSIN B ISOFORMS IN SCHISTOSOMULA OF TRICHOBILHARZIA REGENTI:

IDENTIFICATION, CHARACTERISATION AND PUTATIVE ROLE IN MIGRATION AND NUTRITION

e Bylo identifikovano a charakterizovano Sest novych endopeptidaz motolice T. regenti.
Dvé znich byly produkovany v kvasinkovém expresnim systému a dale

charakterizovany biochemickymi a molekularné biologickymi metodami.
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