ABSTRAKT

Archeogenetika se zabyva aplikaci molekularné-genetickych metod
na otazky evoluce &lovéka a Sifeni jednotlivych lidskych populaci. Diky
svym vlastnostem je ve stiedu zajmu pfevazné mitochondrialni DNA
(mtDNA). Pres dulezitou polohu Jemenu — spojnice mezi Afrikou, Blizkym
vychodem a Asii — nebyla diverzita mtDNA v této oblasti systematictéji
studovana. Tato diplomova prace prezentuje analyzu 150 novych
sekvenci HVS-I mtDNA ze tii oblasti Jemenu — Al-Achkimu, Tihamy
a Hadramatu. Diky regionalnimu postupu pfi sbéru dat jsme byli schopni
odhalit rozdily v diverzité mtDNA v rGznych oblastech Jemenu véetné
jejich vztaht k dalS§im populacim Afriky a Blizkého vychodu. Soubory
Al-Achkum a Tihama se v populaéné genetickém srovnani s okolnimi
populacemi blizi populacim Blizkého vychodu, zatimco populace
z Hadramautu spada blize populacim vychodni Afriky. Kromé vlastnich
zavérl nabizi diplomova prace postup pro budouci vyzkumy genetické
diverzity populaci jizni Arabie.



