Abstrakt

Prace se zabyva populacni genetikou vybranych druhti rodu Stylops v ramci Evropy. V ramci
tohoto rodu bylo analyzovano pét druhii za pouziti dvou pristupii — analyzy mikrosatelitti u druhu
Stylops ater a u vSech druht analyzy mitochondriadlni DNA za pouziti genu cytochrom oxidaza I.
Pro analyzu mikrosatelitovych markeri byla pouzita jednak bayesovska klastrovaci analyza a
analyza ABC (Aproximate Bayesian Analysis). Mitochondridlni markery byly zpracovany formou
haplotypovych siti a analyzy populacni historie prostiednictvim Bayesian skyline plots.

Byla zjisténa necekan¢ nizka troven populacni struktury u druhu Stylops ater s vyrazné odliSnymi
popula¢nimi klastry na izemi Skandinavie a Pobalti, které naznacuji moznost obdobi izolace
téchto populaci v minulosti, pfipadné nedavnou expanzi a zménu frekvenci alel nasledkem malé
velikosti populaci.

Dale byla podpotena hypotéza Casové segregace populaci v ramci druhu Stylops nevinsoni, a to na
zaklad¢ rozdilného obdobi letové aktivity nékolika druhti jejho hostiteld. U ostatnich druht byla
prokéazana bud’ segregace na zékladé¢ rozdilnych hostitelt (S. mellitae), ptipadné na zdkladé
geografického rozsiteni (S.nassonowi, S.spreta)

Zajimavym zjisténim je také detekce redukce velikosti populaci v obdobi pred cca 8 000 az 2 000

lety, tedy v historicky velmi neddvné dobé.



