Prilohy

L.

1. Sekvence doposud znamych peptida z jedu vcel

celed
halictidae
halictidae
halictidae
halictidae
Halictidae
Halictidae
Halictidae
Mellitidae
Mellitidae
Andrenidae
Andrenidae
Andrenidae
Megachillidae
Apidae
Apidae
Apidae
Apidae
Apidae
Apidae
Apidae
Apidae
Apidae
Apidae
Apidae
Apidae

Apidae
Apidae
Apidae
Apidae
Apidae
Apidae

Apidae
Apidae

druh

Halictus sexcinctus
Halictus sexcinctus
Lasioglossum laticeps
Lasioglossum laticeps
Lasioglossum laticeps
Lasioglossum laticeps
Lasioglossum laticeps
Macropis fulvipes
Macropis fulvipes
Panurgus calcaratus
Panurgus calcaratus
Panurgus calcaratus
Osmia rufa

Ceratina cucurbitina
Apis mellifera

Apis mellifera

Apis mellifera

Apis mellifera

Melecta albifrons
Xylocopa appendiculata
Xylocopa appendiculata
Apis dorsata

Apis florea

Apis cerana

Apis melliferra carnica

Megabombus pennsylvanicus
Megabombus pennsylvanicus
Megabombus pennsylvanicus
Megabombus pennsylvanicus

Megabombus pennsylvanicus

Bombus lapidarius
Bombus lapidarius
Bombus lapidarius

nazev
HAL-1
HAL-2
LL-I
LL-lI
LL-lll
LL /5
Lasiocepsin
MAC-I
MAC-II
PNG-1
PNG-K
PNG-R
osMin

secapin
MCD/401
Mellitin
apaMin
Melectin
Xac-1

Xac-2
Melittin-like
Melittin-like
Melittin-like
Melittin-like

bombolitin 1
bombolitin 2
bombolitin 3
bombolitin 4
bombolitin 5
bombolitin 6

bombolitin 7
bombolitin 8

sekvence
GMWSKILGHLIR
GKWMSLLKHILK
HVNWKKVLGKIIKVAK
HVNWKKILGKIIKVAK
HVNWKKILGKIIKVVK
HVNWKKILGKIIKVVKOH

GLPRKILCAIAKKKGKCKGPLKLVCKC
GTGLPMSERRKIMLMMR

GFGMALKLLKKVL
LNWGAILKHIIK

LDVKKIICVACKIKPNPACKKICPK
LDVKKIICKIRPNPACKKICPK

GFLSALKKYLPIVLKHV

GLASILKKLIPAIKYMPRPKSHKNQ
YIIDVPPRCPPGSKFIKNRCRVPV
IKCNCKRHVIKPHICRKICGKN
GIGAVLKVLTTGLPALISWIKRKRQQ
CNCKAPETALCARRRCQQH
GFLSILKKVLPKVMAHMK

GFVALLKKLPLILKHLH
GFVALLKKLPLILKHLP

GIGAILKVLSTGLPALISWIKRKRQEG
GIGAILKVLATGLPTLISWIKNKRKQG
GIGAVLKVLTTGLPALISWIKRKRQQG
GIGAVLKVLTTGLPALISWIKRKRQQG

IKITTMLAK-LGKVLAHV

SKITDILAK-LGKVLAHV

IKIMDILAK-LGKVLAHV

INIKDILAK-LVKVLGHV

INVLGILGL-LGKALSHL

LNLTKWLGK-LGVILSHLNK

LKLKDILGK-IKVILSHLNK

LKLKSILGK-LGVILSHLNK

zdroj

(Cetovsky et al., 2009)
(Cetovsky et al., 2009)
(Cefovsky et al., 2009)
(Cefovsky et al., 2009)
(Cefowsky et al., 2009)
(Cerovsky et al., 2009)
(Cefovsky et al., 2009)
Monincova et al., 2014)
Monincova et al., 2014)
(Cerowsky et al., 2009)
(Cujova et al., 2013)
(Cujova et al., 2013)

Cefovsky, nepublikovano
(Gauldie et al., 1978)
(Gauldie et al., 1978)
(Gauldie et al., 1978)
(Rietschoten et al., 1975)
(Cerowsky et al., 2008)
(KawakaMi et al., 2017)
(KawakaMi et al., 2017)
(Kreil, G. ,1975)

(Kreil, G. ,1975)

(Kreil, G. ,1975)

(Kreil, G. ,1975)

(Argiolas and Pisano, 1985)
(Argiolas and Pisano, 1985)
(Argiolas and Pisano, 1985)
(Argiolas and Pisano, 1985)

(Argiolas and Pisano, 1985)

(Fawreau et al., 2006)
(Fawreau et al., 2006)
(Fawreau et al., 2006)



2. Test antibakterialni aktivity vici Micrococcus luteus, v obrazku patrné inhibi¢ni
z6ny jednotlivych peptidovych frakei.

(YRR




3. Seznam vSech peptidl izolovanych z jedu nomad

druh

Skupina 1 {melittin-like)
Nomada bifasciata
Nomada panzeri
Nomada flavopicta
Nomada goodeniana
Nomada flava

Nomada lathburigna
Nomada fulvicornis

Nomada leucophthalma

Nomada flavogutatta
Nomada striata
Nomada rufipes
Nomada rufipes
Nomada fucata
Nomada signata
Nomada succincta
Nomada ruficornis
Nomada ruficornis
Nomada fuscicornis
Skupina 2a

Nomada bifasciata
Nomada succinctg
Nomada fucata
Nomada flavogutatta
Skupinazb

Nomada succincta
Nomada flavogutatta
Nomada fucata
Nomada bifasciata
Nomada lathburiana
Nomada rufipes
Nomada sheppardana
Skupina 2c

Nomada ruficornis
Nomada goodeniana
Skupina3

Nomada bifasciata
Nomada succincta

kod

BI10
PAC
FPC
Goc
FLC
LTC
FcC

LEC

FG15
ST4

RP16
RP15
FU10
5G8

Su15
RC15
RC14
FsS9

BI3

su4
FU3
FG5

su10
FG8
FUS
BIS
6NL
RP6
SP17

RC11
6G

BI8
su11

sekvence

GFLAGVMKKLLPMIKSHLK
GLGGLLKKLLPLIK
GVLSVMKKLLPLIKSRLK
LFGSMLKKLLPLIKSHLK
GIGGLLKKLLPLIKSQIK
GLLAGVMKKLLPMIKSHLK
GIGGLLKKLMPLIKSQIK

GIGGLLKKLLPLIKSQIK

GMLGGLMKKLLPMIKSHK
GIAGFLKKILAAQK
GVFSVLKKLVPLIKAHMKS
GIFSALKKLVPLIKAHMKS
GLAGVMKKLLPMIKAHLK
GIGGLLKKLLPLIKSQIK
LFGSVLKKLLPLIKSHLK
GIAGFLKKILAARK
GIGMLMKLLQAKKRG
SFLSGVMKKLLPMIKSHID

IGCNCRLRHIPMACRGICRRA
IGCNCRLRHIPMACRGICRRA
IGCNCRLRHIPMACRGICRRA
IGCNCRLRHIPMACRGICRRA

IANCNCKASQKKGICKILRLA
FNCNCRAPKNGLCKICGLNA
IQCNCKARQRNGICKILCHK
IQCNCKAGQRNGICRILCHK
IQXNXKAKRPPNGMXXILXX

modifikace c-konce aktivita

monoamide
monoamide
monoamide
monoamide
monoamide
monoamide
monoamide

monoamide
monoamide
monoamide
monoacide

monoamide
monoamide
monoamide
monoamide
monoamide
monoamide
monoamide

monoamide
monoamide
monoamide
monoamide

monoamide
monoamide
monoamide
monoamide
nekompletni

IHCNNKARPELTVPVGXIIRXXXX¥KxMpletni
SQCNCHRKPVGMCRILGGGXX nekompletni

MPCVNCNXKNKARDFIIAII
IANCNCKASQCCGIIYLLLEX

LNPKLLASLA
LNPKLLASLA

nekompletni
nekompletni

monoamide
monoamide

normalnf
normalni
normalni
normalni
normalni
normalni
normalni

normalni

normalni
normalni
normalni
normalni
normalni
normalni
normalnf
normalni
normalni
neaktivni

neaktivni
neaktivnf
neaktivni
neaktivnf

gastedna

neaktivni
Castednd

neaktivni
neaktivni
neaktivni
neaktivni

neaktivni
neaktivni

neaktivni
neaktivni

rarazein
do
skupiny zdroj

Groupl vlastnisekvenace
Groupl vlastnisekvenace
Groupl Monincovd, L. (2014)
Groupl Monincova, L. (2014)
Groupl Monincovs, L. (2014)
Groupl Monincovd, L. (2014)
Groupl Monincovd, L. (2014)
Cefousky, V.

Groupl nepublikovano
Groupl vlastnisekvenace
Groupl vlastnisekvenace
Groupl vlastnisekvenace
Groupl vlastnisekvenace
Groupl vlastnisekvenace
Groupl vlastnisekvenace
Groupl vlastnisekvenace
Groupl vlastnisekvenace
Groupl vlastnisekvenace
Groupl vlastnisekvenace

Group2a vlastni sekvenace
Group2a vlastnisekvenace
Group2a vlastni sekvenace
Group2a vlastnisekvenace

Group2b vlastnisekvenace
Group2b vlastni sekvenace
Group2b vlastnisekvenace
Group2b vlastni sekvenace
Group2b vlastnisekvenace
Group2b vlastni sekvenace
Group2b vlastnisekvenace

Group2c vlastnisekvenace
Group2c vlastnisekvenace

Group3 vlastnisekvenace
Group3 vlastnisekvenace

nost
podle
sekvence

2109.3
1917.3

1037.7
1037.7

hm.
spektrom
etru

2109.3
1917.2

1037.7
1037.7

pozn.

degradace 4x SH v cysteinech
degradace 4x SH v cysteinech
degradace 4x SH v cysteinech

degradace 4x SH v eysteinech

degradovanésH v cysteinech
degradavanéSH v cysteinech

degradované SH v cysteinech

wazeno z divodu nekompletni sekvenace:

wyfazene z diivodu nekompletni sekvenace

wazeno z divodu nekompletni selvenace:

wiazeno z divodu nekompletni sekvenace

wytazeno z diivodu nekompletni sekvenace:



4. Modely Partition Finder 2 pro MrBayes

Partitions:

1. (28S)

2. 2. (COI_1st)
3. (COI_2nd)
. (COI_3rd)

B

. (Efla_2nd)
. (Efla_3rd)
. (Efla_intron)
. (Nak_2nd)

O 0 N o Ul

10.(Pol_1st, Nak_ 1st)

1. (Wg_2nd)
12. (Wg_3rd)
13. (Pol_2nd)
14.(Pol_3rd)

Number of params : 167
Number of sites : 4776

Number of subsets : 14

. (Nak_3rd, Wg_1st, Efla_1Ist)

Subset | Best Model | # sites | subset id | Partition names

1 |GTR+I+G |1031
2 | GTR+I+G | 218
3 |GTR+I |218
4 | HKY+I+G | 218
5 | GTR+I+G | 683
Wg_l1st, Efla_1st

6 |HKY+G |248
7 | SYM+G | 248
8 | HKY+G | 204
9 | GTR+I+G | 312
10 | GTR+I | 591
Nak_1st

11 |SYM+T |122
12 | GTR+G |122
13 |GTR+G | 281

14 |GTR+I | 280

| 65c36aa0b35ee3116a94ef480995af30 | 28S
| d48aa7753fd89¢5b1a02996572104c9d | COI_Ist
| a0ad67b0005fd2ee6a6c4ceOfe248a4e | COI_2nd
| 39c6b9a4651adf3382f4508641320ff0 | COI_3rd
| 1a4b91d7a1892810b6bb6c21bba622ba | Nak_3rd,
| 2f8a9¢3940b93318e484188f16289649 | Efla_2nd
| 317a3135592380f10dbb5df7¢76797be | Efla_3rd
| 185229f160151203563e4b343a2efdf0 | Efla_intron
| 4676378982c5088c483007196fc6fd54 | Nak_2nd
| 8c8726b9b035cd72201f44025f7d079 | Pol_Ist,
| 97d89a78a72a53bbb5cd66e92dd5e622 | Wg_2nd
| 7a8b8b91a9ef59f0cda05421e5423da0 | Wg_3rd
| 97cb967ba3544f111c¢7686f6c38389b6 | Pol_2nd

| €9a591528a97a4fc9ff4e483e7b90182 | Pol_3rd



5. Nastaveni a vstupni soubor z BEAUTi pro BEAST (fylogeneticka analyza
a datovani, rekonstrukce ancestralnich stavi peptidu)

model podle PF2:
partitioning scheme
Number of params : 155
Number of sites : 4776
Number of subsets : 14

Subset | Best Model | # sites | subset id | Partition names

1 | GTR+I+G+X |1031 | 65¢36aa0b35ee3116a94ef480995af30 | 28S

2 | GTR+I+G+X | 218 | d48aa7753fd89¢5b1a02996572104¢9d | COI_1st

3 | TRN+I+X |218 | a0ad67b0005fd2ee6a6c4ce0fe248a4e | COI_2nd

4 | TRN+G+X | 218 | 39¢6b9a4651adf338214508641320ff0 | COI_3rd

5 | TRN+I+X | 494 | 143¢952bad3ea664582¢613185429268 | Wg_2nd, Wg_Ist, Efla_1st
6 | HKY+G+X | 248 | 2f829¢3940b93318c484188116289649 | Efla_2nd

7 | TRNEF+G | 248 | 317a3135592380110dbb5df7¢76797be | Efla_3rd

8 | HKY+G+X | 204 | 185229f160151203563e4b343a2efdf0 | Efla_intron

9 | GTR+I+G+X | 312 | 4676378982¢5088¢483007196f¢c6fd54 | Nak_2nd

10 | TRN+I+G+X |31 | fafff6923613b444f1e75fab719¢eal3 | Nak_3rd

11 | GTR+I+X 591 | 8e¢8726b9b035cd72201f4402517d079 | Pol_1st, Nak_1st
12 | GTR+G+X [122 | 7a8b8b91a9ef5910cda05421e5423da0 | Wg_3rd

13 | GTR+G+X |281 | 97¢b967ba35441111¢768616¢38389b6 | Pol_2nd

14, | TRN+I+X | 280 | 9a591528a97a4fc9ff4e483¢7b90182 | Pol_3rd



6. Useky, na kterych byla poc¢itana rychlost evoluce, rozdélené do skupin. Nx
oznacuje nod, druhové jméno vcely pak konec vétve evolu¢niho stromu, ke
kterému jsou zmény v sekvenci pocitany.

SKUPINA ,, NOMADY* SKUPINA ,N6"
flavogutatta_N3 striata_MN12

leucophthalma_N6
leucophthalma_N11 fuscicornis_N3 fulvicornis_N12

flava_N6
flava_N11 goodeniana_N3

panzeri_N6 SKUPINA ,N14“
panzeri_N10 bifasciata_N3

signata_N6 lathburiana_M14
signata_N9 fucata_N3

ruficornis_N6 fucata_N14
ruficornis_N13 lathburiana_N3

striata_N6 bifasciata_N14
striata_N13 flavopicta_ N3

fulvicornis_N6 succincta_N14
fulvicornis_N12 rufipes_N3

flavogutatta_ NG goodeniana_14
flavogutatta_N7 succincta_N3

fuscicornis_N6

fuscicornis_N18 SKUPINA ,N15*

; SKUPINA , N4*
goodeniana_N16 SKUPINA ,N7* fucata_N15
leucophthalma_N4
bifasciata_N17 leucophthalma_N7 bifasciata_N15
flava_N4
fucata_N17 flava_N7 succincta_N15
) panzeri_N4
lathburiana_N14 panzeri_N7 goodeniana_N15
signata_N4
flavopicta_N4 signata_N7
ruficornis_N4
rufipes_N3 ruficornis_N7
striata_N4

succincta_N16 striata_N7

fulvicornis_N4

fulvicornis_N7
SKUPINA ,NODY* flavogutatta_N4 B

flavogutatta_ N7
fuscicornis_N4

N3_N4
N4_NS N4_giodeniana SKUPINA ,N8"
— bifasciata_N4 leucophthalma_N8
NE6_N7 N4._fucata flava_N8

N4_lathburiana N
N7_N8 - panzeri_N8
NE NO N4_flavopicta signata N8
NS N10 succincta_N4 ruficornis_MN&

striata_N8

N10_N11 SKUPINA ,N5* -
N9_N12 fulvicornis_N8

leucophthalma_N5
N12_M13

flava NS SKUPINA ,N9“
N6_N18 =

panzeri_N5 | hthal
N5_N14 eucophthalma_Ng
N14_N15 signata i flava_N9

ruficornis_N5 :
N15_N16 = panzeri_N9
NEheE SR signata_N9
SKUPINA , N3 fulvicornis_N5

flavogutatta_N5 SKUPINA ,N10

levcophthalma_N3

fuscloamis N5 leucophthalma_N10

flava_N3
goodeniana_N5 SN
panzeri_N3 |
signata_ NG bifasciata_N5 ands TR
- fucata_N5
ruficornis_N3 -
lathburiana_N5 SKUPINA ,N12
striata_N3
succincta_ N5 ruficornis_N12

fulvicornis_N3



7. A. Alignment peptida melittinového typu v Geneious R9 (Kearse et al., 2012)

Consensus
Identity

ook, WN =

.N3

. leucophthalma
. flava

. panzeri

. signata

. ruficornis

. Striata

. fulvicornis

. flavogutatta

10. fuscicornis

11

12.
13
14.
15.
16.
17.
18.
19,
20

21

22,
Z23.
24,
Ficl
20.
27

. goodeniana
bifasciata
fucata
lathburiana
flavopicta
rufipes
succincta
Apis

Apis 2

Apis 3

. Apis 4
Apis_mellife...
Ceratina
Melecta
Osmia
Xylocopa
Xylocopa 2

-_‘

-MGGNEK Kl - - - - P - K SHE - - KR KRQQG
Leeeenlinen 0 ... L.as.all
GLVLSHEVKKEN- - - -P - EEKSHEL - -KS
G - IEE L NCKEE - - - - P - ElKS QM- - K
& - GG [ KK - - - - P - KIS QM - - K
G- | 66 L K - - - - P - K
E - EE L BCKEE - - - - P - ElKS QM- -K
E-HAEFEKK H---- - AAR --K
G-BAGFEKK H- - - - - AAQ --K
E - NEE . BKKEV - - - - P - EKS QN - - K
BV L EE L VKKEE- - - - P - VEKSH - -K
SF L SGEMKKEN- - - - P - MEIK'SIEM - - D

LFESMIBKKIEE- - - -P-IBKSHL - -K
GBF L AGEVKKENE- - --P-MBKSHL - -K
E-LAGEVEKENE- - - -P-VMEKAHEHL - -K
GBLLAGEVKKENE----P-MBKSHL - -K
B-VLSEVKKEE- - - -P-EBERKSRL - -K
G-VFSNIBKKEBY ----P-IBBKAHEM--K S

L FiE S EKKEN- - - - P - EWKSHE L - - K
G-BEA B VEBSTGLPAEE SWH- -KRKREBEE
G-GA B VEBATGLPTIHEE SWE- -KNKRKGG
G-HGANMEK VEBTTGLPAIEE SWHE- - KRKROoOGG
G-NGEANEK VETTGLPANN SWH- - KREREEGE
G-GANMIEBK VIBTTGLPAIE SWE--KRKRQ@
GB-LASIBKKHBE| ----PAIBKYMPRPEKSHKN®@
GB-FLS I IHKKVHE----PKV MAEM--K
G-FLSABKKYB----PIV LKHBAV
B-FVALIBKKE ----P-EBELKHELH
GB-FVALIBKKE ----P-EBELKHELP

7. B Alignment peptida MCD typu v programu Mesquite 3.2 (Maddison & Maddison,

2017)

Taxon \ Character

Nomada succincta

Nomada flavogutatta

Nomada fucata

Nomada bifasciata

Im.uuu-x

A. mellifera MCD

112|3|4|5|6|7 |8 |9 |10|11|12|13|14|15|16|17 |18|19 20|21 22|23 |24 |25 |26 |27
A c c A|S c A
c c A c [ A
c c A c c
c c A c c
c c c c

Vi



8. Podpory jednotlivych noda z bayesovské analyzy v BEAST 1.8.3 (Drummond,

Suchard, Xie, & Rambaut, 2012)

Ammobatoides

0,66

Epeolus

Hexepeolus

Biastes

Ammobates

viii

0,46

N. rufipes

N. flavopicta

N. lathburiana

0.004

N. bifasciata

N. fucata

N. succincta
N. goodeniana

cog

N. sheppardana

0,88

N. fuscicornis

N. flavogutatta
N. fulvicornis

N. striata

N. ruficornis

—N. signata

N. panzeri

i
L N. flava

04
N. leucopthalma



9. Vypocet rychlosti substitu¢nich zmén na jednotlivych tsecich fylogeneze
nomad ( pro peptid sk. 1, melittinového typu)

pocet zapoctene

usek delka zmen znaky rychlost
leucophthalma:NI1 L6 0 18 0
flava:N11 1,6 0 18 0
panzeri:N10 2,23 1 14 0,032031
signata:N9 4,02 0 18 0
ruficornis:N13 3,87 0 14 0
striata:N13 3,87 1 14 0,018457
fulvicornis:N12 5,9 1 18 0,009416
flavogutatta:N7 13,7 1 18 0,004055
fuscicornis:N18 15,71 2 19  0,0067
goodeniana:N16 3,2 1 18 0,017361
bifasciata:N17 4,27 1 19 0,012326
fucata:N17 4,27 1 18 0,013011
lathburiana:N14 18,39 0 19 0
flavopicta:N4 26,89 1 18 0,002066
rufipes:N3 34,61 5 19 0,007604
succincta:N16 3,2 0 18 0
N3:N4 7,72 0 19 0
N4:N5 4,28 4 18 0,051921
N5:N6 2,24 1 19 0,023496
N6:N7 6,67 2 19 0,015782
N7:N8 6,4 4 18 0,034722
N8:N9 3,28 0 18 0
NO9:N10 1,79 0 18 0
NI10:N11 0,63 0 18 0
N9:N12 1,4 0 18 0
NI12:N13 2,03 3 10 0,147783
N6:N18 4,66 2 19 0,022589
N5:N14 4,22 0 19 0
NI14:N15 7,31 0 19 0
NI15:N16 6,81 4 18 0,032632
NI5:N17 7,88 0 19 0
leucophthalma:N3 34,61 7 18 0,011236
flava:N3 34,61 7 18 0,011236
panzeri:N3 34,61 4 15 0,007705
signata:N3 34,61 7 18 0,011236
ruficornis:N3 34,61 5 10 0,014447
striata:N3 34,61 5 10 0,014447
fulvicornis:N3 34,61 8 18 0,012842
flavogutatta:N3 34,61 5 17 0,008498
fuscicornis:N3 34,61 8 18 0,012842
goodeniana:N3 34,61 8 18 0,012842
bifasciata:N3 34,61 4 17 0,006798
fucata:N3 34,61 5 18 0,008026



lathburiana:N3
flavopicta:N3
rufipes:N3
succincta:N3
leucophthalma:N4
flava:N4
panzeri:N4
signata:N4
ruficornis:N4
striata:N4
fulvicornis:N4
flavogutatta:N4
fuscicornis:N4
N4:goodeniana
bifasciata:N4
N4:fucata
N4:lathburiana
N4:flavopicta
succincta:N4
leucophthalma:N5
flava:N5
panzeri:N5
signata:N5
ruficornis:N5
striata:N5
fulvicornis:N5
flavogutatta:N5
fuscicornis:N5
goodeniana:N5
bifasciata:N5
fucata:N5
lathburiana:N5
succincta:N5
leucophthalma:N6
flava:N6
panzeri:N6
signata:N6
ruficornis:N6
striata:N6
fulvicornis:N6
flavogutatta:N6
fuscicornis:N6
leucophthalma:N7
flava:N7
panzeri:N7
signata:N7
ruficornis:N7
striata:N7
fulvicornis:N7

X

34,61
34,61
34,61
34,61
26,89
26,89
26,89
26,89
26,89
26,89
26,89
26,89
26,89
26,89
26,89
26,89
26,89
26,89
26,89
22,61
22,61
22,61
22,61
22,61
22,61
22,61
22,61
22,61
22,61
22,61
22,61
22,61
22,61
20,37
20,37
20,37
20,37
20,37
20,37
20,37
20,37
20,37

13,7

13,7

13,7

13,7

13,7

13,7

13,7
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17
18
19
17
18
18
15
18
10
10
18
17
18
18
17
18
17
18
17
18
18
15
18
10
10
18
18
19
18
19
18
19
18
18
18
14
18
10
10
18
18
19
18
18
14
18
10
10
18

0,006798
0,001605
0,007604
0,005099
0,014462
0,014462
0,009917
0,014462
0,018594
0,018594
0,016528
0,010938
0,016528
0,016528
0,00875
0,01033
0,00875
0,002066
0,006563
0,0172
0,0172
0,014743
0,0172
0,017691
0,017691
0,019657
0,007371
0,011639
0,014743
0,002328
0,002457
0
0,012286
0,016364
0,016364
0,014026
0,016364
0,019637
0,019637
0,019091
0,005455
0,012919
0,016221
0,016221
0,010428
0,016221
0,036496
0,036496
0,024331



flavogutatta:N7
leucophthalma:N8
flava:N8
panzeri:N8
signata:N8
ruficornis:N8
striata:N8
fulvicornis:N8
leucophthalma:N9
flava:N9
panzeri:N9
signata:N9
leucophthalma:N10
flava:N10
panzeri:N10
ruficornis:N12
striata:N12
fulvicornis:N12
lathburiana:N14
fucata:N14
bifasciata:N14
succincta:N14
goodeniana:14
fucata:N15
bifasciata:N15
succincta:N15
goodeniana:N15

Melecta
albifrons:N1

x. appendiculata
LI:N1

A. mellifera:N1

13,7
7.3
7,3
7.3
7.3
7.3
7.3
7.3

4,02
4,02
4,02
4,02
2,23
2,23
2,23
5,9
5,9
5,9
18,39
18,39
18,39
18,39
18,39
1,08
11,08
1,08
11,08
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18
18
18
14
18
10
10
18
18
18
14
18
18
18
14
10
10
18
19
18
19
18
18
18
19
18
18

17

17
17

0,004055
0

0
0,009785
0
0,041096
0,041096
0,00761
0

0
0,017768
0

0

0
0,032031
0,050847
0,050847
0,009416
0
0,003021
0,002862
0,015105
0,015105
0,005014
0,00475
0,02507
0,02507
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10. Piehled vypoctu koeficientt zmén u dalSich vcel

usek

KALIBRACN{ DVOJICE Rufipes-Leucopthalma
leucopthalma_N3

rufipes_N3

leucopthalma_rufipes
(leucopthalma_N3+rufipes_N3)/2

((leucopthalma_N3+rufipes_N3)/2) / lecopthalma_rufipes

Melecta albifrons

melecta_predekNomMel

melecta_leucopthalma
melecta_predekNomMel/melecta_leucopthalma

Apis mellifera

apis_predekApisNom

apis_leucopthalma
apis_predekApisNom/apis_leucopthalma
Xylocopa appendiculata

xylocopa_predekXyINom

xylocopa_leucopthalma
xylocopa_predekXyINom/xylocopa_leucopthalma

Osmia rufa (megachilidae)

Osmia_predekOsmiaNom

Osmia_leucopthalma
Osmia_predekOsmiaNom/Osmia_leucopthalma
Ceratina cucurbitina

Ceratina_predekCeratinaNom

Ceratina_leucopthalma
Ceratina_predekCeratinaNom/Ceratinna_leucopthalma

xii

ituce ce

(6]

10

10

10

18

17

16

16

17

18

subst pozi délka
useku

35

92

113

113

93

113

0,011236
0,0076035
0,0064208
0,0094198
1,4670807

0,011236
0,0031917

3,5203512

0,011236
0,0011124
10,100715

0,011236
0,0019467

5,7718369

0,011236
0,0031626
3,5528232

0,011236
0,0024648
4,5586699

ely e

13

4

3

8

21
19
20

19

29

19

20

26

substitucni ind pozic délka

rychlost Useku

35

92

113

113

93

113

indel rychlost

0,004127626

0
0,002889338
0,002063813
0,714285714

0,004127626
0,000571151

7,226854336

0,004127626
0,001988802
2,075433956

0,004127626
0,000934012

4,419242993

0,004127626
0,000806452
5,118256491

0,004127626
0,001365095
3,023692574



11. A. Hydrofobni projekce struktury peptid skupiny 1 (melittinovy typ).

Legenda: Hydrofilnost, hydrofobnost a naboj aminokyselinovych zbytki je znacen dvéma zpusoby:
tvarem a barvou. Kruhy zna¢i hydrofilni zbytky, koso¢tverce hydrofobni zbytky, trojuhelniky negativni
naboj, pétithelniky pozitivni naboj aminokyselin. Hydrofobnost zbytk je znacena zelené, s klesajici
hydrofobnosti barva postupné piechézi az ke zluté znacici nulovou hydrofobicitu. Hydrofilnost
aminokyselin je obdobné znac¢ena ¢ervené. Zbytky s nabojem jsou znaceny modie.

Cerveny ramecek zna¢i neaktivni peptid.

(Hydrophobicity wheel: rzlab.ucr.edu/scripts/wheel/wheel.cgi, helical wheel projections Created by Don
Armstrong and Raphael Zidovetzki. Version: Id: wheel.pl,v 1.4 2009-10-20 21:23:36 don Exp)

= e
457@89.4 3.00@70.4

N. panzeri N. ruficornis N. rufipes

N. striata N. succincta
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N. leucopthalma

N. fucata N. fulvicornis

N. fuscicornis N. lathburiana
N. goodeniana
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11. B. Hydrofobni projekce struktury peptida skupiny 2b (MCD typ).

Legenda: Hydrofilnost, hydrofobnost a naboj aminokyselinovych zbytki je znacen
dvéma zpusoby: tvarem a barvou. Kruhy znaci hydrofilni zbytky, kosoc¢tverce
hydrofobni zbytky, trojahelniky negativni naboj, pétithelniky pozitivni naboj
aminokyselin. Hydrofobnost zbytki je znac¢ena zeleng, s klesajici hydrofobnosti barva
postupné prechazi az ke zluté znacici nulovou hydrofobicitu. Hydrofilnost
aminokyselin je obdobné znacena Cervené. Zbytky s nabojem jsou znaceny modre.

4

Cerveny ramecek zna¢i neaktivni peptid, zluty ¢aste¢né aktivni.

(Hydrophobicity wheel: rzlab.ucr.edu/scripts/wheel/wheel.cgi, helical wheel projections Created by Don
Armstrong and Raphael Zidovetzki. Version: Id: wheel.pl,v 1.4 2009-10-20 21:23:36 don Exp)

266@3416

1.89@319.4

A. mellifera _ _
MCD peptid N. bifasciata N. flavogutatta

15231998

K20

N. fucata N. succincta
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