Metody molekularni biologie umoziuji studium mikrobidlni diverzity a analyzu gent
kédujicich procesy a biochemické drahy jednotlivych mikroorganismi a celych mikrobialnich
spoleCenstev. K tomu zasadné pftispél vyvoj technologii masivné paralelniho sekvenovani
DNA. Tyto metody rozsifily moznosti zkoumani diverzity od studia jednotlivych genomu
modelovych a v laboratofi kultivovatelnych mikroorganismii pies jednoduché komunity
v extrémnim prostiedi az k vyzkumim komplexnich mikrobialnich konsorcii. Tento
experimentalni pfistup je zaloZen na analyze celého metagenomu.

Pozornost je veénovana ekosystémum negativné ovlivnénym lidskou aktivitou,
kde mikroorganismy dokdzi nejen ptezit, ale také adaptovat metabolismus k vyuzivani
a odbouravani latek toxickych pro vyssi organismy. Piikladem je bakterie Achromobacter
xylosoxidans A8 izolovana zpudy kontaminované toxickymi chlorbenzoaty. Sekvenace
a analyza genomu Achromobacter xylosoxidans A8 umoznila studium gend kodujicich enzymy
zapojené do degradace chlorbenzoati v kontextu kompletni genetické informace.

V extrémné kyselém prostiedi byvalého dolu ve Zlatych Horach (Ceska republika)
vznikaji zajimavé utvary bakteridlniho biofilmu, zelatinové stalaktity. Ty jsou tvofené jednou
z taxonomicky nejjednodussich komunit s majoritnim zastoupenim dvou bakterii rodu
Ferrovum a Acidithiobacillus. Sekvenace DNA izolované piimo ze vzorku biofilmu
a bionformaticka analyza ziskanych dat ndm umoznila sestaveni témét kompletnich genomi
bez nutnosti péstovani téchto tézko kultivovatelnych bakterii. Analyzou RNA jsme
identifikovali aktivné transkribované geny konsorcia. Rekonstruované genomy piedstavuji
unikatni kombinace genli vyvinuté adaptaci na konkrétni ekosystém dilni vody ve Zlatych
Horach.

Mnohem komplexnégjsi systém piedstavuji spoleCenstva pidnich mikroorganismi.
Sekvenovanim celkové ,,pidni DNA®, amplifikaci genti pro 16S rRNA a metagenomickym
profilovanim jsme odhalili vliv n€kolika druht rostlin na taxonomické slozeni a funkéni

potencial mikrobialnich spolecCenstev schopnych biodegradace polutantt.



