Polyploidizace je klicovy mechanismus rychlé speciace rostlin s fadou fenotypickych duasledkd, jejichz
rozsah je stale nedostatené prozkoumdn. HlubSimu porozuméni evoluénim disledkim genomové
duplikace brani hlavné nedostate¢nd znalost souvislosti mezi zménami na Urovni genomu, fenotypu
jedince i ekologickych vazeb. Tyto souvislosti je mozné nejsndze studovat v ptirodnich populacich
blizkych ptibuznych modelovych druhii, pro néz je k dispozici nejvice informaci o struktuie a regulaci
genomu a jeho interakcich s fenotypem. Tato prace se proto zaméfuje na slibny dosud ptehlizeny di-
polyploidni systém v ramci rodu Arabidopsis. V oblasti zadpadnich Karpat nalézdme morfologicky
odlisné populace diploidnich i tetraploidnich rostlin druhu Arabidopsis arenosa rostoucich podle
vyrazného vyskového gradientu. Pomoci méteni morfologie, sbéru ekologickych dat a genotypovani
SNP markeri (ziskanych high-throughput DNA sekvenovanim) populaci z vysokohorského prostiedi a z
podhiiii jsem se pokusila poodhalit hlavni sméry genetické a morfologické variability téchto populaci.
Zaroven pomoci morfometrického studia ptirodnich i péstovanych populaci jsem testovala hypotézu,
zda vyraznd morfologickéd odlisnost horskych populaci a populaci z podhiifi piedstavuje geneticky ¢i
ploidné podminénou odliSnost nebo projev fenotypické plasticity jedné linie se Sirokou nikou.
Predkladana prace nabizi dosud ojedinélou kombinaci genetického vyzkumu na divokych ptibuznych
modelového organismu a terénnich datech. Blizka ptibuznost Arabidopsis arenosa s modelovym
organismem Arabidopsis thaliana umoziuje zasadit vysledky prace do SirSiho kontextu védeckych
poznatkd.
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