Supplementary data

Supplement 1 - The sequence of the part of 5" untranslated region of DQAl gene for alleles *01 - *05, including the region subjected
to chromatin immunoprecipitation; the exact length and position of the region varies depending on the primers, usually are located
between nucleotides -330 and -220; the site where the quantitative PCR probe binds (which is stable and creates a centerpoint of sorts)
is marked red

09

AA Pos. -441 -431 -421 -411 -401 -391 -381 -371 -361 -351
DQA1*01:01:02 GCTTGAATCC GGGAGGCAAA GGTTGCAGTG AGCCGAGACC TTGCCATTGT ACCTCAGCCT GGGTGACAGA GTAAGACTAC GTCTC.AAAAA GAAAGAAAAA
DOAL1*01:02:01:01  ——=——————— —— oo m o o o - - - G-—————= == A-———————-
DOA1*01:02:01:02  —————————— —- oo — o e e e — ———————— = =G e s —mmm— e A-———————-
DOAL1*01:02:01:03 @ —=-——————m mm oo e e oo oo ————————— - G-=—mmm—= ——m— = A-———————=
DQA1*01:02:01:04  —————-—-—= —-—-——mm—mo oo oo - A-—--—m —mmmmmmm— G-———m—= ——m— = A-———————=
DOA1*01:03:01:01 @ —=-——————— —o oo s e oo oo ————————— - G-——mm== ———— = A-———————=
DOAL1*01:03:01:02 @ ——-——————— —o oo s e oo oo o - G-———-- T —————.—==—- A-———————=
DOAL1*01:04:01:01  —————————— —m oo C o e o o —— oo - G-—=——== = = A-———————-
DOAL1*01:04:01:02  —————————— —- oo m o s e e — ——mm———m—— =G s s —mmmm mm e A-———————-
DOA1*01:05:01 ~  —===—===—= —---- o o— mom o o — oo o — oo - G-mmm—== - o A-———————-
DQA1*01:07 KAKKAKRKKRAKX KAAXKAKRFAKAAKX KA AXAIAKAKAF AXAXAAFAIAAF AXAAKAIAAAFA AAKRKKRAKAFA AFKAAXAAKKAFRN A XA KAFRAX A *A*hAdxA*kx Ak A dk A xr kK
DQAl*Ol:lO Khkhkhhkkhkhkkhhkh Ahkhkhkhkhhkhkkhd Ahkhhhhhhhdx dhkhhkhhhhkhdx dhhhhhkhhdd *hkhhhkhhhdd dhkhkhkhkhhhkh drkhkhdhhhhkh dhkhhdhhhhkhr *hkkrkhhkkhkhkk
DQAl*Ol:ll KhkAhkhkhkkhkhkkhhkh Ahkhkhhkkhhkkhkkhd Ahkhkhhhhkhhdx dhhkhhkhhhhhdx dhhhhhhhdd *hkhhhkhhhhd *rkhkhkhhhdhkh drhkhkhdhhhhkh dhkkhkhdhhhhkdr *hkkrkhkhkhkk
DQA1*02:01  ————=—— O T R G-—--- I
DQA1*03:01:01 —-——==—- C-T ————mmmmmm —mmmm e e T R G-—--G A-————=—=—-
DOA1*03:02  ——----- C-T ——===—==== —————————— ——————— - A-——mmmmmm mmmmmmm—m —mmm— G-—————= ————- G----G A-———————-
DOA1*03:03:01 -—=—--- C-T ——=————==== —————————— - A-——mm——mmm mmmm oo - G-mmm—== - G-—---G A-———————-
DQA1*04:01:02:01 KAKKAKRKKRAKX KAXKAKRFAXAAKX KA AXATKAIAF AXAXAAIAKRIAAF AXAKAAKRATA AXAKRKAAKAFA AFAKAKAXAAFKAFRN A XA KAFRA* AA*A*hdxhhkdkx Axk Ak A xr kK
DQA1*04:01:02:02 Ahkhkhkkhkkhkhkhkkhk *hkhkkhkkhkhkhkkhkkhkh *Ahkkdkkhkhkhkhkhkhk hkhkkhkhkhkkhkkhkkhhhx * hkhkhkhkhkhhkhkhx *hkhkhkkhkkhhkhhk *hkhkkhkkhkhkhkhkkhk *hkhkkhkkhkhkhkkhkkhkh *,hkkhkkhkhkhkkhkkhhkhkx ,kkrkxkhkkhkkx*x%
DQA1*04:02 ——————— C-T -————-——- G= —mmmmmmm - T--- AC-—---—- C ommmmmmmm e mmmmmme e - G-————-- Ammm— it e --
DQAl*OS:Ol:Ol:Ol KhkAhhkhkAkhhk Ahhkhhhkhkkhhd AhhhAhhkhhddx Ahkhkhkhkhhhkhdx *hhkhhhhhhdd *hkhhhkhhhdd dhkhkkhkhkhhhkh drhkhkhkdhhhhkh dhkkhkhdhhhhkdr *hkkrkkkhkrkk
DQA1*05:01:01:02  A-———-- C—- ————- R R C ommmmmmmm e mmmmmme e - G-————-- A---—...-—= A-—-A-——--
DQA1*05:05:01:01  A-———-- C—- ————- R R C ommmmmmmm e mmmmmme e - G-————-- A---—...-—= A-—-A-——--
DOA1*05:05:01:02 A-—-——-- C-= ————- T-—-—-= -T-——————= —————————-— A-——————— C ————=———== —————————= - G-—————- A---- --— A-—-A-----
DQA1*05:05:01:03 A--———- C——= ————- T-——= -T-——————= —————————- A-——————— C —————m——== —mmm = - G-—————- A---- -—— A---A----—-
DOA1*05:11 A-—-——- C-- ————- Tom—= —Tom——m—m— —mmmm—m o R C mmmmmmmmmm mmmmmm e o G——————- A-—-—...-—= A-—-A-—-—-
AA Pos. -341 -331 -321 -311 -301 -291 -281 -271 -261 -251

DQA1%01:01:02 GAAAAGAAAA AGAAAAAAAA AGAAAAACAC CCATCCCTCT TGCGACTGGC AGACATGCAC ACACCAGAGA AGATTCCAAT TGAGTGTCCT CCCTTTATTC

DQA1*01:02:01:01  —-—=====-——= —- et -T-A-——-——= ——————————

DOA1*01:02:01:02  —-=-=--=—-——= —-- Gmmmmmm = S s o o o o -T-A-—-——-= ——————————

DOA1*01:02:01:03  —————————= —--— Gmmmmmm ST s o o oo oo -T-A-————= ——————————

DOA1*01:02:01:04 @ ———-—————— S m oo o e e oo oo ——— oo -TC-—===== ——————————

DQA1*01:03:01:01  —-=—====—-— —-— Gmmmmmm ST m s S S oo o oo “T-A-————= ——————————

DOAL1*01:03:01:02  —————————— oo S e o - oo oo B bttt

DOAL1*01:04:01:01  —————————— —om oo C o e e o oo ——— oo B

DOAL1*01:04:01:02 @ —————————— —o oo oo e e - - ———— o B
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CACTCTGAGT
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LR e S

khkkkhkhkkhkkhkkhkkx K khkhkhkhkkhkhkhkhk, hhkhkhkkhkhkhkhkkk, *hkhkkhkkhkkhkkkx*k

Kkhkkhkkhkhkhkkhkkhkhkkx K hkhkhkhkkhkhkhkhkk, hhkrkhkkhkhkhrhk, *rxkxkhkhkhkkxkx*k

_T __________________
_T __________________
_T __________________
_T_A ________________
R T- ———-C-C---
e C-G-—-
R G---C-G---
e C-G-—-

kkAkhkhkkkkhkhkk K*AkAAkkkkhk

Ak KhhkAkkkhkkhkk K*kAkAAkkkkkk*

= =CmmmAm= mm e mm e R e C--——-
khkkhkkhkhkhkhkkhkhkhx K hhkhkhkkhhhhd hhhhkkhhhhhkh hrohkhkhhhhhkh *,hkkhhkhrrxkhkhkhkdx *,hkkhhrhxh,kkxx
e S G-- -TC------- ———- C--——-
e ST G-= —TC-====== ———- C--——-
e ST G-= —TC-====== ———- C--——-
e S e G-= —TC-====== ———- C--——-
e ST G-= —TC-====== ———- C--——-
-201 -191 -181 -171 -161
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