
Predmetom diplomovej práce bolo pomocou molekulárne - genetických techník sledovať vplyv
vybraných herpesvírusov, polyomavírusov, Chlamydie trachomatis a metylácie promótorov tumor
supresorových génov na vznik a progresiu ťažkých lézií u HPV pozitívnych pacientok. Potvrdenie
prítomnosti týchto markerov u žien s ťažkými léziami na krčku maternice (KM) by pomohlo zvýšiť
potrebnú špecificitu molekulárne genetického HPV testovania a tým ho odporučiť ako primárny
screeningový test pre prevenciu karcinómu KM. HPV testovanie by tak mohlo nahradiť dnes
prevládajúce cytologické vyšetrenie, ktoré vykazuje relatívne nízku citlivosť a tým aj množstvo falošne
negatívnych výsledkov.

Analyzované vzorky tvorili cytologické stery KM odobraté do tekutého média od 51 HPV pozitívnych
žien s histologicky potvrdenou prítomnosťou ťažkej lézie. Ako kontrola boli použité odbery od 51 žien
bez infekcie.

Možný vplyv na progresiu ochorenia bol potvrdený iba pri metyláciách génových promótorov, ktorých
prítomnosť bola detegovaná až u 26 pacientok. Je však veľmi nepravdepodobné, aby sa u všetkých
týchto žien vyvinul karcinóm. Tento marker by teda mohol pomôcť stratifikovať pacientky v riziku, ale
iba do istej miery. Napriek tomu, že samostatné pôsobenie zvyšných markerov v karcinogenéze
karcinómu KM nebolo preukázané, nie je vylúčené ich vzájomné spolupôsobenie alebo úloha v spojení s
pozitívnym metylačným statusom. Pre potvrdenie týchto hypotéz sú však potrené ďalšie štúdie.
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