Diplomova prace je zaméfena na zmény v mikrobidlnim spoleCenstvu v piadé
dlouhodobé kontaminované tézkymi kovy. Na Piibramsku byly vybrany dvé lokality
S riiznym stupném zatizeni. U vzorkl pidy byla métena respiracni aktivita in vitro s ptidavky
ruznych zdroji uhliku a riznych koncentraci kadmia. Hodnoty respirace ukazaly, ze 1 pfi
koncentraci kadmia 1000 mg.kg™ je spoledenstvo Zivotaschopné a piidavky substratd jeste
respiraci zvysily.

Ze vzorki pidy byla izolovana environmentalni DNA a byl amplifikovan gen pro 16S
rRNA aktinobakterii. Analyza polymorfismu délky termindlniho restrikéniho fragmentu
ukazala jasny rozdil mezi profily obou lokalit. U vzorki s ptidavky substratt doslo k rizné
vyraznym posuniim v profilu spolecenstva.

Byla provedena kvantifikace celkovych bakterii a aktinobakterii metodou kvantitativni
PCR, na zéklad¢ amplifikace ¢asti genu pro 16S rRNA. Ve vice zatizené lokalité je o néco
vice bakterii, ale témét dvojnasobek aktinobakterii nez v méné kontaminované lokalité.
Sekvenovani amplikon ¢asti genu pro 16S rRNA na platformé firmy Illumina ukazalo
zvySeni podilu aktinobakterii a zmény struktury jejich spolecenstva u vice kontaminované
lokality.

Vysledkem je zjisténi, ze vys$i dlouhodobd kontaminace tézkymi kovi zvySuje
respiracni aktivitu i pfi navozeni stresovych podminek ptidavkem kadmia a zaroven snizuje

stabilitu bakterialniho spole¢enstva.



