ABSTRAKT

Transkripce prekurzorové mRNA (pre-mRNA) a jeji sestiih byly donedavna vnimany
jako dva na sob¢ nezavislé procesy. Na modelu Saccharomyces cerevisiae bylo ukazano, ze
sestavovani  komplexu katalyzujiciho sestfih pre-mRNA, spliceosomu, probiha
kotranskrip¢né, tedy v dobé ptfed ukonéenim transkripce RNA polymerasou II. Studiem
kotranskripcniho sestiithu se zjistilo, Ze proteiny ucastnici se transkripce a specifické
chromatinové modifikace mohou ovliviiovat sestiih pre-mRNA a jeho regulaci. Uvazuje se

rovnéz, ze sestavovani spliceosomu a modifikace chromatinu se vzdjemné ovliviuji.

Protein Prp45, kvasinkovy ortholog lidského transkripéniho koreguldtoru
SKIP/SNW1, byl v literatufe dosud spojovan pouze se sestiihem. Nepublikované vysledky
ziskané v nasi laboratofi naznacuji, Zze by Prp45 mohl slouzit jako regulator sprahujici procesy
transkripce a sestiihu. Ukazali jsme, ze PRP45 geneticky interaguje s faktory dalezitymi pro
elongaci transkripce, mimo to i senzymy katalyzujicimi chromatinové modifikace, a ze

protein Prp45 ovliviiuje sestavovani spliceosomu v ¢asné fazi sestiihu pre-mRNA.

Cilem bakalarského projektu bylo pomoci metody chromatinové imunoprecipitace
sledovat propojeni fyziologické role proteinu Prp45 a trimethylace H3K4. Bylo zjisténo, ze
mutace prp45(1-169) vyrazné neovliviiuje profil trimethylace H3 na lysinu 4, ktera je

charakteristicka pro transkrip¢né aktivni geny.



