Posudek na diplomovou praci

Pouziti metod predpovidani budoucich uzivatelskych
hodnoceni pro doporucovani filmu

Bc. Martin Major

Prace se zabyva algoritmy pro predpovéd budoucich hodnoceni filmi a jejich praktickou
pouzitelnosti v redlném prostfedi. Autor pfimo spolupracuje s nejvétsSim tuzemskym
portdlem (Cesko-Slovenska filmova databaze, CSFD.cz), ktery sdruzuje komunitu
filmovych nadSenci a zaroven buduje vlastni databazi filmt a jejich hodnoceni.
Experimenty byly provadény na autentickych datech zaptj¢enych z CSFD.

V prvni kapitole autor vymezuje zédkladni pojmy a cile prace. Popisuje zde také dalezité
informace tykajici se projektu CSFD a obdobného zahrani¢niho projektu Netflix.
V kapitole druhé jsou pak uvedeny zdkladni statistiky a informace o datech nasbiranych
od uzivateltt CSFD.

Treti kapitola se vénuje samotnym algoritmim. Autor zde piedstavuje ¢tyfi znamé
algoritmy (ndhodny, priimérné hodnoceni, Slope One a kNN nejpodobnéjsich uzivatelt) a
vlastni algoritmus Film-DNA. Algoritmy samotné jsou popsany spiSe strucné a jejich
klicové casti jsou prezentovany pomérné nevhodné formou SQL dotazi. Na fadé mist by
bylo vhodnéjsi popsat algoritmus slovy piipadné pseudo-kédem a piesny SQL dotaz
ponechat do apendixu nebo na pfilozené DVD.

Vlastni algoritmus Film-DNA je popsan pomérné tézkopadné. Pro lepsi piehlednost by
bylo vice nez vhodné oddélit formalni definici algoritmu od implementacnich technik a
optimalizaci. Dale zcela postraddm podrobnéjsi analyzu alternativ, které by objasnili, pro¢
autor pfi navrhu tohoto algoritmu nezvolil jiné postupy. Jako ptiklad bych uvedl problém
podobnosti uzivatel dle filmového vkusu. Prestoze je pomérné klicovy pro predpovidani
hodnoceni, autor nikde nezvazuje napiiklad clustering algoritmy, které se v téchto
situacich ¢asto pouzivaji.

Ve c¢tvrté kapitole se nachdzi vysledky experimentt, které mély za tkol ovéfit pfinos
nového algoritmu. K testovani byla pouzita data CSFD, ze kterych bylo 1% nejnovéjsich
hodnoceni vy¢lenéno jako kontrolni vzorek. Kvalita vysledka byla pocitana standardni
metodou RMSE. Metodologii bych vytkl pouze dvé véci: Méfeni casové ndrocnosti
vypoctl je potfeba opakovat vice nez 3x pro dosazeni vérohodnych ¢isel a umisténi
testovanych dat a kontrolntho vzorku do jedné tabulky mohlo ovlivnit efektivitu
indexac¢nich technik pouzitého databazového systému.

Nové navrZzeny algoritmus je porovnavan pouze s nahodnym hodnocenim a hodnocenim
zalozenym na pocitdni primérného hodnoceni vSech uzivateldi. Pfestoze toto porovnéni
ma samo o sobé vypovidaci hodnotu, velmi bych ocenil také porovnani s vice
sofistikovanym algoritmem (napt. zminénym Slope One). Vysledky porovnani také nejsou
zcela uspokojivé. Nové navrZzeny algoritmus jen velmi nepatrné pfekondva primérny
algoritmus a to navic za cenu vyrazné pomalejsitho zpracovani.



Pfi testovani vybral autor nékolik konfigura¢nich parametrti, kterymi je mozné ovlivnit
rychlost a pfesnost nového algoritmu a empirickym prozkouméanim jejich prostoru
stanovil optimalni konfiguraci. Tento pfistup hodnotim pozitivné, avsak zkoumanych
parametrd by mélo byt vice, zejména kdyZz i optimdlni konfigurace nepfinasi vyrazné
vylepSeni vysledki oproti primérnému algoritmu. PfedevSim zde postrdddm seznam
pouzitych parametra pro sestaveni DNA profilu uZivatele a analyzu pfinosu jednotlivych

parametri z hlediska zlepSeni pfesnosti.

Text prace je napsan v ¢eském jazyce a to srozumitelné, bez zjevnych gramatickych chyb a
pouze s minimalnimi slohovymi nedostatky. Implementacni ¢ast préace se sklada z navrhu
databaze a SQL skriptd. Autor zde prokazal dobré praktické schopnosti pfi navrhu
struktury databaze i pfi optimalizaci dotaz.

Celkové si myslim, Ze diplomové prace mé veliky potencidl a zdkladni myslenka nové
navrzeného algoritmu je dobra. K dokonalému vysledku ale chybi jesté pomérné dlouha
cesta a je velikou skodou, Ze autor nevénoval dokonceni prace vice ¢asu. I pres tyto vytky
se domnivam, Ze autor splnil zadani, a proto doporucuji praci k obhajobé.
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