Nasledujici text popisuje historii vyvoje sekvena¢nich metod se zaméfenim na moderni
vykonné metody paralelniho sekvenovani a jejich vyuZziti v mikrobiologii. Vyvoj a zdokonalovani
sekvenac¢nich systémi s sebou pfinasi zrychleni a vyrazné snizeni cen, s tim souvisi rozsifeni spektra
aplikacnich moznosti. Kazdy sekvenac¢ni systém je charakteristicky ur¢itymi specifiky vcetné jistych
Uskali pramenicich z principu dané metody, proto ne kazda metoda je schopna pokryt vSechny sméry
mozZnych vyuZiti. Prdce porovndva metody sekvenovani a zabyva se jejich vhodnosti pro konkrétni
typy aplikaci v mikrobiologii. Dostupné sekvena¢ni systémy obvykle délime na tii zakladni
»generace vymezené typickymi konkrétnimi znaky. Mezi metody prvni generace fadime Sangertv a
Maxam-Gilberttv systém, druhd generace zahrnuje metody 454, Illumina, SOLID, Helicos a generace
treti SMRT, Ion Torrent a zatim komercné nedostupné sekvenovani s vyuzitim nanop6rt. V soucasné
dobé se sekvenovani stava standardni technikou molekularni biologie nejen v z&kladnim
mikrobiologickém vyzkumu, ale nachazi Siroké uplatnéni také v medicin€ (rychla identifikace

patogentl, metagenomické studie mikrobiomil lidského téla).



