
Český abstrakt 
 

 Systémová biologie bude vyžadovat použití nových metod s vysokou propustností dat 

pro studium protein-proteinových interakcí. Proteomika založená na hmotnostní spektrometrii 

prošla v posledních letech rychlým vývojem a stala se nepostradatelným nástrojem studia 

makromolekul v  základním i klinickém výzkumu. 

Glutamátkarboxypeptidasa II (GCPII; EC 3.5.17.21) je transmembránový protein se 

dvěma známými enzymovými aktivitami.  Tento enzym je exprimován ve větším množství 

v buňkách některých pevných nádorů a také obecně v neovaskulatuře pevných nádorů, nehraje 

zde však fyziologickou roli. Některé skutečnosti mohou poukazovat na potenciální receptorovou 

funkci GCPII, přirozený ligand tohoto proteinu však nebyl doposud identifikován. 

Pro hledání možných vazebných partnerů a/nebo ligandů GCPII byly použity  metody 

afinitní chromatografie, imunoprecipitace a hmotnostní spektrometrie. Byla optimalizována 

metodika přípravy vzorků pro hmotnostní spektrometrii a analýza získaných dat s cílem nalézt 

možné vazebné partnery. Jeden z identifikovaných proteinů- β-podjednotka F1 ATP-syntasy, byl 

vybrán pro důkladnější analýzu možné interakce s GCPII.   

 


