Cesky abstrakt

Systémova biologie bude vyzadovat pouziti novych metod s vysokou propustnosti dat
pro studium protein-proteinovych interakci. Proteomika zalozena na hmotnostni spektrometrii
prosla v poslednich letech rychlym vyvojem a stala se nepostradatelnym nastrojem studia

makromolekul v zakladnim i klinickém vyzkumu.

Glutamatkarboxypeptidasa II (GCPII; EC 3.5.17.21) je transmembranovy protein se
dvéma znamymi enzymovymi aktivitami. Tento enzym je exprimovan ve veétsim mnozstvi
v bunkach nékterych pevnych nadora a také obecné v neovaskulatufe pevnych nadord, nehraje
zde vsak fyziologickou roli. Nékteré skutecnosti mohou poukazovat na potencialni receptorovou

funkci GCPII, pfirozeny ligand tohoto proteinu vsak nebyl doposud identifikovan.

Pro hledani moznych vazebnych partnert a/nebo liganda GCPII byly pouzity metody
afinitni chromatografie, imunoprecipitace a hmotnostni spektrometrie. Byla optimalizovana
metodika pfipravy vzorkt pro hmotnostni spektrometrii a analyza ziskanych dat s cilem nalézt
mozné vazebné partnery. Jeden z identifikovanych proteint- B-podjednotka F1 ATP-syntasy, byl

vybran pro dukladnéjsi analyzu mozné interakce s GCPIL.



