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Veronika Gabanova se ve své diplomové préci v rozsahu pfiblizné 70 stran zamé¥ila na
charakterizaci gend jednoho zastupce moiskych Zahavci. V piehledu literatury je nejprve
vyzdviZen vyznam kmene Zahavci pro studum evoluce genti. Nésleduje po odborné i textové strace
velmi zdarily popis Zivotnich stadii a unikétnich organti druhu meduzky T. cystophora, ktery je
doplnén o recentni citace. Zvl4sté podrobné jsou v této kapitole rozvedeny larvalni vyvoj a unikatni
organ rhopalium. Nésleduje kratky pohled do historie genomiky a sougasnosti bioinformatiky.

Dalsi kapitoly obsahuji metodiku kultivace a fixace Zivych dospélcti a larev Zahavci a také
praci s RNA a DNA, od jejich izolace pfes ptipravu cDNA a metodiku PCR aZ po klonovani
upravenych fragmenti DNA a jejich sekvenéni analyzu.

Vysledkova ¢ast je rozdélena do tif kapitol. Prvni z nich kratce doklada zptsob p¥ipravy
knihovny cDNA, z niz bylo nasledné sekvenovano. Nejrozsahlejsi druhou kapitolu tvoii analyza
genu odvozena ze zastoupeni a sily homologie jednotlivych sekvenci EST k sekvencim genti
vybranych modelovych organizmu. Po uvedeni rozséhlych seznami homologii jsou vyzdvizeny
nckteré zajimavé geny v souvislosti s jejich funkei u ¢loveka. Déle je podrobnéji rozebrana ztrata
genl u modelovych organizmii jako je Drosophila a C. elegans a naopak spole¢né sdileni gent u
tak evolu¢né vzdalenych druhti jako je zkoumana T. cystophora a ¢lovék. V posledni tieti kapitole
byla u tff vybranych genti provedena in situ hybridizace, ktera doklada expresi téchto gentd v
rhopaliu. Usp&sné proveden této metody praveé na rhopaliu je velmi nesnadné.

Je obdivuhodné, s jakou odbornou znalosti a zaroveti do &estiny nékdy nesnadno
prevoditelnou terminologii je zpracovan jak biologicky pohled na dany organizmus, pfedvedeny
v prvni ¢asti, tak bioinformatickd analyza nalezenych homologii genovych sekvenci, zpracovana ve
vysledkové ¢asti. Zapojeni bioinformatiky, vyhodnocovani hromadnych dat a vyvozovani
dulezitych souvislosti z nich je dnes kli¢em k pochopeni komplexnich biologickych otazek.

Po formalni strénce lze stéZi néco vytknout, kromé opravdu jen n&kolika mélo preklepim,
napf. na str. 13. Diplomova prace je napsdna piehledné, srozumitelng, gramaticky spravng,

s Cetnym obrazovym doprovodem. Zpracovani vech citaci, ptevazné z poslednich let, je vyvazené.
Celkove tuto diplomovou préaci hodnotim jako velmi zdatilou.

Diplomovou praci hodnotim vyborné.
Otazky:
1. Pro¢ je sekvenovani knihoven cDNA dileZitou sou¢asti analyzy genomii?

2. Jaké geny jsou u zahavcu nejvice studovany?
3. Jakou vidite budoucnost druhu T. cystophora jako modelového organizmu?
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