Na rozdil od klasickych laboratornich inbrednich linii mysi domaci, které vykazuji
nepiirozenou genetickou variabilitu, linie odvozené z jedincti odchycenych ve volné ptirodé
predstavuji vhodny model pro evoluéné imunologicky vyzkum. Toll-like receptory (TLRs) patii
mezi prvni slozky imunity, které pfichazeji do kontaktu s patogeny. Ackoliv TLRs detekuji
konzervativni molekuly patogenti, ukazuje se, Ze jsou pomérné variabilni a tato variabilita ma
vztah k riznym chorobdm. Ve své praci jsem popsala variabilitu 7/r/, 2 a 6 u 24 inbrednich linii
pochazejicich ze dvou poddruhit mysi doméci (Mus m. musculus a M. m. domesticus). Tyto TLRs
vykazuji mezi liniemi rGznou miru polymorfismu. V 7/r/ jsem nasla polymorfismus rovnomérné
rozlozeny vrédmci celé exodomény. 7/r6 je pomérné konzervativni (niz$i pocet zamén
lokalizovanych daleko od vazebného mista, malo zmén ve fyzikalné-chemickych vlastnostech
aminokyselin). U T7Ilr2 se naopak ve vazebném mist¢ a kolem né& nachdzi nékolik
nekonzervativnich substituci, pficemz oba poddruhy se v téchto mistech vzéjemné lisi. Alely M.
m. domesticus a M. m. musculus jsou, az na 2 vyjimky (TLR1 PWD, TLR2 STAIL), jasné
fylogeneticky oddé¢leny. Linie i poddruhy se prokazatelné lisi v produkci IL-1f, IL-12 a NO po
stimulaci makrofagii ligandy TLR1, 2 a 6. Tento trend je vSak patrné vysledkem efektu urcitych
linii (napf. BULS u IL-1B). Vysledky mé prace naznacuji nezavislou koevoluci TLR2 s patogeny

u téchto poddruhti mysi.



