Rod Geosmithia zahrnuje 11 popsanych a nékolik desitek dosud nepopsanych druhti hub,
které se vyskytuji témet vyhradné v pozercich podkorniho hmyzu (zejména ktirovetr). V ramci
predkladané diplomové prace byla provedena fylogeneticka analyza na zakladé sekvenci Ctyt
gent kédujicich proteiny, konkrétné TEF-1a, RPB2, Mcm7 a Tsrl.

Tato analyza potvrdila, ze ekologické strategie geosmithii (tzn. vazba na listnace cCi
jehlicnany aadaptace na symbidzu sambrosiovymi brouky) se vyvinuly nékolikrat
opakovang.

Na zéklad¢ ziskaného fylogenetického stromu jsem rozliSila 51 druhG (ve smyslu
,Genealogical Concordance Phylogenetic Species Recognition®).

Dale jsem testovala schopnost téchto genti slouzit jako ,,barcode* pro identifikaci blizce

ptibuznych druhti geosmithii.



