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»Evoluce a exprese odoranty vazajicich proteini

u vybranych zastupci rodu Mus*
Cilem této préce bylo zkoumat sekvence a exprese genové rodiny pro mysi proteiny vazajici
odoranty. Uvod je ¢tivy, imérny Fesené problematice a dostateéng Siroce zaméten, ukazuje na
mezery v naSich znalostech - a tim na smér dalstho vyzkumu. Ze sekce Materidl a Metody
vyplyva, Ze autor ovlada popisované genetické metody. V sekci 3.1 Pivod biologického
materidlu by mélo byt uvedeno, z jaké lokality (linie, kmene) pochdzely mysi pouzité na
expresi a sekvenovani a zda byli pouziti stejni jedinci na expresi i sekvenovani, popr
genotypovani.
Vysledky jsou relevantni vzhledem k vytyenym cilim. Pro konstrukci fylogenetického
stromu by bylo vhodné&jsi pouzit i jiné metody nez neighbor-joining (maximum-likelihood,
maximum-parsimony) a srovnat jejich vystupy. Obrazky se daji pochopit z popiskti nebo
z textu; pouze v obr.16 az 19 se vyskytuje tkan ,,U“, kterou se mi nepodafilo vystopovat.
Obrézek 20 a text, ktery ho interpretuje (5.59) si vzdjemng neodpovidaji a tato interpretace by
m¢la byt objasnéna.
V Tabulce 8 jsou identické Fadky - pro vét3i prehlednost by bylo lepsi ji vynechat nebo dat do
pfilohy (pak uvést také identifikator mysi) a misto ni uvést ve Vysledcich souhrnnou tabulku
s pocty lokalit, jedincii a alel ziskanych pro kazdy (pod)druh. .V sekci Vysledky védecké
prace by se neméla vyskytovat souslovi typu ,,téméF zadné* (s.42) nebo ,,v (drtivé) vétsing
ptipadii (s. 42, 51), ale vie by mélo byt kvantifikovano; uvedena hodnotici souslovi patii do
Diskuze. Napf. misto ,,... sekvenace neodhalila téméF zadné jednonukleotidové polymorfismy
(Single-nucleotide polymorphisms; SNP) ... by se mé&l uvést po&et a procento SNP a zda se
nemohlo jednat o sekvenacni chyby. Synonymni SNPy totiz piedstavuji dillezitou polozku pfi
dedukci evolu¢ni historie gend.
Oficielni nomenklatura genii vyzaduje, aby byly zkratky mysich gent uvedeny kurzivou,
prvni pismeno velké, viechna ostatni mal4 (napt. A1p5b).
Vysledky jsou v Diskuzi patfiéné porovnavany se zndmymi udajim z literatury a jsou zde
odpovédi na otazky kladené v Cilech prdce.
V Seznamu pouzité literatury jsem nael vSechny citované price, které jsem hledal; styl je u

veétsiny citaci stejny, ale jsou tu drobné chyby (napt. s.70 dole: Nature 44416). Abstrakt i
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Abstract jsou jasné a strucné, ale mohly

byt konkrétn&ji vzhledem k S’/'sledklin: (ﬂé?fkaji 0
moc nic vic neZ nazev prace). Zavér je v tomto smyslu lepsi. V Priloze by mély byt uvedeny
téZ nukleotidové sekvence ziskané autorem (nebo jejich databazové reference).

Pres uvedené nedostatky predloZend prace podle mého nazoru spliiuje pozadavky kladené na

diplomové préace, véetné rozsahu. Jeji cile povazuji za splnéné a doporucuju ji k obhajobg.
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