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Vysvétlivky k obrazkim
—p Oznaceni aminokyselinové sekvence, ktera byla vybrana pro navrzeni peptidu

ptislusného enzymu, a ji odpovidajici hodnoty posuzovaného parametru.

Podrobnéjsi komentat k obrazkiim viz kapitola 5.1 Kritéria pro navrhovani
peptidickych imunogent
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Obr. 5: rSULT1A1 sekundarni struktura
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Obr. 10: rSULT1B1 sekundarni struktura
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Obr. 15: rSULT1C1 sekundarni struktura
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Obr. 34: rNAT1 hydrofilita
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Obr. 35: rNAT1 sekundarni struktura
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Obr. 36: rNAT2 antigenicita
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Obr. 37: rNAT2 expozice
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Obr. 38: rNAT2 pristupné aminokyselinové zbytky
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