Posudek oponenta

David Rysanek: Biogeografie, diverzita a substratova specifita aeroterestrické zelené rasy rodu
Klebsormidium (Streptophyta)

Diplomova prace Davida Rysanka hledda odpovéd’ na otazku, ¢im je urovano rozsifeni fylogenetickych linii
bezné se vyskytujici fasy Klebsormidium v temperatnim pasmu severni polokoule. Pozitivem této prace je velmi
solidni sampling, vyznamné dopliiujici pfedchozi studie. S pouzitim adekvatni molekularné fylogenetické
metodiky se autor dobira velmi zajimavych vysledkd, které povétSinou spravné interpretuje. Diky syntéze
Klebsormidium. Dale piinasi ptresvédCiva predbézna data svédéici o zasadnim vlivu fyzikalné a chemicky
odlisnych typl substratu pro evoluci a §ifeni této fasy. Domnivam se, ze vysledky budou po uréitych upravach
publikovatelné v mezinarodnim védeckém casopisu. Jedinym zasadnim problémem prace je forma, kterou je
napsana. Cely text trpi fadou v principu drobnych formalnich nedostatkl, které ale spole¢né praci ponékud
devalvuji a je nezbytné, abych je zde alespon kratce komentoval. Velka Cast obrazkl a tabulek nespliuje
standartni pozadavky, napf. popisky tabulek jsou az pod tabulkami; v legendé€ pievzatych obrazkt chybéji citace
puvodnich autort (Obr. 1-4); v Obr. 8-9 ve vysledcich jsou odbérové lokality vzorkti odliSeny téméf
nerozpoznatelnymi barvami a nazvy haplotypt v kolaCovych grafech jsou zcela necitelné; v Obr. 11 nejsou
vysvétleny barvy, atd. Stylistickd kvalita textu neni pfili§ dobra, misty se zda vypovidat o nepfili§ zdafilém
prekladu z anglictiny. Kromé spiSe ismévnych pieklept typu ,,BBM médium obohacené o pudni dekolt™ (str.
22), nebo stale se opakujici ,,Bayesovy interference®, jsou nékteré formulace vyloZzené chybné a velmi ztézuji
¢teni textu, napf. ,,byly...vyizolovany jednotlivé narostlé mikrokolonie za pouziti metody single cell PCR* (str.
22) nebo ,,dochazi ke fluktuaci vyskytu environmentalnich faktor™ (str. 10-11), a mnoho dalSich. Misty dochazi
az k vytvareni nesrozumitelnosti a logickych nesmyslti. Prikladem je uz samotny nepiesny nazev diplomové
prace, viz protife¢ici si prvni vétu abstraktu: ,,V1aknita aeroterestricka (tj. suchozemska, pozn. oponenta) fasa
rodu Klebsormidium se nachazi v $irokém spektru prostiedi, tj. od sladkovodniho po terestrické.” Do podobného
soudku patii i zmatky s osidlenim hrubé a hladké borky stromd na str. 12, a jiné. Pies vySe uvedené nedostatky
povazuji praci za velmi cennou a doporucuji ji k obhajobé. Celkové hodnoceni mize byt velmi dobie, v piipade
perfektni obhajoby az vyborné.

Otazky:

1) Zaujala mé diskuze tykajici se velice netypické vy$si variability lokusu rbcL nez ITS u rodu
Klebsormidium. Uchaze¢ navrhuje vysvétleni, Ze ,,se v rbcL genu v disledku dlouhé evoluéni historie
nahromadila spousta variabilnich mist.” (str. 35) Pro¢ se v lokusu ITS v prubéhu stejné dlouhé historie
variabilni mista tolik nenahromadila?

2) Pro¢ byl zvolen k sekvenaci tsek rbcL dlouhy jen 606 bp, kdyz existuji fungujici postupy pro sekvenaci
useku dvakrat delsiho, ktery prokazatelné zlepSuje fylogeneticky signal?

3) Bootstrapové podpory (metody ML a MP) u fylogenetickych linii A-G jsou ¢asto nizké. Jak moc
odpovidala topologie optimalnich stroml vypoctenych témito metodami topologii bayesovského
stromu? Povazuje uchaze¢ toto rozdé€leni supercladii za divéryhodné, a pro¢?

4) Ve skupiné D uchaze¢ spekuluje o biogeografickém omezeni na zapadni Evropu. Nenaznacuji ale
vysledky celé prace a pfitomnost jedné sekvence z Japonska v sesterském cladu v ramci skupiny, ze jde
spise o artefakt nedostate¢ného samplingu?

5) Proc¢ byly pro tcely hodnoceni biogeografie a vlivu substratu z alignmentli vyfazeny vSechny sekvence
kromé vlastnich? Nebylo by uzitecné interpretovat také strom obsahujici vSechny dostupné sekvence,
z nichz alesponi pro nékteré urCité jsou znama data o misté ptivodu a/nebo substratu? To by mohlo byt
vhodné zejména v situaci, kdy ma uchaze¢ pro kazdy typ substratu zatim pouze jednu odbérovou
lokalitu. Nevedlo by zatrazeni téchto sekvenci také k vylepSeni haplotypové sité?

Dalsi poznamky (netifeba projednavat u obhajoby): Tab. 1 se zda byt cela nadbyteéna; Obr. 10 — byl by vhodny
statisticky test, zda je rozdil pH signifikantni; misto kapitol 2.2.1.-2.2.6. a 2.3.1-2.3.4. by stadila tabulka.
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