Abstrakt

Tato diplomova price je zaméfena na hledani bakteridlnich ptivodci a antagonistl
ovlivilgjicich vyskyt obecné strupovitosti, projevujici se u nékterych zemédélsky vyuzivanych
plodin, jejimz hlavnim plivodcem je Streptomyces scabiei a kterd zplsobuje znacné

ekonomické ztraty.

Z thizosféry brambor byly izolovany bakteridlni kmeny, pfedevSim streptomycety,
protoze patii mezi nejvyznamné€js$i producenty sekundarnich metaboliti a plivodci tohoto
onemocnéni patfi také do tohoto rodu. Metodou PCR byl u ziskanych kmeni amplifikovan
gen pro 16S rRNA a jeho sekvenaci byla stanovena jejich ptibuznost. Jednoduchym
kultiva¢nim testem byly poté nalezeny kmeny, které ucinné potlacuji S. scabiei. Dale byly
metodou PCR hledany specifické geny pro biosyntézu fytotoxinu thaxtominu A, ktery je
spole¢nym virulenénim faktorem vSech doposud popsanych plivodcti onemocnéni a zptsobuje
projevy tohoto onemocnéni na povrchu napadenych plodin. Geny pro syntézu thaxtominu
jsou soucasti ostrovu patogenity. Standard fytotoxinu thaxtominu A byl pouzit pro
optimalizaci jeho stanoveni hmotnostni spektroskopii pro pozdéjsi analyzu pokust

provadénych in vivo a in vitro.

Vysledky fylogenetické analyzy izolovanych kmenti, u nichZ byla prokdzana pfitomnost
jednoho z genli nutnych pro biosyntézu thaxtominu A, podpofily hypotézu horizontalniho
genového pfenosu ostrovu patogenity na puvodné nepatogenni kmeny. Byly nalezeny
potencialni ptidni antagonistické kmeny schopné potlacovat pii soubézné kultivaci hlavniho
puvodce onemocnéni S. scabiei a kmeny nesouci jeden zgenli nutnych pro syntézu
thaxtominu blizce ptfibuzné zndmym patogennim bakteriim. DalSi prace na tomto projektu

bude zamétfena na detekei produkce thaxtominu A u potencidlnich patogennich kmend.



