Stresové proteiny cytoplazmatické membrany Bacillus subtilis

Grampozitivni bakterie Bacillus subtilis zije ve svrchnich vrstvach pudy, kde se ¢asto setkava
s vykyvy osmolarity a pH, zménami teploty ¢i koncentrace Zivin. Béhem evoluce byly
vyvinuty mechanizmy, které bakteriim pomahaji se s t€émito neptiznivymi vlivy vyrovnavat.
Mezi né patii i tzv. obecnd stresova odpovéd’. Pii ni dochazi ke zvyseni exprese piiblizné 150
gent, jejichz produkty zvané GSP (obecné stresové proteiny) minimalizuji poskozeni bunék.
Prestoze je znama velikost, struktura a regulace mnoha stresovych proteind, informace o
membranovych stresovych proteinech casto chybi.

V nasi studii jsme se zaméfili na membranovy proteom Bacillus subtilis 168 trp,.. Buiky byly
béhem svého rlstu vystaveny dlouhodobému (20 h) plsobeni pH 5,0; resp. pfitomnosti
3% v/v etanolu 30 minut. K rostoucim buiikam byl 30 minut pted ukoncenim kultivace piidan
L-[**S]-methionin. Po dosaZeni stiedni exponencidlni faze ristu byly bakterie rychle
zfiltrovany a izolovany cytoplazmatické membrany. Izolované membranové frakce byly
analyzovany dvojrozmérnou elektroforézou. Z jednotlivych rustovych situaci byly provedeny
4 paralelni gely a porovnany s membranovym proteomem bakterii rostoucich za optimalnich
podminek (tj. v komplexnim médiu o pH 7,0 a teploté 40°C). K pocitaovému zpracovani
rozdélenych membranovych proteinti byl pouzit program PDQuest, vybrané stresové proteiny
byly identifikovany hmotnostni spektrometrii MALDI-TOF.

Pii pH stresu, resp. po pfidani etanolu se rdstova rychlost B. subtilis snizuje z
hodnoty p = 3,5 h™ na p = 2,4 h™'. V cytoplazmatické membrang se vlivem stresovych faktorii
zménilo mnozstvi nejmén€ 25 proteinl. K vyrazné zvySené syntéze ale doSlo pouze
u 5 proteint v obou piipadech. Etanolové stresové proteiny byly identifikovany jako YdaP,
Ctc, YThM, YjcH and YwaC, zatimco proteiny pH stresu jako AcoB, YkwC, SodA, YjcH and
YwaC.

Nékteré proteiny z VySe uvedenych jsou povazovany za obecné stresové proteiny uplatiujici
se Vsignalizaci stresu. Jiné indukované proteiny jsou stresové specifické a hraji roli

V metabolismu lipidl a detoxifikaci bunék.



