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Stale se zvySujici antimikrobialni rezistence je v soucasné dobé¢ celosvétovym
problémem. Mezi vyznamné metody charakterizace antimikrobidlni rezistence patii
tradiéné genomické postupy. Cilem této studie bylo zhodnotit potencial metody Fourier
transform infrared spectroscopy se zeslabenym kompletnim odrazem (FTIR-ATR) pro
identifikaci  multirezistentnich  karbapenemasu produkujicich K. preumoniae
a E. faecium izolatd. Analyzovali jsme 20 klinickych K. pneumoniae izolath ziskanych
z ruznych laboratoii v Portugalsku v obdobi od biezna 2014 do zafi 2015 a 143 diive
popsané vankomycin-rezistentni E. faecium izolaty ziskanych od lidi, zvifat a Zivotniho
prostiedi v 26 zemich mezi lety 1992 a 2015. Izolaty byly primarné charakterizovany
genotypovymi metodami, vcetné testovani antimikrobidlni citlivosti, detekce
karbapenemaz a betalaktaméz s rozSifenym spektrem (ESBLs), identifikace odolnosti
vuci antibiotiklim transpozonti a plazmidi a genetické ptibuznosti izolati multilokusovou
sekvencni typizaci (MLST) a nasledn¢ pomoci metody FTIR a porovnadni spekter
vicerozmérné analyzy dat. K. pneumoniae izolaty produkovaly KPC-3 a variabiln¢ ESBL
(SHV nebo CTX-M typy) a byly rezistentni k aminoglykosidiim (76 %), karbapenemtim
(70 %) nebo nitrofurantoinu (55 %). Blakxpc-3 byla identifikovana v transposonu (Tn) 4401
varianty "d" a IncFIA and IncN plasmidech. Pomoci FTIR-ATR analyzy jsme byli
schopni v dobé& krat$i neZ 48 hodin rozliSit pét klonl, coZ odpovidalo vysledkiim
ziskanym metodou MLST (sekvencni typy ST147, ST15, ST231, ST348, ST109). Bylo
identifikovano 24 sekvencnich typit E. faecium, které byly ptifazeny do 6 BAPS
(Bayesian analyzy populaéni struktury) podskupin (2.1a, 2.1b, 3.1, 3.2, 3.3al, 3.3a2),
které¢ byly ur¢eny FTIR analyzou. Bylo prokazano, ze FTIR-ATR spojena s MLST by
mohly byt levnou a ¢asové nenarocnou alternativou pro rozpoznani klondlnich vztaht

mezi klinicky relevantnimi K. pneumoniae a E. faecium izolaty.
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