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Ciiem diplomove prace bylo prostudovat algoritmy konstrukce Voronoiova diagramu
nclinearnich objektu \e 3D (zejmena kouli). vybrat vhodny algorithms a implementovat j e j
jako dll knihovnu. Dale mel diplomant vyzkouset funkcnost feseni v konlcxtu konkrctni
aplikace.

Prace je psana anglicky a je rozdelena do 10 kapitol. Kapitola 3 podrobne def inuje YDS a
jeho dual - kvazi-triangulaci. V kapitole 4 je uzitecne teoreticke porovnani YDS a dobfe
znameho Voronoiova diagramu bodu. V kapitole 5 diplomant strucne popisuje 3 algoritmy
konstrukce YDS (edge tracing, face tracing a region expansion) a diskutuje svuj vyber
algoritmu (edge tracing). Bohuzel zde nejsou uvedeny casove slozitosti algoritmu face tracing
a region expansion. V kapitola 6 je vysvetlen vypocet pozice vrcholu a geometric hran YDS.
(Zde je asi drobna chyba. Vrchol YDS sc spocita jako stfed koule tecne na ctyfi generator}'
(koule) . Vzorec 6.1 patrne pfedpoklada. ze polomery vsech ctyr generatoru byly zmenseny o
polomer nejmensiho z nich. ktery pak ma nulovy polomer, nicmene \u toto neni
explicitne zmineno.) V kapitole 7 diplomant podrobne popisuje edge tracing a uvadi sve
vlastni vylepseni inicializacniho kroku tohoto algoritmu (hledani prvniho vrcholu YDS). Tim
konci teoreticka cast prace.

Kapitola 8 se zabyva implementaci algoritmu edge tracing. Dale je zde popsan prohlizece
YDS diagramL=i. ktery diplomant implementoval nad ramec zadani. V kapitole 9 jsou popsany
provedene experimenty a mcfeni. Kladne hodnotim mnozstvi dat. na kterych diplomant svuj
program testoxal - pros 700 molekul proteinu a nekolik desitek nahodne generovanych
souboru kouli . Mene uz jsem nadsen sledovanymi charakteristikami - diplomant sva mefeni
omezil na vypocetni cas. pocet vrcholu a hran a pocet izolovanych generatoru (zjednodusene
feceno pocet chyb algoritmu). Z meho pohledu by bylo zajimave zjistit kfivost hran YDS
diagramu a dale zkusit nalezt umela ,,oskliva" data, jejichz YDS by byl slozitejsi nez diagram
testovanych proteinu a nahodnych kouli. V histogramu 9.2 je drobna chyba - prvni fadek
nesouhlasi s odpovidajici tabulkou 9.2.

Konslatuji. ze implementovany program je funkcni a jeho vysledky souhlasi s tim. co
uvadi diplomant. Nepfi jemne je. ze v pfipade clnby se o ni uzivatel dozvi pouze ze souboru
s log>. na konzoli neni vypsano n ic . Prohlizec diagramu se povedl. ovsem prospelo b> , kdyby
jeho funkce byly dostupne pfes klavesove zkratky.

Celkove hodnotim praci jako kvalitni. Zvolene tema je narocne a diplomant ho zvladl
velmi dobfe. Prace sice nepfinasi pfevratne myslenky. ale je presto pfinosna. Teoreticka cast
detailne popisuje YDS diagramy a zaroven shrnuje zname algoritmy jejich konstrukce -
neznam jinou literaturu, ktera by delala totez. Pro dalsi studium YDS diagramu je pfinosny
i implementovany edge tracing (byl" castecne zjcdnoduseny). protoze podle diplomantova
tvrzeni neni zadny program pocitajici YDS volne dostupny. Typograficka uprava prace
nikoho neurazi a text je doplnen mnozstxim obrazku.

Navrhuj i nasledujici otazky:
• Podle kapitoly 9 (konkretne tabulky 9.2) byl program testovan i na proteinech s vice

nez 10 000 atomy - ovsem vysledky techto testu nejsou uvedeny. Proc"?


