9. Pilohy

Priloha 1.: Tabulky shrnujici pocty odchycenych jedinct jednotlivych druht (1), hodnoty

morfometrického meéteni téchto jedinch (Mus musculus (2), Apodemus flavicollis (3),

Microtus arvalis (4)).

Piilohy - Tabulka 1 (Pfehled odchycenych jedinci)

Apodemus Apodemus Microtus Clethrionomys

Druh Mus musculus flavicollis sylvaticus arvalis glareolus
Sami 6 11 3 31 2

amice
Juvenilni 0 1 0 3 0
Samci bez 1 3 2 2 3
spermii
Samci se 14 8 1 9 0
spermiemi
Celkem 21 33 6 45 5

Piilohy - Tabulka 2 (Hodnoty morfometrického méteni jedinct Mus musculus)

Mus APIKALNi HACEK  PLOCHA HLAVICKY  DELKA MIDPIECE
musculus m m? m

IND Median Prumér SD Median Primér SD Median Priamér SD
MO0 13769 13.804 0.860 19.336 19.885 3.817 24.408 24.654 1.733
M1 12927 12.899 0721 18.828 19.097 2334 22941 23.193 0.999
M2 13.861 13.875 0.782 21.097 21.076 2245 24.004 24293 1534
M3 13.632  13.688 0.655 19.908 20.024 2.024 24257 24512 1434
M4 13.150 13100 0.782 18.877 18.697 1.698 23.537 23.672 1.066
M5 13.962 13923 0.783 20.538 20.255 1.994 24.150 23.879 1.409
M7 13374 13542 0.793 19364 19.165 1.948 22587 22517 1.424
M8 13.683 13701 0.670 19.863 19.992 1.806 23.327 23275 0.901
M9 13486 13392 0.709 18955 19.017 2323 23305 23349 0.901
M10 13.536  13.581 0.638 19.048 19.087 1.599 23.852 24.031 0.948
M11 13.669 13.695 0.661 20372 20.644 1744 22533 22927 1326
M12 13.737 13.747 1.054 19.747 19.907 2917 22.676 22.741 1.375
M13 14240 14.113 1.146 23291 23244 2.510 22571 22.701 1.893
M14 13562 13.668 0.840 21.020 20.787 2.134 23.455 23286 1.231

DELKA BICIKU
m
Median Prumér SD
97.102  94.701 8.435
93378 93.194 3.850
96.734  96.638 3.877
95480 93.988 4.179
89.141 88.356 4.799
96.713  96.753 3.248
93.572 93275 2.304
93.778 92.516 4.460
92763 92423 1.775
96.588  96.701 3.498
95.099 94.824 2.047
93.175 93.791 3.076
93.573  93.672 3.336
94331 94.678 2.580



Piilohy - Tabulka 3 (Hodnoty morfometrického méteni jedinct Apodemus flavicollis)

Apodemus  APIKALNI HACEK

flavicollis
IND Median
Al 17.911
A2 18.068
A3 18.480
A4 17.569
A5 19.190
A6 19.092
A9 19.610
Al0 18.178

pm
Primér
17.928
18.099
18.506
17.562
18.905
19.266
19.784
18.157

SD
1.054
1.259
1.391
1.351
1.349
1.109
0.812
0.719

PLOCHA HLAVICKY
pm’
Median Pramér SD
27.151 27461 3.894
23795 24270 2.822
27.134 27351 3.250
23.687 23.846 2.847
27.158  27.383 4.367
31.813 31422 2.677
34.688 34.501 3.816
26.638 26.328 2.868

DELKA MIDPIECE
pm
Median Pramér SD
27.025 27.225 2.743
27.627 27.650 1.204
26340 26254 1.322
26348  26.120 2.284
25814 25869 1.455
25734 25740 1.104
26.894 26.849 0.923
26332 26.166 1.302

DELKA BICIKU
pm
Median Pramér SD
90.634 89.506 8.618
89.848 87.338 9.217
94.120 93272 6.212
89.389 88.797 9.947
89.186  88.610 8.913
96.229  97.488 4.040
93.909 93.975 2.362
90.217 90.156 2.415

Piilohy - Tabulka 4 (Hodnoty morfometrického méteni jedinct Microtus arvalis)

PLOCHA HLAVICKY

pm’

SD Median Priamér

Microtus ~ APIKALNI HACEK
arvalis pm
IND Median Primér
Mil 11.218 11.245 1.096
Mi2 10.499 10.541 0.934
Mi3 11.085 11.192 0.862
Mi4 11477 11.579 1.115
Mi5 12.82 12.897 1.352
Mi6 11.36 11.369 0.842
Mi7 12.094 12.232 1.067
Mi8 10.882  10.849 0.947
Mi9 11.981 12.187 1.252

18.451
16.532

18.04
18.829
18.837
17.828
18.361
15.545
20.177

19.035
16.621
18.344
19.062
18.508
18.091
18.294
15.962
20.264

2.433
2.178
2.354
2.827
2.260
1.767
2.228
1.973

DELKA MIDPIECE DELKA BICIKU
pm pm

SD Median Primér SD Median Prumér SD
2151 21.82 1846 58171 58505 3.624
22262 2229 0.742 58793 58479 5.178
20.949 20796 0.801 553 55204 3.396
21.676 21709 1.421 57.395 57.322 3.106
20375 20456 1.143 5574  56.18 2.127
21.725 21.562 0.832 58319 57.864 3.183
21.501 21368 1.115 58975 58566 2.826
20.868 20.903 0.924 59.131 58.698 2.424
21.765 21739 1.030 58273 58.005 2.357

2.960
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Piiloha 2.: Piehledova tabulka shrnujici informace o odchycenych samcich.

Druh

Mus m.
musculus

Mus m.
musculus
Mus m.
musculus
Mus m.
musculus
Mus m.
musculus
Mus m.
musculus
Mus m.
musculus
Mus m.
musculus

Mus m.
musculus

Mus m.
musculus

Mus m.
musculus

Mus m.
musculus

Mus m.
musculus

Mus m.
musculus

Mus m.
musculus

Apodemus
Sflavicollis

Apodemus
Sflavicollis

Apodemus
Sflavicollis

Apodemus
Sfavicollis

Apodemus
Sfavicollis

Apodemus
Sfavicollis

Apodemus
Sflavicollis

Apodemus
sylvaticus

Apodemus
Sflavicollis

Apodemus
Sflavicollis

Apodemus
sylvaticus

Lokalita

Chovy
Vini¢na
Brandys
n /Lab.
Brandys
n /Lab.
Brandys
n /Lab.
Brandys
n /Lab.
Brandys
n /Lab.
Brandys
n /Lab.

Brandys
n /Lab.

Brandys
n /Lab.

Brandys
n /Lab.

Brandys
n /Lab.

Brandys
n /Lab.

Brandys
n /Lab.

Brandys
n /Lab.

Brandys
n /Lab.

Biocev,
Vestec

Biocev,
Vestec

Biocev,
Vestec

Biocev,
Vestec

Biocev,
Vestec

Biocev,
Vestec

Shell,
Vestec

Shell,
Vestec

Biocev,
Vestec
Svabtv
hradek,
CB
Biocev,
Vestec

(€]

Hmotnost

18.30

19.09

16.73

19.62

15.43

18.01

13.41

20.15

17.95

16.02

18.05

18.99

17.05

16.13

18.74

34.77

35.10

29.21

28.80

26.24

23.68

23.69

24.96

19.98

24.97

18.88

Varle
P(2)

0.0464
0.0643
0.0721
0.0511
0.0554

0.0427
0.0759
0.0919
0.0742
0.0967
0.0816
0.0693
0.0668

0.0574

0.5333
0.1182
0.3825

0.4403

0.4634

0.0216

Varle
L (g

0.0471
0.0646
0.0740
0.0516
0.0633

0.0391
0.0705
0.0877
0.0714
0.0930
0.0831
0.0683
0.0643

0.0568

0.5327
0.1152
0.3742

0.4172

0.4710

0.0212

Rozmér Varle

P (d*$*v ) mm

5.6

6.2

6.4

5.9

6.1

5.1

7.2

7.1

6.8

8.0

6.4

6.8

6.7

6.3

14.8

9.0

13.1

13.6

13.4

6.0

43

43

4.4

4.4

4.4

3.9

5.1

5.0

4.5

5.1

4.5

4.0

4.5

4.5

8.4

4.8

7.4

6.9

7.7

33

3.7

3.8

4.0

33

35

3.6

43

4.4

4.4

4.7

3.9

3.6

3.9

4.1

7.0

2.5

Objem
Varle
P mm?

373.2
424.3
471.8
358.8
393.5

299.9

661.4

654.3

564.0

803.2

470.5

410.2

492.5

486.9

4113.8

796.2

2720.5

2515.6

3025.3

207.3

Rozmér Varle
L (d*$*v ) mm

5.8 41 3.6
6.4 42 42
6.6 45 40
6.6 42 39
6.0 44 3.6

5.0 3.7 3.6
6.8 45 4.1
6.8 50 49
7.1 4.6 43
7.9 4.6 4.6
6.4 45 42
6.0 4.1 4.0
6.7 42 38

6.2 43 39

X X X
X X X
X X X
X X X
X X X

14.2 83 73

8.8 56 49

13.4 74 6.7

13.4 74 7.1

13.5 74 173

5.8 3l | 29

Objem
Varle
L mm?3

358.6
472.9
497.6
452.8
398.1

279.0

525.5

697.8

588.2

700.2

506.7

4122

447.9

435.5

3603.8

1011.4

2782.8

2949.0

3054.7

218.4
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Poznamka

X
Bez
spermii
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ID:
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ID:
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ID:
200516

ID:
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ID:
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ID:
200505

ID:
200512

X
Malo
spermii

X

Bez
spermii

X

Bez
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Al12

Al13

Al4

Mil

Mi2

Mi3

Mi4

Mis

Mi6

Mi7

Mi8

Mi9

C1

C2

C3

Apodemus
Sflavicollis

Apodemus
Sfavicollis

Apodemus
sylvaticus

Microtus
arvalis

Microtus
arvalis

Microtus
arvalis

Microtus
arvalis

Microtus
arvalis

Microtus
arvalis

Microtus
arvalis

Microtus
arvalis

Microtus
arvalis

Clethrionomys
glareolus

Clethrionomys
glareolus

Clethrionomys
glareolus

Biocev,
Vestec

Biocev,
Vestec

Dolni
Bfezany
Biocev,
Vestec

Biocev,
Vestec

Biocev,
Vestec

Biocev,
Vestec

Biocev,
Vestec

Biocev,
Vestec

Biocev,
Vestec

Biocev,
Vestec

Biocev,
Vestec

Dolni
Bfezany
Dolni
Bfezany
Dolni
Bfezany

29.29

23.21

20.75

42.40

25.

22

25.72

20.66

33.85

31.24

32.26

40.07

23.99

16.12

16.41

16.43

0.0524

0.0222

0.0118

0.2660

0.1720

0.2200

0.2508

0.2876

0.2492

0.2651

0.2315

0.0063

0.0118

0.0134

0.0490

0.0181

0.0120

0.2610

0.1780

0.2325

0.3241

0.2909

0.2600

0.2674

0.2457

0.0052

0.0089

0.0128

8.0

52

43

9.2

10.3

10.5

10.6

9.7

10.8

32

3.9

4.6

4.0

3.0

23

6.5

6.6

7.6

7.2

7.0

7.1

2.5

2.8

2.8

3.7

2.6

2.1

5.5

6.3

6.4

6.2

6.4

5.5

2.2

2.1

2.5

495.9

169.9

87.0

1377.7

1793.9

2139.2

1982.0

1820.2

1766.5

73.7

96.1

134.9

7.7

53

4.8

9.9

113

11.0

9.6

10.2

3.0

3.6

4.8

4.4

2.7

24
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7.8
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2.6
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2473.6
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Piiloha 3.: Korelace jednotlivych rozmérti u vSech zkoumanych druht.
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Ptiloha 4.: Diskrimina¢ni analyza podle délky apikalniho hacku.

DISKRIMINACNI ANALYZA DLE DELKY APIKALNIHO HACKU

Mys domaci
(Mus musculus musculus)

Mysice lesni
(Apodemus flavicollis)

Hrabo3 polni
(Microtus arvalis)

SPLS-DA na APIKALNIM HACKU
X1z AUC = 0.94, p =0,008

sPLS-DA na APIKALNIM HACKU
Xi: AUC =1, p=0,025

SPLS-DA na APIKALNIM HACKU
X1: AUC=1,p=0,014

27 Sl e =
7 T

dﬁ\

X-variate 2. 28% expl. var

X-variate 2: 13% expl. var
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X-variate 2. 31% expl. var
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Piiloha 5.: Diskrimina¢ni analyza podle velikosti plochy hlavicky.

DISKRIMINACNI ANALYZA DLE PLOCHY HLAVICKY

My3 domaci

Mysice lesni

Hrabo3 polni

(Mus musculus musculus) (Apodemus flavicollis) (Microtus arvalis)
SPL5-DA na PLOSE SPLS-DA na PLOSE HLAVICKY SPLS-DA na PLOSE i
X1: AUC = 0.93, p= 0,006 X1: AUC = 0,83, p= 0,062 X1 AUC =1, p=0,020
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Ptiloha 6.: Diskrimina¢ni analyza podle délky midpiece biciku.

DISKRIMINACNI ANALYZA DLE DELKY MIDPIECE BICIKU

Mys domaci
(Mus musculus musculus)

5PLS-DA na MIDPIECE BICIKU
X1: AUC =035, p =0,004
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Ptiloha 7.: Diskrimina¢ni analyza podle délky bic¢iku.

DISKRIMINACNI ANALYZA DLE DELKY BICIKU

Mys domaci
(Mus musculus musculus)

Mysice lesni
(Apodemus flavicollis)

SPLS-DA na BICIKU SPLS.A na BICIKU
X1: AUC = 0.96, p = 0,004 X1: AUC =1, p=0,025
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Hrabo3 polni
(Microtus arvalis)

5PLS-DA na BICIKU
Xi:AUC =1, p=0,020
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50 25 0.0 25
X-variate 1: 53% expl. var
Zatizeni - komponenta 1
HLAVIEKA PLOCHA l
APIKALNI HACEK .
MIDPECE

Zatizeni - komponenta 2

MIDPECE

HLAVIERA FLOCHA

BICK

APIKALNIHACEK

DLOUHE
KRATKE

* DLQUHE
. TKE

* DLQUHE
* KRATKE



Priloha 8.: Piehledova tabulka popsanych proteint s ndzvy gent, které tyto proteiny
koduji a s jejich funkei. Veskeré informace a nazvy byly pfevzaty z databaze UniProt.org
(The UniProt Consortium 2021).

dehydrogenase, testis-
specific

specificka pro varlata

I\;:::jv Anglicky nazev proteinu Cesky nazev proteinu Funkce proteinu
Acr Acrosin Akrozin Serinova proteaza- hlavni protedza savéich spermii
A disintegrin and Disintegrinova
Adam3 metallopeptidase domain | a metalopeptidazova Rizeni migrace spermii do vejcovodu
3 doména 3
. Katalyzuje reverzibilni pfenos koncové fosfatové skupiny mezi ATP
Adenylate kinase i 4o s . . A Sy
Akl isoenzvme 1 Adenylatkinaza isoenzym 1 a AMP. Dokaze tlumit adenylatovy energeticky naboj a tim ovlivriuje
¥ motilitu spermii. AMP + ATP = 2 ADP
Cytosolova dehydrogendza, ktery katalizuje oxidaci retinaldehydu na
Aldhlal ?Xilehyde dehydrogenase Adenylatdehydrogenaza 1A1 | kyselinu retinovou- kontrola hladin retinolu a kyseliny retinové
(nadbytek mUZe byt teratogenni a cytotoxicky)
Fructose-bisphosphate . . [ . Ma kli¢ovou roli v glykolyze a glukoneogenezi (syntéza D -
Al Fruktdza-bisfosfat aldolaza A
doa aldolase A ruktoza-bisfosfat aldolaza glyceraldehyd-3 -fosfat a glyceronfosfat z D -glukdzy)
Protein vazajici membranu regulovany vapnikem. Vaze dva vapenaté
Anxa2 Annexin A2 Annexin A2 ionty s vysokou afinitou. MiZe zesitovat fosfolipidy plazmatické
membrany s aktinem a cytoskeletem a podilet se na exocytdze.
. Podjednotka 2 . komplexu Slozka dokovaciho komplexu vnéj$iho dyneinového ramene (ODA-
Armadillo repeat- v R . . N .. R . .
Armc4d o R vnéjsiho dyneinového DC), ktera zprostredkovava vazbu vnéjsiho dyneinového ramene
containing protein 4 ;o
ramene (ODA) na dubletovy mikrotubul
AtpSal ATP synthase subunit ATP syntaza podjednotka ATP syntaza mitochondridlni membrany (F 1 F o ATP syntaza nebo
alpha, mitochondrial alfa, mitochondridlni komplex V) produkuje ATP z ADP v pfitomnosti protonového
AtoSb ATP synthase subunit ATP syntaza podjednotka gradientu pfes membranu, ktery je generovan elektronovymi
P beta, mitochondrial beta, mitochondrialni transportnimi komplexy dychaciho fetézce.
Mae by 1 NI ke distri
Phospholipid-transporting | ATPaza IK transportujici uze‘byt zoc.:ipovedny @ Uer,OV?m asymeFlrlc y fillstrlbuce .
Atp8b3 . fosfatidylserinu (PS) v membranach spermii. Podili se na reakcich
ATPase IK fosfolipidy N M . .
akrozomu a vazbé spermii na zona pellucida.
. Katalyticky aktivita-2H202=2H20+0 2, slouzi k ochrané
Cat Catalase Katalza atavytlcv ya tIYIta’ 2 H - (0] 4 (0] O slouzi k ochrané
bunék pred toxickymi ucinky peroxidu vodiku.
M f M 3 y kofak y . . - L . .
Cd46 em?rane cotactor eml.:aranovy ofaktorovy MUze se podilet na flzi spermii s oocytem béhem oplozeni.
protein protein
Reverzibilné katalyzuje pfenos fosfatu mezi ATP a rlznymi fosfogeny
Ckb Creatine kinase B -type Kreatinkindza typu B - pfenos energie ve tkanich s velkymi, kolisajicimi energetickymi
naroky.
Dihydrolipoyllysine- Dihydrolipoyllysin-
i I f I feraza slozk
residue acetyltransferase | acetyltransferdza slozka Komplex pyruvét dehydrogendzy katalyzuje celkové konverze
Dlat component of pyruvate komplexu ruvAtu na acetyl-CoA a CO
dehydrogenase complex, pyruvatdehydrogendzy, Py ¥ :
mitochondrial mitochondridlni
Slozka mezibunécnych desmozomovych spojl. Podili se na interakci
Dsglb Desmoglein-1 -beta Desmoglein-1 -beta plakovych protein( a intermediarnich filament zprostredkovavajicich
adhezi burika-burika.
Dvncihl Cytoplasmic dynein Cytoplazmaticky tézky Cytoplazmaticky dynein 1 pusobi jako motor pro intraceluldrni
4 1 heavy chain 1 fetézec 1 dyneinu 1 retrogradni motilitu vezikul a organel podél mikrotubulG.
Dynil1 Dynein light chain 1, Lehky fetézec dyneinu 1,
cytoplasmic cytoplazmaticky Plsobi jako jedna z nékolika nekatalytickych doplrikovych sloZzek
Dvnil2 Dynein light chain 2, Lehky fetézec dyneinu 2, cytoplazmatického komplexu dyneinu 1.
4 cytoplasmic cytoplazmaticky
Enol Alpha-enolase Alfa-enoléza Glykolyticky enz’ym katalyzuje pfeménu 2 -fosfoglyceratu na
fosfoenolpyruvat.
Katalyzuje hydrolyzu fruktéza-1 ,6 -bisfosfatu na fruktéza-6 -fosfat
Fructose-1,6 - , . . o . R | e o P o
Fbpl . Fruktdza-1,6 -bisfosfatdza 1 | v pfitomnosti dvojmocnych kationtd, plisobi jako enzym omezuijici
bisphosphatase 1 o .
rychlost pfi glukoneogenezi.
[ Gl Idehyd-3 -fosfatdehyd iza je klicovy
Glyceraldehyde-3 - Glyceraldehyd-3 -fosfat yceral eny , osta e. v rog’enaza Je, |c0\fymvenzymem
Gapdh hosphate dehvdrogenase | dehvdrogenaza v glykolyze, ktery katalyzuje prvni krok drahy preménou D -
phosp ydrog yerog glyceraldehyd-3 -fosfatu (G3P) na 3 -fosfo-D -glyceroylfosfat.
Gl Idehyde-3 - . gty . - .
hy;sersatz yce Glyceraldehyd-3 - MUze hrat dlleZitou roli v regulaci pfechodu mezi rGznymi cestami
Gapdhs phosp fosfatdehydrogenaza, produkce energie béhem spermiogeneze a ve spermatu. Vyzaduje se

pro pohyblivost spermii a muzskou plodnost.




Hraje roli ve vazbé mezi spermiemi a oocyty. Soucast
epididymozomu, CD9-pozitivnich mikrovezikul nalezenych v oblasti

Gliprlll GLIPR1-like protein 1 GLIPR1-like protein 1 kaudy. Také se nachazi v apikalni oblasti hlavi¢ky spermie po
kapacitaci spermii, kde je slabé pfipojen k bunééné membrané
a pozdéji vyloucen do extracelularniho prostoru.
Gludl Glutamate dehydrogenase | Glutamatdehydrogenaza 1, Mitochondridlni glutamatdehydrogenaza, kterd prevadi L -glutamat
1, mitochondrial mitochondrialni na alfa-ketoglutarat.
Glycine N - . ‘ Katalyzuje methylaci glycinu pomoci S -adenosylmethioninu
Gnmt methyltransferase Glycin N -methyltransferaza (AdoMet) za vzniku N -methylglycinu (sarkosinu).
Aspartate [ . [ Ma kli¢ovou roli v intracelularni NAD(H ) redoxni rovnovaze. Je
; Aspartataminotransferdza, oy P o R L
Got2 aminotransferase, R oy dulezity pro vyménu metabolitd mezi mitochondriemi a cytosolem
. . mitochondridlni . . .
mitochondrial a pro metabolismus aminokyselin.
Glucose-6 -phosphate V cytoplazmé katalyzuje konverzi glukéza-6 -fosfatu na fruktéza-6 -
Gpil isomerase phosp Glukéza-6 -fosfat izomeraza | fosfat, druhy krok v glykolyze a reverzni reakci béhem
glukoneogeneze
Gsta3 Glutathione S -transferase Glutathion S -transferaza A3 Katalyzu!e |zomer|zaﬂcn| reakce, které pfispivaji k biosyntéze
A3 steroidnich hormond.
Gstm?7 Glutathione S -transferase | Glutathion S -transferaza Mu
Mu 7 7 Konjugace redukovaného glutathionu k velkému poctu exogennich
i - d ich hydrofobnich elektrofild.
Gstp2 (PSI;tathloneS transferase Glutathion S -transferdza P2 a endogennich hydrofobnich elektrofild
Histlh2ak | Histone H2A type 1 -K Histon H2A typ 1 -K
Histlh2bp | Histone H2B type 1 -P Histon H2B typ 1 -P Zakladni slozka nukleozomu.
Histlh4a | Histone H4 Histon H4
HK1 Hexokinase-1 Hexokindza-1 Zprostredkovava p’ocatecm krok’glykolyzy tllm, Ze katalyzuje
fosforylaci D -glukdzy na D -glukdza-6 -fosfat
Heat shock protein HSP Protein tepelného Zoku HSP Mole!<u|arn| chaperon, kFe.ry ’podp'oru!e zrani, s.trLﬂJkturaAIm Llldrzovam
Hsp90aal a spravnou regulaci specifickych cilovych proteind zapojenych
90-alpha 90-alfa " o e . . L
napfiklad do fizeni bunécného cyklu a prenosu signalu.
Plaky spojené s membréanou jsou architektonické prvky v dulezité
Jup Junction plakoglobin Spojovaci plakoglobin strategické pozici pro ovlivnéni usporadani a funkce jak cytoskeletu,
tak bunék v tkani.
Ldhb L -lactate dehydrogenase | B Retézec L -
B chain laktdtdehydrogenazy Tento protein je zapojen do syntézy laktatu z pyruvatu - soucast
L -lactate dehydrogenase | C RetézecL - fermentace
Ldhc . . .
C chain laktatdehydrogenazy
Man2b2 Epldldyn.wls-speuflc alpha- Alfa-m?@s'd?za specifickd Hraje duleZitou roli v pocateéni fazi spermatogeneze.
mannosidase pro epididymis
Mdh2 Malate dehydrogenase, Malat dehydrogenaza, Oxidoreduktaza ucastnici se cyklu trikarboxylovych kyselin. (S )-
mitochondrial mitochondridln{ maldt + NAD + = H + + NADH + oxalacetat
Soucast biosyntézy nukleotid(i a cukr(. Podili se na syntéze GDP-
. Mannose-6 -phosphate , s . ) . ) . . .
Mpi X Mandza-6 -fosfat izomeraza | mandzy a dolichol-fosfat-mandzy. Tento protein je zapojen do
isomerase . . . . .
syntézy alfa-D -mandza-1 -fosfat z D -fruktdza-6 -fosfatu.
Mup17 Major urinary protein 17 Hlavni bilkovina v modi 17 Lipokalin schopny vazat uvnitf své struktury malé organické
molekuly.
Paha Prolyl 4 -hydroxylase Prolyl 4 -hydroxylazova Katalyzuje posttranslaéni tvorbu 4 -hydroxyprolinu v sekvencich -Xaa-
subunit alpha-1 podjednotka alfa-1 Pro-Gly- v kolagenech a dalSich proteinech.
Pyruvate dehydrogen.ase Podjednotkalbeta Pyruvat Oxidoreduktdza, katalyzuje celkovou konverzi pyruvatu na acetyl-
Pdhb E1 component subunit dehydrogendzy E1, CoA a CO, a tim pfipojuje glykolyzu k cyklu trikarboxilovych kyselin
beta, mitochondrial mitochondrialni > pripojuje glykoly 4 yehky ’
: Protein disulfide- Proteinova disulfid-
Pdia3 . . [
isomerase A3 izomeraza A3 o , . .
AT " T Katalyzuje preskupeni S -S mUstkd v proteinech.
: Protein disulfide- Proteinova disulfid-
Pdiad . . [
isomerase A4 izomeraza A4
Phosphogl t t . [
Pgam1 1 osphoglycerate mutase Fosfoglyceratmutaza 1
Vzéjemna preména 3 - a 2 -fosfoglyceratu s 2,3 -bisfosfoglyceratem
Phosphoglycerate mutase . ‘ ) P gl g
Pgam2 ) Fosfoglyceratmutaza 2
. Katalyzuje jednu ze dvou reakci produkujicich ATP v glykolytické
Phosphogl te ki L X Y S . .
Pgkl 1 osphoglycerate kinase Fosfoglycerat kindza 1 draze prostrednictvim reverzibilni konverze 1,3 -difosfoglyceratu na
3 -fosfoglycerat. MUze hrét roli v pohyblivosti spermii.
Pak2 Phosphoglycerate kinase Fosfoglycerat kinaza 2 Nevzbytn\’/ pro motllltuvspcj:‘rmu a muzskou plodnost, ale neni
2 vyZadovan pro dokonéeni spermatogeneze
Pkm Pyruvate kinase Pyruvat kindza Glykolyticky enzym, ktery katalyzuje prenos fosforylové skupiny

z fosfoenolpyruvatu (PEP) na ADP, generujici ATP

Pkp1

Plakophilin-1

Plakofilin-1

Kadherinova vazba




Serine/threonine-protein

Serin/threonin-protein

Protein fosfataza 1 (PP1) se podili na regulaci metabolismu

Ppplcc phosphatase PP1-gamma | fosfatdza PP1-gama Ivkogenu
catalytic subunit katalytickd podjednotka glykogenu.
Prdx1 Peroxiredoxin-1 Peroxiredoxin-1 Th|o|-sgeuf|cka perowdaz?, !<tera katalyzuje redukci peroxidu vodiku
a organickych hydroperoxidd na vodu a alkoholy.
) o ) Slozka 20S jadrového proteazomového komplexu zapojend do
Psmal Proteasome subunit alpha | Proteazomalini podjednotka | proteolytické degradace vétsiny intracelularnich proteinti. Tento
type-1 alfa typ-1 komplex hraje v burice Fadu zasadnich roli tim, Ze se spojuje
s riznymi regulacnimi ¢asticemi. Spolu s 19S tvofi proteazom 26S
Proteasome subunit alpha | Proteazomalni podjednotka | @ U€astni se tak ATP-dependentni degradace ubikvitinovanych
Psma2 type-2 alfa typ-2 protein. Proteazom 268 hraje kli¢ovou roli p¥i udrzovani proteinové
homeostazy tim, Ze odstrariuje Spatné sloZzené nebo poskozené
) . . proteiny, které by mohly narusit bunécné funkce, a tim, Ze
Psma3 Proteasome subunit alpha | Proteazomélni podjednotka | oqystrariuje proteiny, jejich? funkce jiz nejsou vy?adovany. Proteazom
type-3 alfa typ-3 20S spojeny s PA200 nebo PA28 zprostiedkovava degradaci proteinu
nezdvislou na ubikvitinu. Tento typ proteolyzy je vyZzadovan
Proteasome subunit alpha | Proteazomalni podjednotka | v nékolika drahach véetné spermatogeneze (komplex 20S-PA200)
Psma6 type-6 alfa typ-6 nebo vytvafeni podskupiny antigennich peptidd prezentovanych
MHC tfidy | (komplex 20S-PA28).
lozk: ificky nal y
Proteasome subunit alpha | Proteazomalni podjednotka Slozka spermat]oproteazo.mu, protea.zo.m SP?CI ,Ic. Y nalezeny ve .
Psma8 varlatech, ktery podporuje degradaci histon( zavislou na acetylaci,
type-8 alfa typ-8 vy L L . oy
¢imz se aktivné ucastni vymeény histond béhem spermatogeneze
Proteasome subunit beta | Proteazomélni podjednotka Neka.taIYtlcka slozka 295 j’adroveho provtefzor.noveho k?m?lexu
Psmb4 zapojena do proteolytické degradace vétsiny intraceluldrnich
type-4 beta typ-4 ..
proteinu.
Psmcl 26S proteasome Regulacni podjednotka
regulatory subunit 4 4 proteazomu 26S Komponenta 26S proteazomu, multiproteinového komplexu
Psme2 26S proteasome Regula¢ni podjednotka zapojeného do ATP-dependentni degradace ubikvitinovanych
regulatory subunit 7 7 proteazomu 26S protein(i. PSMC1,2 ,3 ,6 patfi do heterohexamerniho kruhu AAA
Psmc3 26S proteasome Regula¢ni podjednotka 6A (ATPazy spojené s riznymi bunécnymi aktivitami) proteind, které
regulatory subunit 6A proteazomu 26S rozvijeji ubikvitinované cilové proteiny, které jsou soucasné
26S proteasome Regulaéni podjednotka 108 translokovdny do proteolytické komory a degradovdny na peptidy.
Psmc6 .
regulatory subunit 10B proteazomu 26S
26S proteasome non- neATP4zova regulaéni PSMDV4 pu.SOb,l Jako p'O(jJ.ednotka.EJkl)IkVItln(.)VE.h'O receptorllj .
. R prostfednictvim motivi interagujicich s ubikvitinem a vybird
Psmd4 ATPase regulatory subunit | podjednotka 4 proteazomu L, I R )
4 265 konjugaty ubikvitinu pro destrukci. Zobrazuje preferovanou
selektivitu pro delsi polyubikvitinové fetézce.
Prostaglandin-H2 D - Prostaglandin-H2 D - vKataIyzyJe premenu P,GHZ na PGDZ.’ muze pusvot’ntjako Iapzj\c
Ptgds X X . Skodlivych hydrofobnich molekul a jako sekreéni transportér
isomerase izomeraza e e s . - .
retinoidd, daleZity pro muzsky reprdukéni systém
P i Y inu- Dulezité Zsk | . S ROPN1, ktery flinai ité
Ropnl Ropporin-1 -like protein rotein podobny ropporinu a ez.ltcla pro muzskou p oanSt S' (0] , tery se podili na integrité
1 vlaknitého pouzdra a pohyblivosti spermii.
Sorbitoldehydrogenaza, ktera katalyzuje reverzibilni NAD * -zavislou
oxidaci rtznych cukernych alkohol(. Je klicovym enzymem v dréze,
R . , ktery premériuje glukdzu a fruktdzu pres sorbitol, coz predstavuje
Sord Sorbitol dehydrogenase Sorbitoldehydrogendza duleZitou alternativni cestu pro metabolismus glukdzy. MizZe hrat
roli v motilité spermii pouzitim sorbitolu jako alternativniho zdroje
energie pro motilitu spermii a fosforylaci proteinového tyrosinu.
Spagl? Sperm-associated antigen | Antigen asociovany se Soucdést centralniho parového aparatu cilidrnich axonéma. Hraje
pag 17 spermiemi 17 zasadni roli ve funkci a struktufe pohyblivych rasinek
Tex101 Testis-expressed protein Protein exprimovany ve Ovliviiuje vazbu spermii na zona pellucida a migraci spermii do
101 varlatech 101 vejcovodu pravdépodobné prostfednictvim adheze molekul ADAM3
Tubulln.polymerl.zatlon.— Clen rOdI.rjy, protemL.J Pravdépodobny regulator dynamiky mikrotubuld potfebny pro
Tppp2 promoting protein family | podporujicich tubulinovou . ”
. motilitu spermii
member 2 polymeraci 2
— Tubulin je hlavni slozk ikrotubull. Vaze dvé molekuli GTP If
Tubb4b Tubulin beta-4B chain Tubulin beta-4B fetézec ubu vaev a.vm slozkou mikrotubulll. Vaze dve molekul naatta
a beta fetézci.
- Slozka 60S podjednotky rib . Ubiquitin je kédovan 4 rGznymi
Ubiquitin-60S ribosomal Ubiquitin-60S ribozomalni ozka podjednotky i ozolmum lqurtin J.(.e O. o.vz?n l:uznym!
Uba52 K K geny. Geny Uba52 a Rps27a kdduji jednu kopii ubikvitinu fuzovaného
protein L40 protein L40 . g . . Y
s ribozomalnimi proteiny L40 a S27a, v daném poradi.
N Deubikvitinaéni DUB -
Ublqgltln carboxyl Ubikvitin karboxy-terminani e.ub!k.vltlnacnl enlzyr'n ( U ),. l.<terylr|d| hladiny bi.lnecn.eh.o. )
Uchl3 terminal hydrolase . . ubikvitinu zpracovanim ubikvitinovych prekurzord a ubikvitinovanych
X izozym hydroldzy L3 .o
isozyme L3 proteind.
Nezbytné f taci Golgiho sloupkd béh itd jejich
Transitional endoplasmic | ATP4za prechodného ef v nc? pro ragn"nen ac.| . o'giho ?,OUp uoe erj.l r?l ozva ?ro]ejlc
Vcp opétovné sestaveni po mitdze. Podili se na tvorbé prechodného

reticulum ATPase

endoplazmatického retikula

endoplazmatického retikula (tER).




Vaze se druhové specifickym zplsobem na zona pellucida vajicka.

Zan Zonadhesin Zonadhesin oy . P . .
Muze byt zapojen do rozpoznavani a /nebo signalizace gamet.
7p3r Zona pellucida sperm- Zona pellucida receptor Vaze ZP3 glykoprotein na zona pellucida vajicka a zprostfedkovava
P binding protein 3 receptor | proteinu 3 vazajici spermie interakci mezi akrozomem spermie a ZP
Zob Zona pellucida-binding Zona pellucida-vazebny Hraje roli pfi zhutfiovani akrozomi a morfogenezi spermii. Podili se
pop protein 1 protein 1 na interakci spermii a oocytd béhem oplodnéni.
Z llucida-bindi Z llucida- bny P .
Zpbp2 ona petucida-binding ona peliucida-vazebny Podili se na interakci spermii a oocyttdl béhem oplozeni.

protein 2

protein 2




Priloha 9.: Porovndni mnozstvi proteinli mezi spermiemi s kratkymi a dlouhymi
apikalnimi hacky u vSech tfi zkoumanych druht.
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Piiloha 10.: Analyza intenzity signdlu jednotlivych proteinii ur¢enych obéma metodami
jako diskriminujici proteiny spole¢né pro vSechny tfi druhy.
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