Abstrakt

Odumfelé dievo predstavuje vyznamny habitat z hlediska biodiverzity a jeho rozklad
v lesich mirného pasma prispiva k cyklim uhliku a dusiku. Historicky dolozeny vyznam
hub pii rozkladu odumfelého dfeva byl v poslednich letech doplnén o poznatky o roli
bakterii v tomto procesu diky rychlému rozvoji metod zaloZzenych na analyze nukleovych
kyselin. Pro studium procesu rozkladu dfeva byl vybran smiseny temperatni les v Narodni
piirodni rezervaci Zofinsky prales, ke kterému existuje bohaty historickym lesnicky zaznam
o mnozstvi dfeva a kde rozklad odumrelého dreva predstavuje dilezitou soucast celkového
obratu rostlinné biomasy. Cilem této prace je detailné popsat roli bakterii v procesu
rozkladu dfeva vzhledem ke slozeni bakteridlniho spolecenstva, transkripce enzymu a
metabolického potencialu dominantnich bakteridlnich zastupct. Vliv stafi odumielého
dfeva spolu s pH a obsahem vody byl pro ovlivnéni struktury bakteridlniho spolecenstva
dalezitéjsi nez vliv druhu dreva. Bakterialni spoleCenstvo na pocatku rozkladu se lisilo od
pozdni faze rozkladu. SloZeni houbového spolecenstva také vyznamné ovliviiovalo slozeni
bakterii. I pfes pfimy kontakt dieva s ptidou se bakterie a houby v téchto dvou habitatech
lisily. Bakterie ve drevé prispivaly k cyklu dusiku zejména fixaci N,. Dale byly schopné
vyuzit uhlik skrze rozklad odolnych polymert dfeva, ale tento bakterialni rozklad byl méné
vyznamny nez houbovy. U nejzastoupenéjsich bakterialnich skupin bylo mozné odvodit
jejich potencial k rozkladu na zakladé pritomnosti glykosidhydrolaz (CAZy), které byly ve
zvySené mife nalezeny u kmena Acidobacteria, Bacteroidetes a Actinobacteria. Naopak
vyskyt genii pro tyto enzymy byl nizsi u tiid Alphaproteobacteria a Gammaproteobacteria.
Tyto tiidy byly zavislé na degradaci houbové biomasy, na nizkomolekularnich zdrojich
uhliku a byly schopné vykonavat jednotlivé casti cyklu dusiku vcetné fixace N,. Odumrelé
dfevo je unikatni habitat, ve kterém intenzivné interaguji prokaryotni a eukaryotni
organizmy a ve kterém jsou jednotlivé bakterialni skupiny adaptovany na specifické
podminky, jako je vysoky pomér obsahu uhliku a dusiku, tézko rozlozitelné zdroje uhliku,
extracelularni aktivita enzymu a stizena prostupnost substratu.
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