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Odborna uroven prace:
[El vynikajici LJ velmi dobra Q prumcrna LJ podprumerna LJ nevyhovujici

VScne chyby:
[E] temcf zadne G vzhledcm k rozsahu pfimefeny pocet G mene podstatne cetne G zavazne

Vysledky:
IE] originalni G puvodni i pfevzate G netrivialni kompilace G citovane z literatury G opsane

Pouzite metody:
G nestandardni \E\i G oboji

Aplikovatelnost:
G pfinos pro teorii IE] pfinos pro praxi G bez pfinosu G nedovedu posoudit

Rozsah prace:
[El veliky Q standardni Q dostatecny G nedostatecny

Graficka, jazykova a formalni uroven:
[El vynikajici G velmi dobra G prumerna G podprumcma G nevyhovujici

TiskovS chyby:
[El temef zadne G vzhledem k rozsahu a tematu pfimefeny podet G cetne

Celkova uroven prace:
[El vynikajici G velmi dobra G prumerna G podprumerna G nevyhovujici



Slovnf vyjadreni, komentafe a pfipominky vedouciho/oponenta:

Pfedkladana bakalafska prace sestava z 64 stran textu. Necelou polovinu jejiho rozsahu tvofi
reserse a vetsi cast pak vlastni vysledky autora. Dejova linka bakalafske prace jest nasledujici:
V prvni kapitole byla popsana struktura biomolekul - nukleovych kyselin a proteinu. Druha
kapitola se zabyva procesy exprese geneticke informace - replikaci DNA, transkripci a translaci.
Ve tfeti kapitole j sou popsany proteiny zodpovedne za expresi geneticke informace ve virech HIV,
HCV popf. vysSich organismech. Ctvrta kapitola je venovana viru HCV. Je popsana jeho
struktura, zpusob replikace jeho geneticke informace, pfislusna polymeraza ajeji inhibitory, jakoz
i inhibice HCV proteazy. Pata kapitola je zamefena na alternativni zpusoby terapeutickcho pouziti
oligonukleotidu tzv. antisense oligonukleotidy, RNA interferenci a oligonukleotidy
s imunomodulacni aktivitou. V seste kapitole jsou popsany zakladni algoritmy molekularni
dynamiky - tzv. periodicke okrajove podminky, numericke fe§eni Newtonovych pohybovych
rovnic (Euleruv, Verletuv a Leap-Frog algoritmus), volba Casoveho kroku a silove pole AMBER
pouzivane pro popis siloveho pusobeni u biomolekul. Algoritmy jsou tez demonstrovany na
molekularne'-dynamicke simulaci skupiny atomu argonu interagujicich prostfednictvim Lennard-
Jonesova potencialu. Program, ktery byl vytvofen v ramci teto bakalafske prace, umoznuje
sledovat dopad a naslednou difuzi atomu po povrchu krystalu. Tezistem bakalafske prace je pak
sedma kapitola, kde autor podrobne analyzoval vysledky ctyf molekularne-dynamickych simulaci.
Byly studovany komplexy HVC RdRp a potencialnich inhibitoru PMEG, PMPG a HPMPG.
Hydroxylova skupina pritomna ve struktufe HPMPG imitovala bchcm MD simulace pfitomnost
klasicke 2'OH hydroxylove skupiny (odlisujici stavebni kameny RNA a DNA) a stabilizovala
HPMPG v aktivnim miste HCV RdRp prostfednictvim tvorby vodikovych vazeb. Autor ziskal
pfehled o algoritmech molekularni dynamiky a ukazal, ze je dokaze sam aktivne aplikovat (viz.
program umozflujici MD simulace argonoveho klastru). Dale si osvojil zaklady prace se
softwarovym balikem NAMD, umoznujicim MD simulace biomolekul. Naucil se ovladat graficke
programy VMD a CHIMERA a kvamitativne vyhodnocovat vysledky MD simulaci pomoci
modulu PTRAJ ze softwaroveho baliku AMBER. Autor pfedlozene bakalafske prace sejeji tvorbe
svedomitS venoval po cely druhy semestr 3. rocniku studia. Pokud by pokracoval v rozpracovavani
tohoto tematu i v ramci prace diplomove, nepochybne by jiz ve dtvrtem rocniku mohl ziskane
vysledky publikovat v mezinarodnim ciasopise.

Pfipadn^ otazky pfi obhajob£ a nam^ty do diskuze:

Praci
[x] doporucuji
Q nedoporucuji
uznat jako diplomovou/bakalarskou.

Navrhuji hodnoceni stupn^m:
E vyborn6 G velmi dobfe Q dobfe Q neprosp^l/a

Misto, datum a podpis vedouciho/oponenta: RNDr. Ivan Barvik Ph.D.

VPraze, dne 14.6.2008


