ABSTRAKT (in Czech)

Raci tvofi jiz po staleti nedilnou soucCast evropské fauny. V minulosti byli
v pfirodé loveni a vyuzivani na konzumaci. V poslednich letech vSak po celém svété
dochazi stale Castéji k invazim zivoCiSnych i rostlinnych druh. Nasledky téchto
invazi zasahly také puvodni evropské raky, jejichz populace byly zvelké &asti
zdecimovany pavodcem raciho moru (oomycetou Aphanomyces astaci,
Saprolegniales). Ve snaze nahradit tyto ztracené populace bylo od roku 1890 do
Evropy dovezeno nékolik severoamerickych rakul, ktefi v Evropé dobfe prosperuiji,
pro puvodni druhy ale pfedstavuji vazné nebezpedi - jsou pfenaseci patogenu rac¢iho
moru a v pfipadé kontaktu s puvodnimi druhy je mohou dale infikovat.

Ve své diplomové praci jsem se zameéfila na jeden z téchto invaznich druhd,
raka pruhovaného (O. limosus). Na zakladé dostupnych literarnich dat byl O. limosus
do Evropy uspésné introdukovan pouze jednou, vSichni evropsti raci pruhovani by
tedy meéli byt potomky téchto dovezenych jedincu, zcela neni ale vyloucena ani
moznost dalSich, v literatufe nezaznamenanych pokusu o introdukci tohoto raka do
Evropy. S cilem zjistit, odkud mohla pochazet zdrojova populace evropskych jedinct
tohoto druhu jsem sekvenovala mitochondialni gen pro podjednotku | cytochrom
c oxidazy (COl) rakl pruhovanych z Evropy a Severni Ameriky. PocCet haplotypl
nalezenych v evropskych populaci byl vyrazné nizSi nez v Severni Americe, coz
ukazuje, Ze v minulosti doSlo ziejmé k jediné introdukci tohoto druhu do Evropy.
Haplotyp, ktery byl dominantni v Evropé, se dale vyskytoval také v severni Casti
amerického arealu (severni Pensylvanie, Maine), v populacich z jizni Pensylvanie byl
dominantni odlidny haplotyp. Je tedy pravdépodobné, Ze evropsti raci pruhovani
pochazi spiSe ze severni Casti arealu v USA. Rozdily ve slozeni haplotypl
v populacich raka O. limosus v severni a jizni Casti jeho amerického arealu souvisi
pravdépodobné s jeho nedavnou introdukci do severni Casti arealu ¢&i s existenci
vice refugii tohoto druhu béhem posledni doby ledoveé.

Dale jsem se zabyvala vyskytem raka O. limosus na uzemi Ceské Republiky
a genetickou variabilitou jeho ¢eskych populaci. Pomoci alozymové elektroforézy
jsem analyzovala vybrané populace raka O. limosus s cilem zjistit, do jaké miry jsou
tyto populace variabilni. Vysledky ukazuji, Ze i pfes relativné maly poCet zakladajicich
jedincd, byla béhem introdukce raka pruhovaného do Evropy zachovana dostate¢na
variabilita na urovni alozymu. Nebyl zjistén vztah mezi genetickou a geografickou
vzdalenosti, coZz napovida, Ze se na Sifeni tohoto druhu podilel Clovék a pfi
sekundarnich introdukcich dochazelo k nahodnym posunum ve frekvenci alel.

Soucasti prace byla také geneticka analyza jedincl jiného severoamerického
druhu, raka Orconectes virilis, z Velké Britanie pomoci sekvenace COIl. Na zakladé
porovnani s liniemi tohoto druhového komplexu znamymi z jeho arealu v Americe se
ukazalo, Ze se jedna o novou linii, odliSnou od téch, které byly dosud detekovany
v Severni Americe. DalSi dosud neznama linie byla zjisténa i u jedince z lowy (USA).
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