Abstrakt
VyuZzitie transgénnych rastlin pri $tadiu funkcie rastlinnych génov

Funk¢nd genomika umoznuje odhalovat’® funkcie dosiall necharakterizovanych génov.
Umoznuje pochopit’ nielen funkcie jednotlivych génov, ale aj vztahy medzi nimi. Ziskane
poznatky je mozné vyuzit aj vo vylepSovani vlastnosti réznych kultirnych rastlin. Pri
zniZzujucej sa cene a zvySujucej sa ucinnosti sekvenovania, s mnohé rastlinné genémy
osekvenovang, ale bez priradenej funkcie jednotlivych génov. K charakterizacii tychto génov
sa pouzivaju pristupy reverznej genetiky. V prvom rade si medzi nimi pristupy, medzi ktoré
patri analyza inzerénych mutantov, ¢i pouzitie RNA interferencie, ktoré inaktivuju alebo
znizuju expresiu jednotlivych Studovanych génov. Inaktivovat, ¢i cielene upravit funkciu
ur¢itého vybraného génu mdézeme aj pomocou miestne Specifickych endonukledz, medzi ktoré
patria meganukleazy, nukleazy zinkovych prstov, TALEN (transcription activator-like effector
nucleases) a CRISPR (clustered regularly interspaced short paindromic repeats). Oproti
inaktivacnym pristupom su pristupy ako aktivatnd mutagenéza a ektopickd expresia,
prostrednictvom ktorych naopak expresiu zvysime. Okrem toho je mozné analyzovat’ expresiu
génu a lokalizaciu proteinu pomocou reportérovych génov v translacnej a transkripcnej fuzii.
V tejto praci zhfiiam metddy reverznej genetiky zalozené na tvorbe transgénnych rastlin, ale

okrajovo spomeniem aj také, ktoré s zaloZené na inych pristupoch.
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