Abstrakt (Cesky)

Proteiny rodiny Alba byly identifikovany u Archaea a eukaryot a jsou fazeny mezi jedny
z nejstarsich a nejkonzervovanéjsich proteint vazajicich nukleové kyseliny (DNA i RNA). Jejich
vazebné preference a role se u jednotlivych vyvojovych skupin velmi rizni. Zatimco u skupiny
Crenarchaea se jedna o chromatinové proteiny, u Euryarchaea a eukaryot se predpoklada jejich role
v metabolismu RNA. Proteiny ALBA jsou dobie charakterizovany u ¢lovéka, kde tvoii soucast
komplexu RNAsy P/MRP a u jednobunécnych parazitii, napt. Plasmodium ¢i Trypanosoma, kde se
podileji na regulaci zivotniho cyklu. Z rostlinného svéta je vSak poznatkl prozatim malo. Cilem této
prace je prispét k pochopeni role proteini ALBA u modelové rostliny huseni¢ku rolniho

(Arabidopsis thaliana).

Vzhledem k minimalnimu vlivu na vyvoj a reprodukci rostlin pii vyfazeni jednotlivych genti
metodou CRISPR/Cas9 a vysoké sekvencni podobnosti homologii u A. thaliana, 1ze ptedpokladat
jejich funkéni zastupitelnost. Z tohoto diivodu byl stejnou metodou vytvoten trojndsobny mutant, u
kterého bylo pozorovéano zpozdéni nastupu kveteni o n¢kolik dni. Tvorba dimeri proteintit ALBA jiz
byla potvrzena u mnohych studovanych organismt. V této praci byla pro stanoveni téchto interakci
pouzita metoda BiFC. Analyza ziskanych dat ve vétSin€ ptfipad naznacuje homodimerizaci

studovanych proteint.
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