Posudek oponenta diplomové préace

Jméno a pfijmeni uchazece/ky: Bc. Marta Kadefabkova

Nazev prace: Optimalizace analyzy lipopeptidd pomoci kapalinové chromatografie a
hmotnostni spektrometrie.

A. Bodové hodnoceni jednotlivych aspektii prace (oznacte pravé jednu z moznosti)

1. Rozsah DP a jeji ¢lenéni

X

A - ptiméfené, odpovidaji charakteru DP a vyznamu jednotlivych ¢asti

B - nevyrovnané, ¢lenéni neni logické nebo rozsah jednotlivych ¢asti nekoresponduje s jejich vyznamem

C - uspokojivé, rozsah nékterych ¢asti nedostacuje

N - nedostate¢né

2. Odborna spravnost

N

B - velmi dobra, s ojedinélymi drobnymi zdvadami (nejasnost vykladu, chyby ve vzorcich nebo chemickych
nazvech, nedokonaly popis metod nebo vysledk)

C - uspokojiva, s cetnéjSimi drobnymi zavadami

N - nevyhovujici, s hrubymi chybami

3. Uvedeni pouZzitych literarnich a j. zdroju

A - bez ptipominek, vSechny ptevzaté udaje s citaci zdroje, celkovy pocet citaci odpovida charakteru prace

B - uspokojivé, s obéasnymi neobratnostmi zejm. v umisténi odkazii, nebo s celkové niz§im poctem citaci

C - s vazné¢jSimi zdvadami, napt. prevazuji "nestandardni" odkazy na ucebnice, prednasky, webové stranky,
nebo se ojedinéle vyskytuje opominuti odkazu na zdroj prevzatych dat

N - nevyhovujici, velmi malo citaci, ev. rysy plagiatu (¢asté opomijeni odkazu na zdroj pfevzatych
dat, popf. opsani velkych casti textu)

4. Jazyk préce

A - vyborny, prace je napsana Ctiveé a srozumiteln€, bez zavaznéjSich gramatickych n. pravopisnych chyb

B - velmi dobry, ojedinglé stylistické neobratnosti, gramatické n. pravopisné chyby

C - upokojivy, ¢etnéjsi slohové neobratnosti, gramatické n. pravopisné chyby, ojedinéle se vyskytuji obtizné
srozumitelné n. nejednoznacné formulace

N - nevyhovujici, s ¢etnymi hrubymi chybami

5. Formalni a graficka uroven prace

X

A - vyborn4, bez pieklepi a chyb ve formatovani

B - velmi dobra, ojedinélé chyby formatu citaci, pieklepy, chybéjici zkratky apod.

C - uspokojiva, s ojedinélymi vétsimi (napf. vynechani stranky) nebo ¢etnéj$imi drobnymi chybami




5. Formalni a graficka uroven prace

N - nevyhovujici, s cetnymi hrubymi chybami

Ptipadny slovni komentai k bodiim 1. az 5. :

Diplomové préce Bc. Marty Kadetabkové se vénuje optimalizaci LC-MS/MS metody vhodné pro
analyzu lipopeptidt, které mohou vzniknout $t€penim post translaéné¢ modifikovaného proteinu
zbytky mastnych kyselin. Préce je logicky strukturovana, cile jsou jasn¢ definovany a byly i
splnény. Prace je standardné ¢lenéna na teoreticky tvod, ¢ast metodickou a vysledkovou a je
ukoncena diskuzi. Nejprve se zpracovani a analyza vzorkd testovala na syntetickych peptidech
acylovanych na N-konci, poté doslo k optimalizaci LC-MS metody na modelovych proteinech
(ACT toxin a MMTYV), nésledované optimalizaci fragmenta¢nich podminek na modelovych
peptidech. Ziskané poznatky byly na zavér vyuzity pro LC-MS/MS analyzu proteinu MAPPhis.
Pouzité literarni zdroje jsou v souladu s tématem préce, i kdyz si neodpustim zminit praci Masin J
et al. The conserved tyrosine residue 940 plays a key structural role in membrane interaction of
Bordetella adenylate cyclase toxin. Sci Rep. 2017;7(1):9330, 2017, ktera popisuje LC-MS metodu
vhodnou pro analyzu lipopeptidi. Malou vyhradu mam k drobnym gramatickym neobratnostem,
protoze nazvy genu se pisi kurzivou, kyselina C16:1 neni palmitoolejova ale palmitolejova, a ve
slové detekce se nepise ,,g*.

B. Obhajoba

Dotazy k obhajobé

1) V préci se zmifuje vliv pratoku a napéti na stabilitu elektrospreje. Neni to Spatné, ale je to
velmi hrubd aproximace. Které dalsi parametry je tfeba zohlednit?

2) V piipadé Cya proteint byl problém s detekci jednoho ze dvou acylovanych peptidu,
nasledné bylo prikroceno k optimalizaci redukce a alkylace ptislusného proteinu. Mizete
vysvétlit, jak vysledek redukce a alkylace Cya zvysi ¢etnost zminéného peptidu
v analyzované sme¢si?

3) V piipadé optimalizace LC-MS se spravné ménil eluéni profil, aby se hydrofobni
acylované peptidy eluovaly dfive. Jaké jiné parametry lze ménit a dosahnout jesté lepsiho
efektu?

4) 'V préci je popsano pouziti skriptu v programu Python pro filtrovani koliznich spekter.
Nikde jsem nenasel hodnoty a ptivod diagnostickych iontt, které byly pro filtrovani dat
pouzity. Muzete uvést, o které ionty se jedna?

Stanovisko k opravé chyb v praci: 3
opravny listek/oprava v textu JE / NENI (zakrouzkujte) podminkou piijeti prace

C. Celkovy navrh
Praci doporucuji k piijeti k dalsimu fizeni: ANO / NE
Navrhované celkova klasifikace ~ Vyborné
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