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1. Na strané 51 je opraven prvni odstavec.
Chybné:
»-.. ITetim programem je NetPhorest 2.1 [112], ktery vyuziva databazi konsenzualnich
sekvencnich motivli pro tyrosin, serin a threonin kinasy. Stejn¢ jako v pfipad¢ programu
NetPhos 3.1 je predikce vyhodnocovana v hodnotach skore 0—1 (viz predchozi odstavec)

a prahova hodnota byla pro analyzu nastavena na 0,5.

Spravné:
,-.. ITetim programem je NetPhorest 2.1 [112], ktery vyuziva databazi konsenzualnich

sekvencnich motivli pro tyrosin, serin a threonin kinasy. Stejn¢ jako v pfipad¢ programu

NetPhos 3.1 je predikce vyhodnocovéna v hodnotach skére 0—1 (viz pfedchozi odstavec).*

2. V tabulce €. 6 (str. 51) jsou chybné popsany aminokyselinové zbytky threonini:
Tyr670 a Tyr673.

Chybné:

Tabulka 6: Vysledky predikci potencialnich fosforylacnich mist lidského TRPAI pomoci
predikcnich serveri a hodnoty skore pro predikované kinasy

GPS 5.0 NetPhos 3.1 NetPhorest 2.1
Kinasa skore cut-off Kinasa skore kinasa skore
Serdd3 | PKC 42 1.8 PRC | 0,793 PKC 0.29
nesp. 0,780
4,4 2,1 PKC 0,679
Ser602 PKC 15.5 154 nesp. 0.520 PKC 0,35
nesp. 0,621
Tyr670 PKC 9,0 8,7 PKC 0.603 PKC 0,21
Tyr673 - nesp. 0,534 CDK 0,19
nesp. 0,902
Ser1002 PKC 113,9 104,6 PKC 0.603 -




Spravné:

Tabulka 6: Vysledky predikci potencidlnich fosforylacnich mist lidského TRPAI pomoci
predikcnich serveru a hodnoty skore pro predikované kinasy

GPS 5.0 NetPhos 3.1 NetPhorest 2.1
Kinasa skore cut-off Kinasa skore Kinasa skore
Ser443 PKC 42 1,8 PKC 0,793 PKC 0,29
nesp. 0,780
4.4 2,1 PKC 0,679
Ser602 PKC 15.5 154 nesp. 0.520 PKC 0,35
nesp. 0,621
Thré670 PKC 9,0 8,7 PKC 0.603 PKC 0,21
Thr673 - nesp. 0,534 CDK 0,19
nesp. 0,902
Ser1002 PKC 113,9 104,6 PKC 0.603 -

3. Vtextu na strané 61-62 (prvni, tieti a ¢tvrty odstavec) jsou chybné oznaceny

aminokyselinové zbytky threoninu jako tyrosin.

Chybné:
»-..V pfipadé PKC byly vybrany aminokyseliny Ser119, Tyr281, Ser441, Ser45S,
Tyr529 a Tyr536 pricemz mutace S119A, T281A a T529A zrusily citlivost TRPA1 na PKC
aktivator forbol-12,13-dibutyrat. ...

»-..Vysledkem téchto zvolenych parametr byly aminokyseliny Ser443, Ser602,
Tyr670, Tyr673 a Serl002, pfi¢emz nékteré ztéchto aminokyselin se vyskytuji na
nerozliSenych flexibilnich raménkéch, kterd mohou hrat vyznamnou roli v ptevodu signalu

(Tyr670, Tyr673)...*

»-..Pro charakterizaci Tyr673 z hlediska fosforylace jsme se rozhodli mimo jiné z toho
divodu, Ze se v jedné z naSich ptedchozich studii (o fosforylaci TRPAT kinasou Cdk5 [114])

ukézal fosfomimikujici mutant T673D vyznamné senzitizovany oproti WT TRPAT...*

Spravne:
»-..V pfipadé PKC byly vybrany aminokyseliny Ser119, Thr281, Ser441, Ser45S,
Thr529 a Thr536 pficemZ mutace S119A, T281A a T529A zrusily citlivost TRPA1 na PKC
aktivator forbol-12,13-dibutyrat. ...



»-.-Vysledkem téchto zvolenych parametri byly aminokyseliny Ser443, Ser602,
Thr670, Thr673 a Ser1002, pficemz nékteré ztéchto aminokyselin se vyskytuji na
nerozliSenych flexibilnich raménkéch, kterd mohou hrat vyznamnou roli v pfevodu signalu

(Thr670, Thr673)...

,...Pro charakterizaci Thr673 z hlediska fosforylace jsme se rozhodli mimo jiné z toho
divodu, ze se v jedné z naSich ptedchozich studii (o fosforylaci TRPAT kinasou Cdk5 [114])

ukdzal fosfomimikujici mutant T673D vyznamné senzitizovany oproti WT TRPAT1...“

4. Na strané 65 v prvnim odstavci je chybné oznacena aminokyselina threonin za
tyrosin.
Chybné:

»---Nejvyraznéj$i ucinek méa zdmeéna argininu 604 za tyrosin...*

Spravné:

- .- Nejvyrazngjsi ucinek ma zdmeéna argininu 604 za threonin...*

5. Na strané 66 je ve tietim bodé chybné oznacen aminokyselinovy zbytek threoninu

670 a 673 jako tyrosin.

Chybné:

»--.Za vyuziti tif predikénich serverti (GPS 5.0, NetPhos 3.1 a NetPhorest 2.1) jsme
vybrali potencidlni fosforylaéni mista pro proteinkinasu C — Ser443, Ser602, Tyr670, Tyr673
a Ser1002...

Spravné¢:
»-.-Za vyuziti tfi predikénich serverti (GPS 5.0, NetPhos 3.1 a NetPhorest 2.1) jsme

vybrali potencidlni fosforyla¢ni mista pro proteinkinasu C — Ser443, Ser602, Thr670, Thr673
a Ser1002...“



