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Nazev préce:
Modelovani vazby variant insulinu k insulinovému receptoru diky pralomtim ve strukturni
biologii

Cile prace:
Cilem prace bylo ziskat blizsi porozuméni strukturnim a energetickym predpokladim vazby
insulinu k insulinovému receptoru. Cile zahrnovaly pfedevsim:

e Vytvofeni stukturnich modeli

e Provedeni molekulové dynamiky a vyhodnoceni konformaénich zmén

e Testovani struktur insulinového receptoru pomoci molekulového dokovani

Struktura (¢lenéni) prace, odpovida pozadovanému? ANO NE
Rozsah prace (pocet stran): 86 stran

Je uveden anglicky abstrakt a klicova slova, ANO NE

Je uveden seznam zkratek? ANO NE

Literarni prehled:
Odpovida téematu? ANO NE
Je napsan srozumitelné? ANO NE
Pouzil(a) autor(ka) v reSersi relevantni udaje z literarnich zdroji? ANO NE
Jsou pouzité literarni zdroje dostatecné a jsou v praci spravné citovany? ANO NE

Material a metody:

Odpovidaji pouzité metody experimentalni kapitole? ~ ANO NE

Kolik metod bylo pouzito? Tfi metody: molekulové modelovani, molekulova dynamika,
protein-proteinové dokovani

Jsou metody srozumitelné popsdny? ANO NE

Experimentalni ¢ast:
Je vysvétlen cil experimentii? ANO NE
Je dokumentace vysledkl dostacujici? ANO NE-- v ¢em jsou nedostatky?
Postacuje mnoZzstvi experimentii k ziskani odpovédi na zadané otdzky? ANO NE
Co chybi, v ¢em je nedostacujici? V kapitole 5.3 vénujici se dokovani insulinu do modelu
receptoru insulinu by bylo vhodné porovnat ziskané pozice nejen vizualng, ale téZ pomoci
objektivniho kriteria jako je napt. RMSD.

Diskuze:
Je opravdu diskuzi, nejde jen o konstatovani vlastnich vysledkti? ANO NE
Jsou vysledky porovnavany s literaturou? ANO NE
Jsou uvedeny né&jaké hypotézy ¢i navrhy na dalsi feSeni problematiky? ANO NE

Zavéry (Souhrn) :
Jsou vystizné? ANO NE




Formalni iroven prace (obrazova dokumentace, grafika, text, jazykova troven):

Obrazova dokumentace: Obrazky, ve kterych se v ¢asti A a B porovnavaji dva proteinoveé
modely (napft. ptidana rezidua, smycka, apod.) by mély byt zobrazeny ve stejné orientaci
(tyka se to prakticky vSech obrazku v kapitole 5.1 — modelovani). Opakujici se odkazy

na program PyMol a struktury PDB zneptehlednuji popisky k obrazkiim. Bylo by vhodnéjsi
je uvést pouze na jednom miste.

Grafika: Grafika je na dobré urovni. Prace ma peclivou Gpravu.

Text: Nespravné pouzita interpunkce u oznaceni obrazki a tabulek v celém textu. Téz

u seznamu na str. 39.

vSak popsany dosti tézkopadné¢, a tim 1 méné srozumitelné (tyka se to predevsim kapitoly 2.4
— Z&klady strtukturné biologickych metod a kapitoly 6 — Diskuse)

Splnéni cili prace a celkové hodnoceni:

Vsechny vytycené cile prace byly splnény. Autorka projevila dobrou orientaci v pomérné
slozité problematice, rovnéz si osvojila zaklady n¢kolika technik vypocetni strukturni
biologie. Ziskané poznatky piispé€ly k detailnéjSimu porozuméni mechanismu vazby mezi
insulinem a insulinovym receptorem. Vytvotené modely mohou byt podkladem pro dalsi
vyzkum tohoto protein-proteinového komplexu.

Otazky a pripominky oponenta:

Autorka piedklada hypotézu, podle které je rozdilné chovani C-konce fetézce B insulinu

a jeho mutantti zptisobeno nemoznosti vody proniknout do hydrofobniho jadra. Bylo chovani
molekul vody v okoli aminokyselin tvoficich hydrofobni jadro detailngji sledovano

Vv prubéhu molekulové dynamiky? Existuji néjaka dalsi pozorovani podporujici tuto
hypotézu?

Navrh hodnoceni oponenta (znamka nebude soucasti zvetejnénych informaci)
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