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Regulace transkripce sigma faktory RNA polymerasy s extracytoplazmatickou funkci (ECF)
predstavuje velmi U€inny nastroj pro adaptaci builky na stresové podminky vyvolané zménami ve
vnéjSim prostfedi. Gram-pozitivni, aerobni bakterie Corynebacterium glutamicum je vyznamnym
producentem aminokyselin. V genomu C. glutamicum se nachdzi 7 genti koédujicich sigma faktory:
primarni sigma faktor SigA, sigma faktor SigB oznafovany jako primary-like sigma faktor a 5 ECF
sigma faktort (SigC, SigD, SigE, SigH a SigM). Gen sigH, kodujici sigma faktor SigH se nachazi
v tésné blizkosti genu rshA kddujiciho jeho anti-sigma faktor. Anti-sigma faktory se reverzibiln€ vazou
k ptislusSnym sigma faktortim, ¢imz blokuji jejich aktivitu. Za stresovych podminek je vazba mezi obéma
proteiny rozru$ena a uvolnény sigma faktor se mtize vazat k jadru RNA polymerasy a aktivovat iniciaci
transkripce.

V praci byla studovana piedevsim regulace exprese genti kodujicich nejvyznamnéjsi ECF sigma
faktor SigH a jeho anti-sigma faktor RshA a geny patfici k jeho regulonu.

Transkripcni analyzou operonu sigH-rshA byly identifikovany Ctyfi vegetativni promotory genu
sigH a jeden SigH-dependentni promotor genu rshA.

Ucast komplexu SigH-RshA na regulaci exprese gendl byla zkouméana s pouzitim dele¢niho
kmene C. glutamicum ArshA. Metodou DNA Microarray byly porovnany transkripéni profily delecniho
kmene a divokého kmene C. glutamicum. Bylo zjisténo, Ze celkem 83 genl u dele¢niho kmene,
neprodukujiciho anti-sigma faktor RshA, vykazalo zvySenou miru transkripce v porovnani s divokym
kmenem, a je tedy mozné je povazovat za SigH-dependentni. Nékteré z t€chto gent byly jiz diive
identifikovany jako SigH-dependentni s pouzitim delecniho kmene
C. glutamicum AsigH. Tyto geny se G¢astni bunééné odpovédi na disulfidovy stres, tepelny Sok, bunééné
SOS odpovédi pii poskozeni DNA nebo jsou soucasti bunééného proteasomu.

Byly stanoveny promotorové aktivity vybranych nové identifikovanych SigH-dependentnich
gent (dnaJ2, uvrA a wuvrD), identifikovany jejich transkripni pocatky a nasledné¢ odvozeny
promotorové motivy -10 a -35.

Pouzitim in-vitro transkripcniho systému bylo zjiSténo, Ze typicky vegetativni promotor Pper
interaguje jak s primarnim sigma faktorem SigA, tak se sigma faktorem SigB. U SigH-dependentnich
promotort gent c/gR, dnaK a dnaJ2 pak bylo zjisténo, Ze jsou specificky rozeznavany i ECF sigma
faktorem SigE. Bylo tak poprvé u C. glutamicum prokézano, ze jeden promotor mize byt soucasné

rozeznavan vice nez jednim sigma faktorem.



