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Oponentsky posudek na diplomovou praci

Diplomova prace Bc. Martiny Kornalikové ,Analyses of Monocercomonoides genome sizes,
ploidies and karyotypes” je sepsana na 76 strandch v anglickém jazyce a je standardné ¢lenéna.
Stanovené cile jsou celkem tfi: 1) analyza ploidie genom(l vybranych druhi oxymonad kmene Mo-
nocercomonoides pomoci FISH-TSA s vyuzitim single-copy genové sondy, 2) analyza jejich karyo-
typu s vyuzitim fluorescencné oznacenych telomerickych sekvenci pomoci nepfimé FISH a 3)

analyza velikosti jejich genomu pomoci prlitokové cytometrie.

Literarni prehled se sklada z tfi oddilt. V prvnim se autorka zabyva morfologii a fyziologii oxy-
monad a velka Cast je taktéZz vénovana jejich taxonomii. Co mi zde ale chybi, je zdGvodnéni, pro¢
se provadély vyse uvedené analyzy pravé na vybranych druzich a Sirsi kontext vybéru genu SufDSU
jako markeru ploidie. Druhy oddil zevrubné popisuje DNA a RNA hybridiza¢ni techniky zaloZzené
na fluorescenéné znacenych sonddch. Nékteré pasaze mi prijdou zbyteéné duplikované, napfr.
kapitola 2.2.5. Probe detection by Sla spojit s kapitolou 2.2.4. Type of labels. Na strané 20 se au-
torka zminuje o analyzach chromozomalnich prestaveb metodami FISH. Jaké konkrétni techniky
méla na mysli? Malovaci FISH ¢&i klasickou prfimou nebo nepfimou FISH? Nékteré citace mi pfijdou
zbytecné. Naptiklad se jednd o citaci Nedbal et al., 2012, kterd je z podivnych dlvod{ uvedena
v souvislosti s nutnosti denaturovat chromozomalni preparaty pred vlastni hybridizaci, nebo ci-
tace Wilder, 1935 s ndazvem ,, An Improved Technique for Silver Impregnation of Reticulum Fibers“
v souvislosti s montovanim FISH preparatll. Z obecného hlediska mi v diplomové praci chybi odli-
Seni prehledovych ¢lankl (reviews) od pavodnich publikaci. Treti oddil literarniho prehledu je vé-
novan problematice pritokové cytometrie, ktera byla vyuZita k analyze velikosti genomu

studovanych parazita.
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Kapitola Material a metody je sepsana podrobné a obsahuje popis veSkerych pouzitych tech-
nik a pracovnich postupd. Dotaz mam k tabulce 8 (str.41) kde je uveden ¢as elongace v ramci PCR
reakce 15 vtefin. Vzhledem k tomu, Ze byl amplifikovan usek kolem 2000 bp, zda se mi tento ¢as
ponékud podhodnoceny. V ramci vysledkd autorka jako prvni popisuje klonovani a sekvenovani
genu SufDSU a vypracovani fylogenetické analyzy, ktera ale neni uvedena v cilech diplomové
prace. Jedna se o vlastni praci studentky nebo o prevzaté vysledky? Provedend FISH-TSA analyza
se sondou namifenou proti stejnému genu ukdzala haploidni genotyp u vSech studovanych
kmenuU. Karyotypova analyza (zjisténi poc¢tu chromozém) bylo provedeno pomoci identifikace
poctu telomerickych oblasti v interfaznich jadrech metodou nepfimé FISH. Pfi pohledu na obrazek
11 je vidét pfitomnost metafaznich chromozédm ve velmi dobré kvalité. Proc¢ se studentka nepo-
kusila zjistit pocet chromozémU z metafaznich figur pfimo a vyuZzila k tomuto ucelu relativné ne-
pfesnou metodiku na zakladé signall ztelomerickych oblasti? Zavérecna analyza se tykala

velikosti genomu u viech studovanych kmenl pomoci pritokové cytometrie.

Kapitola diskuze je vedena na péti strandch a zevrubné porovnava ziskané vysledky s dostup-
nou literaturou. Studentka zde jasné prokazala, Ze je schopna sva data zasadit do SirSiho kontextu.
Podobné jako v cilech mi i v kapitole Zavér chybi zminka o fylogenetické analyze. Z formalniho
hlediska bych upozornil na pomérné casty vyskyt preklepl. Pres vSechny zde uvedené vytky se
jedna o kvalitni diplomovou praci, kterou velmi rad doporucuji k obhajobé a hodnotim stupném

velmi dobfre.

Doc. RNDr. Ing. Vladimir Krylov, PhD.

Prirodovédecka fakulta UK
Doc. RNDr. Ing. Vladimir Krylov, PhD.

adresa: Vini¢na 7, 128 43 Praha 2 telefon: 221 951 773 e-mail: vkrylov@natur.cuni.cz

i¢o: 00216208, di¢: CZ00216208




