Mikrobiota se v poslednich letech stava dilezitym piredmétem biologického
vyzkumu. Ukazuje se, ze vyznamné ovliviiuje Siroké spektrum funkci rtznych
organismti. Tato diplomova prace se zabyva bakteridlni slozkou mikrobioty
nachdzejici se ve vybranych sliznicich u samcl a samic divoké populace mysi domaci
(Mus musculus musculus). Zkoumané vzorky obsahovaly vyplachy z nosni sliznice,
ustni dutiny, mo¢, vyplachy vaginalni sliznice a trus. Cilem této prace bylo detekovat
kvantitativni a kvalitativni zmény bakteridlnich populaci mezi sliznicemi a taktéz
mezi tazemi estralniho cyklu ve vaginalni sliznici. Dalsi cil byl zamétfen na detekei
pohlavnich rozdilt tykajici se bakterii v jednotlivych sliznicich. S vyuzitim qPCR
byla odhadnuta bakteridlni abundance a naslednou sekvenaci variabilni oblasti genu
pro 16S rRNA byla detekovana bakteridlni diverzita sliznic. Vysledky prokazaly, ze
sliznice se odliSuji v odhadovaném mnoZstvi bakterii a také hodnotami alfa diverzity.
Zatimco trus byl mistem snejvétSim poctem bakterii, nosni sliznice a moc
obsahovaly bakterii nejméné. Taktéz nejvyssi alfa diverzita byla detekovana ve
prokazano, Ze kazda sliznice je specifickd svym bakterialnim sloZzenim, dokonce i na
rodové urovni. Signifikantni vysledky byly prokazany i ve zménach bakteridlnich
populaci ve vagin¢é v prabéhu estralniho cyklu. V estru byl oproti nasledujicim fazim
detekovan narGst v poCtu bakterii, zejména u rodu Rodentibacter. V této fazi byla
zaroven naméiena nejnizsi alfa diverzita. Vliv pohlavi na bakteridlni populace nebyl

signifikantn¢ prokazan v zadné sliznici.



