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Abstrakt: Dynamicky rozptyl svétla (DLS) piedstavuje nedestruktivni zptisob meéteni diky
kterému muzeme za pomoci rozptylu laserového zareni na vzorku ziskat hydrodynamicky
prumér castic v roztoku a nasledné¢ dopocitat jejich rozmeéry, ¢i v ptipad€ proteinti stanovit
molekularni hmotnost. DLS je dnes hojn¢ uzivanou metodou pro studium biomolekul a jejich
reakci, jak je v praci doloZeno ve stru¢ném piehledu. V nasi experimentalni praci jsme se
zam¢tily na méfeni proteinti pomoci DLS — jako modelovy protein jsme uzivaly lysozym.
Usp&sné jsme pomoci téchto vzorktl optimalizovaly postup pro piipravu vzorkti a DLS méfeni
biomolekul. V ramci optimalizace metodickych postupi DLS jsme pomoci sachardzy
otestovaly moznosti spravné detekce co nejmensich Castic. Pfi méfeni sachardzy jsme zasly az
na samou dolni limitu velikosti ¢astic méfitelnych DLS. Pfi tomto méfeni jsme dokazaly
pozorovat linedrni zavislost naméfeného hydrodynamického priméru na koncentraci
sacharézy v roztoku arovnéz, v souhlasu s literaturou, urcit velikost hydrodynamického
praméru sachardzy. Prakticky jsme tak uspéSné demonstrovaly moznost stanoveni velikosti
¢astic mensich 1 nm.
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