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Seznam zKkratek

HTH helix-turn-helix helix-otocka-helix

MSG monosodium glutamate glutamat sodny

PHB polyhydroxybutyrate polyhydroxy butyrat

RpoD RNA polymerase sigma factor N | faktor sigma N RNA polymerazy
RpoN RNA polymerase sigma factor 54 | faktor sigma 54 RNA polymerazy

Oprava text str.

4

Puvodni

V oblasti promotoru se miize nachazet také sekvence -10 rozsitujiciho
motivu rozpoznavana doménou 63 a UP element, ktery se vyskytuje pied -
35 motivem, rozpoznavany C-koncovou doménou RNAP (Browning &
Busby, 2004; Ross et al., 2001) (Obrazek 2).

Opraveny

V oblasti promotoru se miize nachazet také sekvence -10 rozsitujiciho
motivu rozpoznavand doménou 63 a UP element, ktery se vyskytuje pred -
35 motivem, rozpoznavany C-koncovou doménou a-podjednotky RNAP
(Browning & Busby, 2004; Ross et al., 2001) (Obréazek 2).

Oprava citace str. 5

Pavodni

C-koncova doména proteinu CarD vytvaii stabilizacni vazby
komplementarni k vazbam RbpA, zatimco N-koncova doména interaguje s
podjednotkou B RNAP. Proteiny RbpA a CarD béhem stabilizace oteviené¢ho
komplexu promotor=RNAP pravdépodobné spolupracuji (Bae et al., 2015;
Srivastava et al., 2013).

Opravena

C-koncova doména proteinu CarD vytvaii stabilizacni vazby
komplementarni k vazbam RbpA, zatimco N-koncovd doména interaguje s
podjednotkou B RNAP. Proteiny RbpA a CarD béhem stabilizace oteviené¢ho
komplexu promotor=RNAP pravdépodobné spolupracuji (Bae et al., 2015;
Srivastava et al., 2013; Flentie et al., 2016).
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Pavodni

(M. Loneto et al., 1992)

Opravena

(Loneto et al., 1992)
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Piivodni | Skupina 3 stejné jako skupina 4 postrada doménu o1, kterd rozpoznava rozsireny
-10 motiv (Wdsten, 1998)

Opraveny | Skupina 3 stejné jako skupina 4 postradd doménu o1, kterd rozpoznava motiv
diskriminatoru (Wosten, 1998).

Oprava stavby obrazku 3 a citace obrazku str. 8

Puvodni
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Obrizek 3 - Detail struktury FS rodiny ¢ — Schéma znazorfiuje zdkladni rozdily v doménach jednotlivych
pozorovat, skupina 2 se od skupiny 1 odlifuje pouze chybéjicim N-koncem, ale vaze stejné motivy nachazejici se
v sekvenci promotoru. Skupiné 3 a skupiné 4 jiz schazi doména o, ktera slouzi k pfechodu komplexu do oteviené
pozice. Skupina 3 se nachazi u viech pohyblivych bakterii, jelikoZ fidi syntézu flagelinu. Skupina 4 ma pouze
domény o> a o4 pro rozeznani klicovych sekvenci v oblastech - 35 a -10. Modry obdélnik reprezentuje piesnéjsi
rozdéleni jednotlivych domén FS, hlavni vazebné poddomény a cile jejich vazeb v sekvenci promotoru. Upraveno
dle Paget (20153).



Opraveny
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Obrizek 3 - Detail struktury FS rodiny 6" — Schéma znizorfinje zikladni rozdily v doménich
jednotlivych skupin. Nejslozité)di stavbu maji FS ze skupiny 1, ktera fidi iniciaci transkripce vegetativnich genti.
Jak lze pozorovat, skupina 2 se od skupiny 1 odlifuje pouze chybé&jicim N-koncem, ale vaZe stejné motivy
nacharejici se v sekvenci promotoru. Skupiné 3 a skupiné 4 117 schazi doména o1, ktera slou#i k pfechodu
komplexu do oteviené pozice. Skupina 3 se nachazi u viech pohyblivych bakterii, jelikoz fidi syntézu flagelinu.
Skupina 4 ma pouze domény o2 a o4 pro rozeznani klicovych sekvenci v oblastech - 35 a -10. Modry obdélnik
reprezentuje piesné i rozdéleni jednotlivych domén FS, hlavni vazebné poddomény a cile jejich vazeb v
sekvenci promotoru. Upraveno dle Paget (2015), Egliskow ef all (2014).
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Ptvodni U nékterych FS s extracytoplatmatickou funkci (extracytoplasmic function,
ECF) existuje posttranslaéni mechanismus, kdy dochéazi ke sniZeni aktivity
pfidanim inhibujiciho rozsifeni na N-konec (Chandrangsu & Helmann,
2014).

Opraveny U nékterych FS s extracytoplatmatickou funkci (extracytoplasmic function,
ECF) dochazi ke translaci spolecni s inhibujicim roz$ifenim na N-konci
(Chandrangsu & Helmann, 2014).

Pavodni Cilem fyzické regulace nemutze byt interakce RNAP=FS, ale interakce je
nepiimo regulovéna afinitou FS k RNAP, hladinou FS v buiice a dale
fyziologickym stavem bunky (Gruber & Gross, 2003).

Opraveny Cilem fyzické regulace nemuze byt jiz vytvoiend vazba RNAP=FS, ale
interakce je nepfimo regulovana afinitou FS k RNAP, hladinou FS v buiice a
déle fyziologickym stavem buiiky (Gruber & Gross, 2003).
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Plvodni V roce 1957 byla izolovana nepatogenni bakterie C. glutamicum, ktera byla
popsana jako kratka, aerobni, gram-pozitivni ty¢inka schopna riistu na
riznych cukrech a organickych kyselinach (Lee et al., 2016)

Opraveny V roce 1956 byla izolovana nepatogenni bakterie C. glutamicum, ktera byla

popsana jako kratkd, aerobni, gram-pozitivni ty¢inka schopna rlistu na
ruznych cukrech a organickych kyselinach (Lee et al., 2016)
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Puvodni
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Opraveny

5-TATAAT -3
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Oprava text str. 16

Piivodni Pti inaktivaci faktoru oD vsak byla zjisténa zvySena koncentrace
sloucenin obsahujici sacharidy v extracelularnim prostoru, coz miize
znamenat bunécnou agregaci (Taniguchi et al., 2017; Toyoda & Inui,
2018).

Opraveny Pti nadprodukei faktoru oD vSak byla zjisténa zvySend koncentrace

sloucenin obsahujici sacharidy v extracelularnim prostoru, coz mize
znamenat buné¢nou agregaci (Taniguchi et al., 2017; Toyoda & Inui,
2018).
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Pavodni

podjednotky FiFg ATPazy

Opraveny

podjednotky FoF1 ATPazy

Oprava text str. 20

Pavodni

Tato mezimolekularni interakce miize regulovat aktivitu faktoru ¢©
(Toyoda & Inui, 2016).

Opraveny

Tato intramolekularni interakce miize regulovat aktivitu faktoru ¢©
(Toyoda & Inui, 2016).

Puvodni

Zajimavosti genu rsdA je jeho velikost (37 kDa) v porovnéni s ostatnimi
FAS v C. glutamicum, které jsou vyrazné mensi (RsdA 11kDa, CseE 19

kDa).

Opraveny

Zajimavosti genu rsdA je jeho velikost a velikost vyslednych proteint

(RsdA 37 kDa) v porovnani s ostatnimi FAS v C. glutamicum, které jsou

vyrazn¢ mensi (RsdH 11kDa, CseE 19 kDa).
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Plvodni Jak se ukdzalo v kmeni s deleci sigM, doslo ke snizeni exprese genu sigM
a ostatnich gent ve shluku, tudiz dochazi k pfimé nebo neptimé
autoregulaci aktivity (Nakunst et al., 2007).

Opraveny Jak se ukazalo v kmeni s deleci sigH, doslo ke snizeni exprese genu sigM

a ostatnich genti ve shluku, tudiz dochazi k pfimé nebo nepiimé
autoregulaci aktivity (Nakunst et al., 2007).




