Abstrakt

Genetické slozeni hybridnich zo6n velmi casto reflektuje geografické a ekologické
gradienty. Vhodnym modelovym systémem pro testovani této hypotézy mize byt hybridni zona
druht Arabidopsis lyrata a A. arenosa ve stiedni Evrop€. Jedna se o dva dobie vymezené avSak
stale kiizitelné druhy, jejichz potomeci jsou pln¢ fertilni. Kromé opakovanych hybridiza¢nich
udalosti situaci komplikuje autopolyploidizace jednoho z rodi¢ti - 4. lyrata v oblasti nachazi jako
diploid nebo tetraploid. Hybridni zona byla jiz popsana v piedchozich pracich a ty prokazaly jisty
gradient introgrese prochdzejici oblasti. Oblast je navic na pfechodu alpského a panonského
klimatu, oblasti prochazi také vySkovy gradient (smérem z Predhtii Alp do nizinnych oblasti

Wienervaldu).

Tato prace je nejpodrobnéjsi studii této hybridni zony, jak co do poctu zastoupenych
populaci, tak do mnozstvi ziskanych genetickych dat (pomoci metody RADsekvenovani). Jejich
analyza ukdzala jemny gradient introgrese, kdy na pdlech studované oblasti nachdzime Cisté
rodicovské populace a smérem do stfedu introgresanty stale vyssiho stupné. Uprostied regionu se
potom nachdzi geneticky intermedidrni hybridi. Analyza velikosti genomu ukézala, ze hybridi
maji intermediarni velikost genomu oproti tetraploidnim rodi¢im a tetraploidi 4. lyrata maji
vys8i monoploidni velikost genomu neZ diploidi. MoZzné vysvétleni téchto rozdilti predstavuje
adaptivni evoluce (souvisejici mimo jiné s dynamikou repetitivnich sekvenci) nebo geneticky

drift (napf. efekt zakladetele nebo efekt hrdla 1dhve).

Morfometrickd analyza potvrdila soucasné ur¢ovaci znaky rodict a ukazala morfologicky
gradient rodi¢l hybridi, ktefi jsou ale obecné v nékterych znacich (napf. na trichomech)
intermediarni. Gradient morfologickych znaki reflektuje gradient velikosti genomu a nadmotské
se rodi¢e nenachéazeji a hybridi tu mohou mit selekéni vyhodu, ale zaroven jim zabrafiuje
v dal$im Sifeni do mist jiz obsazenych tetraploidy rodi¢ovskych druhti. Diploidni 4. lyrata se

ukazuje byt kompeti¢né nejslabsi a je dnes vdzand jen na n€kterd ubyvajici reliktni stanoviste.
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