Abstrakt

Béhem uplynulych deseti let klesla diky vyvoji sekvenatori druhé a tieti generace cena
sekvenovani témét desettisickrat. Osekvenovani a sestaveni celogenomové sekvence
organismu je tak ¢im dal tim dostupnéj$im nastrojem a miize najit vyuziti v mnoha védnich
oborech. Na cesté¢ za kompletni sekvenci DNA organismu je nutné ucinit n¢kolik rozhodnuti,
ktera jsou stézejni pro uspesné sestaveni kvalitni celogenomové sekvence. Tato rozhodnuti se
tykaji ptipravy vzorki, vybéru metody sekvenovani a stanoveni vhodného piistupu k sestaveni
sekvence. Bakalaiska prace popisuje rizné metody, které 1ze pro jednotlivé casti procesu zvolit,

a aspekty, které je nutné pii rozhodovani zohlednit.
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