
i 
 

9 Přílohy 

9.1 Profily standardů molekulových hmotností DNA 

Obrázek č. I: Standardy molekulových hmotností DNA (Thermo Fisher Scientific) 

A) MassRuler High Range DNA Ladder, ready-to-use, B) MassRuler Low Range DNA Ladder, ready-to-use. 

Obrázky převzaty z: A) https://www.thermofisher.com/order/catalog/product/SM0393 [15. 4. 2018], B) 

https://www.thermofisher.com/order/catalog/product/SM0383 [15. 4. 2018]. 

9.2 Profil standardu molekulové hmotnosti proteinů 

Obrázek č. II: SpectraTM Multicolor Broad Range Protein Ladder 

Obrázek převzat z: https://www.thermofisher.com/order/catalog/product/26634 [15. 4. 2018]. 

B) A) 

https://www.thermofisher.com/order/catalog/product/SM0393
https://www.thermofisher.com/order/catalog/product/SM0383
https://www.thermofisher.com/order/catalog/product/26634


ii 
 

9.3 Mapy plazmidových vektorů 

Mapy lentivirových vektorů byly staženy z databáze Addgene (https://www.addgene.org/, 24. 4. 

2018). Mapy vektorů piggyBac a pBK-CMV byly vizualizovány v programu SnapGene podle 

sekvencí poskytnutých MUDr. Pavlem Otáhalem, Ph.D., a RNDr. Janem Musilem, Ph.D. 

9.3.1 Lentivirové vektory 

9.3.1.1 pWPXLd 

 

  

https://www.addgene.org/
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9.3.1.2 pMD2.G 

9.3.1.3 psPAX2 
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9.3.2 Plazmidy piggyBac transpozonového systému 

9.3.2.1 pPBEF 

9.3.2.2 pBASE 
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9.3.3 pBK-CMV 
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9.4 Konfigurace průtokového cytometru BD LSRFortessaTM 

Laser name Detector Mirror Filter Parameter 

Blue 
488 nm 

  

A 685 LP 710/50 BP PerCP-Cy5-5 

B 505 LP 530/30 BP FITC 

C   488/10 BP SSC 

Violet 
405 nm 

A 750 LP 780/60 BV786 

B 690 LP 710/50 BV711 

C 630 LP 670/30 BP BV655 

D 600 LP 610/20 BP BV605 

F 505 LP 525/50 BP AmCyan 

G   450/50 BP Pacific Blue 

H     x 

I     x 

UV 
355 nm  

A 695 LP 740/35 BUV737 

B 570LP 585/15 BP BUV563 

C   450/50 BP Indo-1(Violet) 

Yellow-green 
561 nm 

A 750 LP 780/60 BP PE-Cy7 

B 635 LP 670/30 BP PE-Cy5 

C 600 LP 610/20 BP PE-Texas Red 

D   585/15 BP PE 

E     x 

F     x 

G     x 

H     x 

Red 
640 nm 

  

A 750 LP 780/60 BP APC-Cy7 

B 690 LP 730/45 BP 
Alexa Fluor 
700 

C   670/14 BP APC 
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9.5 Proteinové sekvence a predikované molekulové hmotnosti 

Nukleotidové sekvence byly přeloženy do aminokyselinových pomocí nástroje „Translate“ 

(https://web.expasy.org/translate/; 26. 12. 2017) na internetovém bioinformatickém portálu 

ExPASy. Z přeložených sekvencí byly poté pomocí nástroje „Compute pI/Mw“ 

(https://web.expasy.org/compute_pi/; 26. 12. 2017) na témže portálu vypočítány 

pravděpodobné molekulové hmotnosti proteinů. 

9.5.1 gBCAR 

MALPVTALLLPLALLLHAARPTREVQLLESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFIFSEYDMHWVRQAPGKGLQ

WVAVISVDGSDKHYADSVKGRFTISRDNSQNMLFLQMDSLRGDDTAVYYCARDGKSLNGYSGLIDYWG

QGSLVTVSSGGGGSGGGGSGGGGSEIVLTQSPATLSLSPGERATLSCRASQSVGGYLAWYQQKPGQAPRL

LIYDASNRAAGIPSRFSGSGSGTDFTLTISSLAPEDFAVYFCQQRSSWPPLTFGGGTKLEIKRDYKDDDDK

TSPTTTPAPRPPTPAPTIASQPLSLRPEACRPAAGGAVHTRGLDFACDIYIWAPLAGTCGVLLLSLVITLY

CNHRNRRRVKRGRKKLLYIFKQPFMRPVQTTQEEDGCSCRFPEEEEGGCELRVKFSRSADAPAYQQGQ

NQLYNELNLGRREEYDVLDKRRGRDPEMGGKPQRRKNPQEGLYNELQKDKMAEAYSEIGMKGERRRG

KGHDGLYQGLSTATKDTYDALHMQALPPR 

 

Molecular weight (Da): 55923.10 (average mass), 55888.04 (monoisotopic mass) 

Theoretical pI: 8.97 

9.5.2 CD19-CAR 

MALPVTALLLPLALLLHAARPTREVQLQQSGPELVKPGASVKMSCKASGYTFTSYVMHWVKQKPGQGL

EWIGYVNPYNDGTKYNEKFKGKATLTSDKSSSTAYMELSSLTSEDSAVYYCARGPYYYGSSPFDYWGQG

TTVTVSGGGGSGGGGSGGGGSGGGGSDIVMTQSPLSLPVSLGDQASISCRSSQSLENSNGNTYLNWYLQK

PGQSPQLLIYRVSNRFSGVLDRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDLGVYFCLQVTHVPPTFGAGTKLEIKRTS

PTTTPAPRPPTPAPTIASQPLSLRPEACRPAAGGAVHTRGLDFACDIYIWAPLAGTCGVLLLSLVITLYCN

HRNRRRVKRGRKKLLYIFKQPFMRPVQTTQEEDGCSCRFPEEEEGGCELRVKFSRSADAPAYQQGQNQ

LYNELNLGRREEYDVLDKRRGRDPEMGGKPQRRKNPQEGLYNELQKDKMAEAYSEIGMKGERRRGKG

HDGLYQGLSTATKDTYDALHMQALPPR 

 

Molecular weight (Da): 55789.01 (average mass), 55753.87 (monoisotopic mass) 

Theoretical pI: 9.15 

 

https://web.expasy.org/translate/
https://web.expasy.org/compute_pi/

