Abstrakt

Rostlinny vyvoj je komplexni proces pod kontrolou mnoha faktorti. KliCovou je i exprese
specifickych genti, které urcuji zékladni stavebni plan rostliny a jejich signalnich drah. Rodina
geni AHL, u Arabidopsis thaliana zahrnujici 29 ¢lentl, patfi mezi tyto regulatory a ovlivituje
vyvoj rostliny hned na né€kolika urovnich. Z hlediska struktury jsou vysledné¢ AHL proteiny
slozeny ze dvou typickych Casti, a to DNA vazebného AT-hook motivu a zjadernou
lokalizaci definujici PPC domény, kterd ve vysledku umoZznuje 1 oligomeraci. Fylogeneticky
jsou AHL proteiny rozdéleny prave na zéklade poctu a typu téchto domén do tiid A a B. Co se
tyCe zpusobu ovliviiovani rostlinného vyvoje, tak jsou tyto jaderné proteiny schopné navazani
na cilovou DNA a spole¢nou kooperaci s dalSimi faktory ovlivituji genovou expresi. Pokud
jde o funkci AHL proteinti v rdmci rostlinného téla, tak jsou zapojeny v organogenezi koient
a kvétl, spolupracuji s mnozstvim signalnich drah fytohormont, jako jsou auxiny, gibereliny,
brassinosteroidy ¢i senescen¢ni hormony. Dale se Ucastni fotomorfogeneze nebo kontroluji

systémovou imunitni odpoved’ rostliny.
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