ABSTRAKT

Aspergillus je druhoveé bohaty rod zahrnujici téméf 400 druhii, ktery ma velky ekonomicky vyznam v oblastech
mediciny, potravinafstvi, farmakologii a biotechnologickych disciplindich. Vyzkum zahrnuty v této praci se
zaméiuje na aktudlni problémy tykajici se rodového konceptu, podrodové klasifikace a delimitace druhti. Prace
reaguje na potfebu taxonomickych revizi nékterych sekci a druhovych komplexti, a poskytuje nové informace o
etiologii aspergilozy. Citlivosti k bézné uzivanych antimykotikiim jsou poskytnuty pro nékteré méné bézné
oportunni patogeny.

Taxonomicka ¢ast prace pfispela k taxonomické stabilité a novému konceptu rodu Aspergillus, ktery se zménil v
reakci na preruseni dualni nomenklatury u hub. Byl shromazdén dostatek argumentd (napf. ovéfeni monofilie,
jednotici fenotypové znaky) pro zachovani Sirokého pojeti rodu a vyhnuti se jeho rozdéleni na nékolik rodu.
Vsechny rody typifikované jmény teleomorf a majici anamorfu Aspergillus byly synonymizovany s rodem
Aspergillus, a byla vybrana vhodna jména podle pravidel priority; byly vytvofeny nové kombinace pro teleomorfni

druhy, které postradaly ptislusna jména v rodé Aspergillus.

Tato prace také prispéla ke zdokonaleni podrodového ¢lenéni prostiednictvim navrhu ¢tyf novych sekci v podrodu
Circumdati, které byly vytvofeny pro druhy s dosud nevyjasnénou fylogenetickou pozici. V taxonomickych
studiich niz8i Grovné byl kladen dliraz na 1ékatsky vyznamné druhy, a druhy vyskytujici se v prostfedi budov a
jeskynich. Za pouziti polyfazického pfistupu k definici druhti byly formou monografie zpracovany nékteré sekce
a druhové komplexy, jmenovité sekce Aspergillus a Restricti zahrnujici xerofilni druhy, dale sekce Flavipedes,
Jani, Nidulantes a Petersonii zahrnujici pfevazné ptidni druhy a druhy z prostfedi budov, a také druhovy komplex
oportunnich patogent blizkych A. viridinutans (AVSC, sekce Fumigati) a pudni druhy z komplexu 4. unilateralis
(sekce Fumigati). Parametry riistu v na substratech s riznou vodni aktivitou a pfi riznych teplotach (teplotné-
osmoticky gradient) se ukazaly jako taxonomicky informativni a byly zavedeny pro rozliSovani druhti xerofilnich
aspergillti. Dalsi taxonomické studie popisujici nové taxony byly provedeny v sekcich Candidi, Cremei a Usti.
Celkove bylo v této praci navrzeno 41 novych druht, které predstavuji pfiblizné 10 % celkové druhové diverzity
druhu Aspergillus. Déle byla navrzena dvé nova jména, jedna nova kombinace, n€¢kolik desitek synonymizaci a

bylo typifikovano 16 jmen.

Prace se dale zabyvala definici druhovych hranic a specifickymi problémy omezujicimi spravnou delimitaci druhd,
jako jsou mezidruhova hybridizace nebo paralogni geny. Vymezeni druhd v rod¢ Aspergillus bylo vylepSeno
pouzitim delimita¢nich metod zalozenych na koalescenéni teorii, které jsou vice robustni a objektivni nez v
soucasnosti pouzivané pristupy. Interpretace vysledki kiizeni in vitro (biologickych koncept druhu) se ukazala byt
obtizna bez znalosti vysledkti mnohagenové fylogeneze, coz bylo dolozeno na ptikladu druhit z AVSC. Pouze
nékteré heterothalické druhy patiici do AVSC produkuji pohlavni stadium in vitro a tvorba mezidruhovych hybrida
je pomérné bézna. Celkem pét riznych druht bylo biologicky kompatibilnich pfi kfizicich experimentech in vitro
a byla u nich zdokumentovana tvorba hybridniho potomstva. Askospory hybridii vykazovaly atypickou
povrchovou ornamentaci a jejich rozméry byly statisticky signifikantné odlisné od matefskych druht, coz
naznacuje, ze druhové hranice v AVSC jsou udrzovany jak prezypozickymi, tak i postzygotickymi bariérami.
Diusledky mezidruhové hybridizace u rodu Aspergillus a u hub obecné jsou diskutovany v pfislusné kapitole. Dale
byly poskytnuty spolehlivé nastroje (zalozené na analyze zastoupeni kodonl) pro rozliSeni paralognich f-
tubulinovych genti bend a tubC, jejichz zaménovani piisobilo rozpory ve fylogenezich. Byly také poskytnuty

kombinace primerti specifické pouze gen benA.



Epidemiologicka studie, ktera zahrnovala klinické vzorky ze Ctyf regionalnich pracovist, objasnila spektrum
puvodcil systémovych infekei, otomykozy, a povrchovych infekei u ¢eskych pacientti. Celkem bylo rozpoznana
témet 40 druhti a zjisténa vysoka prevalence kryptickych nebo nepopsanych druhti. Jejich chybna identifikace
muze mit disledky pro prognézu pacienta kvili antimykotickym rezistencim, které jsou specifické pro nekteré z
téchto druhti. Podrobn¢ bylo rozebrano nékolik klinickych ptipadd ptisobenych vzacnymi patogeny nebo druhy
dosud povazovanymi za nepatogenni. Zahrnuty jsou i popisy n€kolika novych klinicky vyznamnych druhti.

Spektrum citlivosti k antimykotikiim bylo zji§téno pro vSechny druhy ze sekce Candidi a AVSC.



