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4. ZAVERY

= Predkem HyPRPs byl ziejmé protein z rodiny LTPs, ktery ziskal dlouhou
N-terminalni prolinem bohatou doménu. Vznik HyPRPs mohl byt jednou

z udalosti smétujicich k vyvoji semennych rostlin.

= Pro tvorbu funkeni terciarni struktury 8 CM domény HyPRPs neni ziejmé
dilezita jeji konkrétni sekvence, ale pouze zachovani charakteristického
usporadani osmi cysteinovych zbytku, které jsou dilezité pro jeji utvareni

a stabilizaci.

= HyPRPs sdlouhymi N-terminalnimi prolinem bohatymi doménami
(nazvany ,,C-type®) jsou pravdépodobné fylogeneticky ptvodni, zatimco
HyPRPs s atypickymi N-terminalnimi doménami (velmi kratké, glycinem
bohaté) se vyvinuly ziejmé relativné recentné a nezavisle u jednotlivych
rostlinnych druhti zkracenim, ztratou popt. prestavbami ptivodnich delsich

prolinem bohatych domén.

= Glycinem bohaté domény HyPRPs by mohly vznikat inverzi v kédujici
sekvenci prolinem bohatych domén. Tento mechanismus by se mohl

uplatriovat obecné v evoluci strukturnich proteinti bunécné stény.

* N-terminalni domény ,,C-type* HyPRPs ztistaly u krytosemennych rostlin
pomérné dobie konzervované (dlouhé a hydrofobni), zatimco ostatni
HyPRPs se rychle vyvijely. U nahosemennych rostlin vsak doslo k hlavni
diversifikaci naopak  vramci skupiny ,C-type. Koexistence
konzervovanych a rychle se vyvijeci HyPRPs by tak mohla byt evoluéni

vyhodou semennych rostlin.
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Charakter a vysoka variabilita expresnich profilii HyPRP genii u bramboru
vede k Gvahdm, Ze na zékladé studia exprese jednoho ¢i pouze n&kolika
HyPRP gent, které tvofi velké genové rodiny, nelze odvozovat zavery

vztahujici se na celou rodinu.

Konzervovangjsi ,,C-type” HyPRPs, jejichz geny byly exprimovany ve
viech sledovanych organech bramboru, jsou pravdépodobné zakladnimi

,»house-keeping proteiny z této rodiny.

Expresni profily HyPRP geni ubramboru nekorelovaly s expresnimi
profily jejich ortologl u Arabidopsis, z &ehoz mj. vyplyva, ze poznatky
ziskané studiem modelového organismu nemusi byt vzdy aplikovatelné na

dalsi druhy.

Variabilita expresnich profilii spole¢n& s riiznorodosti sekvenci HyPRPs
ukazuje na pravdépodobnou funkéni redundanci HyPRPs a nizky stuperi

funkéni specializace jednotlivych proteint z této rodiny.

HyPRPs se pravdépodobné tucastni bunéiné expanze, ke které nejsou
dulezité jejich N-termindlni domény. PFi€inou expanze miize byt zvy3eni
plasticity/rozvolnénosti bun&&né stény zprostiedkované 8 CM doménami
HyPRPs.

Modulace exprese HyPRP genii se neprojevila u rostlin bramboru
pravdépodobné v diisledku komplexity a plasticity rostlinnych pletiv
a predpokladané funkéni redundance HyPRPs.




