Souhrn

Transkripéni faktory rodiny CSL jsou esencialni pro
ontogeneticky vyvoj mnohobunécénych zivocichli, zejména
diky své uloze v signalni draze Notch. Nalezli jsme dvé nové
tiidy gent CSL u nékolika druhti hub (Fungi), coz jsou
organizmy, které drahu Notch nemaji. Abychom objasnili
funkci rodiny CSL u houbovych organizmi, experimentalné
jsme charakterizovali chf11™ a chfi2", geny CSL z kvasinky
Schizosaccharomyces pombe. Nase vysledky ukazuji, ze se
jednd o skuteéné cleny rodiny CSL. Oba geny jsou
neesencialni; maji odliSné expresni profily a koéduji jaderné
proteiny se schopnosti aktivovat transkripci. Prokazali jsme, Ze
Cbfl1 specificky rozeznava in vitro kanonicky cilovy element
znamy pro metazoalni homology (GTG"/GGAA). Delece
cbfl1” ma za nasledek ristové defekty a zmény v morfologii
kvasinkovych kolonii. Dale jsme zjistili, ze Cbfll a Cbfl2
hraji opacné role v bunééné adhezi a v jaderném a bunécném
déleni a jejich vzijemné koordinaci. NaruSeni rovnovahy
téchto dvou proteind vede k defektim v separaci bun¢k po
déleni, k fenotypu ,,cut a abnormalni diploidizaci. Nase data
dokladaji, ze proteiny CSL funguji v organizmu, ktery je
evoluéné star§i nez drdha Notch, coz by mélo prispét

k pochopeni funkce rodiny CSL v metazoich.




