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1. Uvod

1.1. Proteomika

Proteomika je perspektivni a rychle se rozvijejici védni obor, ktery se obecné
zabyva studiem proteomu. Vyraz ,proteom* byl v literatufe zfejmé poprvé pouzit
Markem Wilkinsem v roce 1995 [1]. O tom, jak dobfe a rychle se termin ujal, svéd¢i
vysledek vyhledavani vyrazu ,proteome® v databazi Chemical Abstracts pomoci
programu SciFinder. Pii omezeni vyhledavani na ¢lanky publikované v roce 1996
nabizi SciFinder osmnact odkazi, zatimco pro rok nasledujici je jich jiz devadesat tfi.
Clanki obsahujicich heslo ,,proteome* publikovanych v roce 2007 bylo nalezeno 4264.
Graf na obr. 1 ilustruje prudky narist poctu ¢lankd zabyvajicich se proteomem a
proteomikou publikovanych béhem poslednich tfinacti let. Termin proteom je jakymsi
proteinovym ekvivalentem vyrazu ,,genome®, ktery vytvofil Hans Winkler jiz v roce
1920 spojenim slov ,,gene™ a ,chromosome®. Pivodné byl protecom definovan jako
uplna sada bilkovin vyjadiend genomem organismu nebo také jako celkovy bilkovinny
obsah tkané ¢i bunky [2].

V roce 2003 byl po tfinacti letech dokonéen projekt sekvenace lidského genomu,
stejné tak byly jiz sekvenovany genomy fady dalSich organismil. V soucasnosti je
na zékladé znalosti nukleotidové sekvence deoxyribonukleové kyseliny (DNA) mozné
predikovat aminokyselinové sekvence bilkovin, které dany genom kéduje. Diky studiu
tzv. signalnich sekvenci je ¢asto mozné rovnéz urcit lokalizaci bilkoviny v organismu.
Ze sekvence DNA vSak stale nelze ptedpovidat posttranslaéni modifikace bilkovin,
jejich vzajemné interakce nebo biologické funkce. Tim v§im se kromé identifikace a
kvantifikace bilkovin sou¢asna proteomika také zabyva. Jedna se o interdisciplinarni
obor vyuzivajici poznatky a techniky biologie, biochemie, molekuldrni biologie,
mediciny a v nemalé mife také analytické chemie. Vysledky proteomiky zpétné
piispivaji k rozvoji vSech zminénych obort.

Mezi odvétvi, pro néz ma studium bilkovin velky vyznam, patii medicina, nebot’
proteom zavisi, na rozdil od genomu, na vnéjsich podminkach vyvoje organismu a
odrazi jeho aktualni zdravotni stav. Ur¢ité zmény v proteomu mohou byt

charakteristické pro danou chorobu a jejich identifikace mlze do znaéné miry usnadnit
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diagnostiku. Pfikladem takové aplikace je vyuZiti proteomiky pfi studiu a lécbé
rakoviny. Piedpoklada se, Ze rakovinné buiiky produkuji ur¢ité bilkoviny v nadmérném
mnoZstvi a uvolfiuji je do krevniho obéhu. Ackoli je takovychto latek v celkovém
objemu krevni plazmy madlo, mohou byt detekovany a pouZity jako biomarkery pii
diagnéze ranych stadii choroby diky nizkym detekénim limitim nékterych
proteomickych technik. Proteomiku je mozné vyuzit i v prib&hu 1é¢by onemocnéni pro
piedvidani reakce pacienta na zplsob léceni. Pro vyvoj novych lékt je pak velmi
perspektivni studium vzdjemnych interakci bilkovin spojenych s rakovinnymi procesy
[3]. Jinou oblasti, kde hraje proteomika vyznamnou roli, je vyvoj a testovani geneticky
modifikovanych rostlin. Zde se prostiednictvim sledovani zmén v proteomu kontroluje
vliv genetickych manipulaci na organismus a hledaji se pfipadné neZadouci efekty.
Rostlinnou proteomiku Ize navic vyuzit i pfi sledovéni reakci rostlin na zmény v jejich

Zivotnim prostiedi [4].

6000

5000 ¥ F—

4000 -

ocet élankl
w
o
o
o
T

2 2000 1

1000 5

0 -
1995 1996 1997 1998 1999 2000 2001 2002 2003 2004 2005 2006 2007
Rok vydani

@proteome Oproteomics

Obr. 1 Pocet €lankii obsahujicich hesla ,,proteome* a ,,proteomics* publikovanych v poslednich 13 letech

podle Chemical Abstracts.
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