Posudek na diplomovou praci Mariana Grockého.

Diplomové prace Mariana Grockého s nazvem ,,Mé&teni C-13 NMR relaxaci
karbonylovych skupin v proteinech” byla vypracovana na Katedfe nizkych teplot,
Matematicko-fyzikalni fakulty Univerzity Karlovy v Praze. Je sepsdna v ¢eském jazyce na 73
stranach textu, v¢etné pfiloh. Formélné je ¢lenéna na uvod, teoretickou a experimentalni ¢ast,
zaver, literaturu a pfilohy, pficemz experimentalni ¢ast obsahuje podkapitoly material a
metody a vysledky a diskuze.

Autor se zabyva vyuzitim relaxagnich vlastnosti '>C karbonylovych skupin pro
zmapovani dynamickych vlastnosti matrixového proteinu Mason-Pfizerova opiciho viru a
Jjeho fyziologicky relevantniho mutantu R55F. V diplomové praci je vybornym zplisobem
zpracovana uvodni ¢ast, kde je jasnym a srozumitelnym zptisobem vysvétlen zejména
fenomén relaxaci v NMR spektroskopii a jejich vztah k dynamickym vlastnostem proteini.
Mgéteni relaxaénich vlastnosti °C jader karbonylovych skupin pfedstavuje dalsi metodu
k zmapovéni pohybt pétefe proteinti. Na rozdil od "°N jader je moZné monitorovat pon¢kud
jiné frekvence pohybt vzhledem k rozdilnym rezonanénim frekvencim obou jader. Autorovi
se podafilo zoptimalizovat pulsni sekvenci pro méfeni podélnych i pfi¢nych relaxaci a naméfit
data na vzorcich obou proteini. Kvalita dat na vzorku mutantu vsak byla negativné ovlivnéna
Jeho postupujici degradaci, coz vedlo k tomu, Ze tato data nebylo mozné dale pouzit. Dale se
podatilo zjistit, Ze T, relaxace jsou mnohem horsi kvality, nez T, z divodi mensiho odstupu
signalu od Sumu.

Podle mého ndzoru se jedna o kvalitni diplomovou praci, jejimz vypracovanim
prokazuje autor jednak svoji odvahu pustit se do neprobadané oblasti studia dynamického
chovani proteint pomoci méfeni relaxaénich vlastnosti *C karbonylovych skupin a jednak
svoji kompetenci fesit takovato, ne zrovna jednoducha témata. V praci jsem nasel par
nepresnosti:

- str. 7: v rovnici 20 je dip6l-dipdlova konstanta oznacena jako bj, ma byt DCCix

- str. 18, . 2: misto podélna relaxace ma byt pfi¢na relaxace

- str. 21: kvane{ni struktura proteini je vzajemné uspofadani proteinovych domén

- str. 21: Mas;)n-Pﬁzerﬁv opici virus nepatii do skupiny lentivird, ale do D-typu
retrovirt

- str. 22, f. 5: poradi gent retrovird je gag, pol, env, v piipadé M-PMV jesté piistupuje
gen pro (gag, pro, pol, env)



- str. 24, . 14: CTRS signal je lokalizovany mezi Pro43 az Gly60

- str. 29, f. 7: misto preparacni faze by bylo asi vhodné&jsi pouzit vyraz pfipravna faze

- str. 30, f. 5: vyraz ,,Roli 180° pulsu hraje...” bych nahradil napt. ,,180° puls ma
specialni tvar, zvany reburp*

- str. 30, f. 15: vyraz ,,...pomoci semi-constant timu* je laboratorni slang, ale protoze
nema Cesky ekvivalent, nahradil bych jej napt. vyrazem .,...byl realizovan metodou
nazyvanou ,,semi-constant time®, kdy anglicky vyraz je v uvozovkach a rozhodné
bych jej nesklonoval

- str. 31: v pfipadé¢ vicekanalové pulsni sekvence bych z divodu prehlednosti
doporucoval rozdélit *C stopu na *CO a *C,

- str. 33, . 4: vyraz ,,Pocty ve spektrech nalezenych rezidui* neni piesny, v NMR
spektrech nelze nalézt zadna rezidua, nahradil bych jej vyrazem ,,Pocty ve spektrech
nalezenych signalt rezidui®

- str. 34, . 3: peak ma Cesky ekvivalent pik

- str. 35: Nazev kapitoly 3.2.1. by asi mé&l byt '°N relaxace pfirozené formy matrixového
proteinu M-PMV

- str. 38: Nazev kapitoly 3.2.2., viz pfedchozi bod

- str. 54: Zvy3eni hodnoty parametru S? v oblasti aminokyseliny 100 v molekule
mutantu R55F je pravdépodobné artefakt, nebot” oba proteiny maji prokazatelné

flexibilni konce
Protoze se vSak ve vSech ptipadech jedna jen o nepfesna vyjadieni a nikoliv zasadni

chyby nebo nesrovnalosti, tyto mé pfipominky nikterak nesnizuji kvalitu diplomové prace.

Hodnotim ji proto stupném vyborny a doporucuji ji k obhajobé.

V Praze, dne 18.5. 2007 Ing. Richard H



