
Posudek na diplomovou praci Mariana Grockeho.

Diplomova prace Mariana Grockeho s nazvem ,,Mefeni C-13 NMR relaxaci

karbonylovych skupin v proteinech" byla vypracovana na Katedfe nizkych teplot,

Matematicko-fyzikalni fakulty Univerzity Karlovy v Praze. Je sepsana v ceskemjazyce na 73

stranach textu, vcetne pfiloh. Formalne je clenena na uvod, teoretickou a experimentalni cast,

zaver, literaturu a pfflohy, pficemz experimentalni cast obsahuje podkapitoly material a

metody a vysledky a diskuze.

Autor se zabyva vyuzitim relaxacnich vlastnosti 13C karbonylovych skupin pro

zmapovani dynamickych vlastnosti matrixoveho proteinu Mason-Pfizerova opiciho viru a

jeho fyziologicky relevantniho mutantu R55F. V diplomove praci je vybornym zpusobem

zpracovana uvodni cast, kde je jasnym a srozumitelnym zpusobem vysvetlen zejmena

fenomen relaxaci v NMR spektroskopii a jejich vztah k dynamickym vlastnostem proteinu.

Mefeni relaxacnich vlastnosti I3C jader karbonylovych skupin pfedstavuje dalsi metodu

k zmapovani pohybu patefe proteinu. Na rozdil od 15N jader je mozne monitorovat ponekud

jine frekvence pohybu vzhledem k rozdilnym rezonancnim frekvencim obou jader. Autorovi

se podafilo zoptimalizovat pulsni sekvenci pro mefeni podelnych i pficnych relaxaci a namefit

data na vzorcich obou proteinu. Kvalita dat na vzorku mutantu vsak byla negativne ovlivnena

jeho postupujici degradaci, coz vedlo k tomu, ze tato data nebylo mozne dale pouzit. Dale se

podafilo zjistit, ze TI relaxace jsou mnohem horsi kvality, nez T2 z duvodu mensiho odstupu

signalu od sumu.

Podle meho nazoru se jedna o kvalitni diplomovou praci, jejimz vypracovanim

prokazuje autor jednak svoji odvahu pustit se do neprobadane oblasti studia dynamickeho

chovani proteinu pomoci mefeni relaxacnich vlastnosti 13C karbonylovych skupin a jednak

svoji kompetenci resit takovato, ne zrovna jednoducha temata. V praci jsem nasel par

nepfesnosti:

str. 7: v rovnici 20 je dipol-dipolova konstanta oznacena jako bjk, ma byt DCC,k

str. 18, f. 2: misto podelna relaxace ma byt pficna relaxace

str. 21: kvarterni struktura proteinu je vzajemne uspofadani proteinovych domen

str. 21: Mason-Pfizeruv opici virus nepatfi do skupiny lentiviru, ale do D-typu

retroviru

str. 22, f. 5: pofadi genu retroviru je gag, pol, env, v pfipade M-PMV jeste pfistupuje

gen pro (gag, pro, pol, env}



str. 24, f. 14: CTRS signal je lokalizovany mezi Pro43 az Gly60

str. 29, f. 7: misto preparacni faze by bylo asi vhodnejsi pouzi't vyraz pffpravna faze

str. 30, f. 5: vyraz ,,Roli 180° pulsu hraje..." bych nahradil napf. ,,180° puls ma

specialnf tvar, zvany reburp"

str. 30, f. 15: vyraz ,,...pomoci semi-constant timu" je laboratorni slang, ale protoze

nema cesky ekvivalent, nahradil bych jej napf. vyrazem ,,...byl realizovan metodou

nazyvanou ,,semi-constant time", kdy anglicky vyraz je v uvozovkach a rozhodne

bych jej nesklonoval

str. 31: v pfipade vicekanalove pulsni sekvence bych z duvodu pfehlednosti

doporucoval rozdelit 13C stopu na I3CO a 13Ca

str. 33, f. 4: vyraz ,,Pocty ve spektrech nalezenych rezidui" neni pfesny, v NMR

spektrech nelze nalezt zadna rezidua, nahradil bych jej vyrazem ,,Pocty ve spektrech

nalezenych signalu rezidui"

str. 34, f. 3: peak ma cesky ekvivalent pik

str. 35: Nazev kapitoly 3.2.1. by asi mel byt 15N relaxace pfirozene formy matrixoveho

proteinu M-PMV

str. 38: Nazev kapitoly 3.2.2., viz pfedchozi bod

str. 54: Zvyseni hodnoty parametru S2 v oblasti aminokyseliny 100 v molekule

mutantu R55F je pravdepodobne artefakt, nebof oba proteiny maji prokazatelne

flexibilni konce

Protoze se vsak ve vsech pfipadech jedna jen o nepfesna vyjadfeni a nikoliv zasadni

chyby nebo nesrovnalosti, tyto me pfipominky nikterak nesnizuji kvalitu diplomove prace.

Hodnotim ji proto stupnem vyborny a doporucuji ji k obhajobe.

V Praze, dne 18.5. 2007 Ing. Richard H


