Abstrakt:

Metabolicka kontrola bunécného cyklu je u bakterii jiz dlouho studovana, ale zdaleka neni
zcela objasnéna. Mechanismy popsané jiz nékolik desetileti se diky modernim metodam
podafilo objasnit na molekuldrni Urovni. Regulace bunééného cyklu v zavislosti na
metabolismu a nutricnich podminkach probiha na vice urovnich déleni bunck, nejvice je
popsano na urovni vytvareni bakterialniho divisomu. Zmeény v nutricnich podminkach
vyvoléavaji stresovou odpoveéd’, kterd vyuziva nizkomolekularni latky ucastnici se signalnich
drah vedoucich ke zméndm v bunéném cyklu. Jedna z nejvice studovanych je molekula
(p)ppGpp, ktera se ucastni stringentni odpovédi, ale také ovliviiuje funkci sigma faktort,
piimo inhibuje iniciaci replikace vazbou na DnaG primdzu a nepfimo inhibuje elongaci
replikace. Soucasné vyzkumy odhalily, ze nékteré enzymy s jiz zndmou enzymatickou funkci
v hlavnich metabolickych drahéach (glykolyzy ¢i TCA), funguji i jako senzory, které prendseji
signdl o nutricni zméné piimo do délicitho procesu buiiky. Tyto signaly nejcastéji inhibuji
protein FtsZ nebo ovliviiuji jeho pomocné proteiny a néaslednou tvorbu Z prstence. Analogy
téchto enzymi byly nalezeny v grampozitivnich (Bacillus subtilis) 1 gramnegativnich
bakteriich (Escherichia coli, Caulobacter crescentus). V neposledni fad¢ se tato prace vénuje
1 nemodelovym mikroorganismim, jejichz unikdtni formy senzorti vychazi z variability

zivotniho stylu bakterii.
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