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Opravy:

Seznam zkratek, str. 12 a 13. doplnéni:

ADAR adenosin deaminaza, RNA specificka

HuR Hu antigen R

Literarni pfehled

Kapitola 3.1. str. 17-18

Spravné je Betapolyomavirus nikoli Bethapolyomavirus.
Kapitola 3.2. str. 21

Piivodni znéni: Struktura je uvedena na Obrazek 3.
Oprava: Struktura je uvedena na obrazku 3.

5.2. Metody

Doplnéni:

5.2.6.4. Predikce proteinovych hydrofobnich a transmembranovych domén

Pro predikci transmembranovych a hydrofobnich oblasti proteinu VP2 byly pouzity programy
Membrane Protein explorer MPEx (dostupny: http://blanco.biomol.uci.edu/mpex/) a TMpred

(online dostupny na http://embnet.vital-it.ch/software/ TMPRED form.html). MPEx predikuje

transmembranové domény na zakladé fyzikdlnich vlastnostni aminokyselin, konkrétné¢ na
zaklad¢é hydrofobicity. Programu TMpred pouziva k predikci transmembranovych Usekl
statistickou analyzu databaze transmembranovych proteinli. Analyzovana byla vzdy cela

aminokyselinova sekvence proteinu.
5.2.6.3. Statistické metody

Pro statistické zhodnoceni infektivity virti byl pouZit neparovy T-test. PouZita byla data ze tii
biologickych opakovani. Test byl proveden pomoci kalkulatky dostupné online:

https://www.eraphpad.com/quickcalcs/ttest1/.

6. Vysledky

kapitola 6.1.1. str.69


http://blanco.biomol.uci.edu/mpex/
http://embnet.vital-it.ch/software/TMPRED_form.html
https://www.graphpad.com/quickcalcs/ttest1/

Pivodni zneni: Pro infekci bylo pouzito inokulum MPyV, s datem ptipravy 4. 11. 2013, tfeti

frakce, s imunofluorescenénim titrem 9,7 x 107 a hemaglutinaénim titrem 8,10'!.

Oprava: Pro infekci bylo pouzito inokulum MPyV, s datem piipravy 4. 11. 2013, tieti frakce, s
imunofluorescenénim titrem 9,7 x 107 infek&nich virionti/ml a s poétem virovych ¢astic 8 x 10!

na mililitr (vypoctenych na zédkladé hemaglutinacniho testu).
Kapitola 6.3 str.93

Piivodni znéni: Hemaglutina¢ni titr druhé frakce D10A byl 1,44x10'! a druhé frakce E17A
3,8x10'°.

Oprava: Pocet virovych ¢astic vypoctenych na zdkladé hemaglutinaéniho testu byl v ptipadé

druhé frakce D10A 1,44x10'' na ml a v ptipadé druhé frakce E17A ¢inil 3,8x10'na ml.
kapitola 6.3.1. str.97

Piivodni znéni: Na gel jsme nanesli vzorky viru v objemech obsahujicich stejnd mnozstvi

proteint (koncentraci jsme zméftili metodou Bredfordové, obrazek 22 — dolni panel).

Oprava: Na gel jsme nanesli vzorky viru v objemech obsahujicich stejnd mnozstvi proteinti

(koncentraci jsme zméfili metodou Bredfordové, obrazek 32 — dolni panel).
Kapitola 6.4. str.100

Pivodni znéni: Kvantifikaci genomovych ekvivalentl ve virovém inokulu jsme urcili

izolovanim DNA z virionti a analyzou pomoci metody real-time PCR.

Oprava: Kvantifikaci genomovych ekvivalentii ve virovém inokulu jsme ur€ili izolovanim
DNA z virionll a analyzou pomoci metody real-time PCR za pouZiti iQ™ SYBR® Green

Supermix.
Kapitola 6.4. str. 101, graf 4

Oprava:
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Kapitola 6.4. str. 105, graf 5

Oprava:

infektivita D10A normalizovand na WT v 24 hpi
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