Tato prace se zabyva simulaci kiivek dohasinani anizotropie tryptofanové fluorescence
modelového systému proteind, v némz protein P1 s jednim tryptofanem interaguje s
regula¢nim proteinem P2 bez tryptofanu za vzniku komplexu P1P2 pfi soucasné zméné doby
zivota tryptofanové fluorescence komplexu. Za takovych podminek vykazuje heterogenni
smés proteinli P1 a P1P2 v roztoku neexponencialni dohasinani anizotropie fluorescence, jak
plyne z rovnic uvedenych v préaci. Analytické simulace takovych ktivek jak bez Sumu, tak i s
Poissonovym Sumem piedstavuji hlavni vysledky této prace. Vysledky vypocti potvrzuji, Ze
analyza kiivek heterogennich systémil se Sumem pomoci pocitacovych programii odvozenych
pro homogenni systémy poskytuje spravné doby Zivota fluorescence, nevede vSak ke
spravnym parametrim anizotropie fluorescence. Dllezitym vysledkem této prace jsou také
simulace kiivek dohasinani anizotropie fluorescence proteinu P1 nebo komplexu PiP. Pres
vysoké intenzity nasimulovanych dat jsou v disledku kratké doby Zivota fluorescence
tryptofanu vysledné kiivky dohasinani anizotropie siln€ zaSuméné a daji se pouzit jen v
relativné kratkém ¢asovém intervalu.



