Abstrakt

Rod Streptomyces produkuje vic jak polovinu znamych bioaktivnich latek, ¢imz se fadi mezi vyznamné
bakterialni rody. Streptomyces lincolnensis ATCC 25466 ve svém genomu obsahuje biosynteticky genovy klastr
pro biosyntézu linkomycinu. Vedle biosyntetickych a regulacnich gent klastr obsahuje také tii rezistencni geny,
Imr(A), Imr(B) a Imr(C), u kterych se predpoklada zapojeni v ochrané pted toxicitou syntetizovaného antibiotika.
Protein Lmr(C) patfi mezi ARE proteiny obecné udilejici rezistenci ke Kklinicky dulezitym tfidam
antibiotik: makrolidtim, streptograminam, linkosamidim a pleuromutilintm. ARE proteiny jsou vedle
producentl téchto antibiotik pfitomny také u patogennich mikroorganismi. Pfesto mechanismus rezistence
udileny témito proteiny, které sice spadaji mezi ABC transportéry, ale na rozdil od nich postradaji
transmembranovou doménu, neni charakterizovan. Tim se ARE proteiny stavaji zajimavym predmétem
vyzkumu.

Prostiednictvim dele¢nich mutant v rezistenénich genech Imr(A), Imr(B) a Imr(C) jsme zjistovali vliv téchto
genid na produkci linkomycinu a rezistenci k linkosamidiim, linkomycinu a klindamycinu, a to se zvlastnim
zietelem na funkci Imr(C). Zjistili jsme, ze delece genu Imr(C) zasadné neovliviiuje produkei a ani rezistenci
k linkomycinu, av§ak ma vyrazny vliv na rezistenci ke klindamycinu. Pomoci dvoukrokové imunodetekce
fazniho proteinu Lmr(C) - 6His jsme zjistili, Ze Lmr(C) se vyskytuje pfevazné v cytoplazmeé.
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